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APRESENTACAO

Carissimos(as) estudantes, pesquisadores(as) e profissionais das areas de Citologia, Genética e
Biologia Molecular e Celular, é com grande satisfagao que apresentamos os Anais do III Congresso
Nacional de Citogenética e Genética Molecular On-line (III CONACIGEN), realizado de 22 a 24
de outubro de 2025, em formato totalmente virtual. Este congresso consolida-se como um importante
espaco de integragao cientifica, reunindo participantes de diversas regides do pais em torno de debates
atuais, produc¢io académica qualificada e troca de experiéncias.

Ao longo de trés dias de intensa programacao, o evento ofertou palestras, minicursos e apresen-
tagdes de trabalhos cientificos, totalizando 30 horas de atividades. A modalidade on-line ampliou o al-
cance do congresso, promovendo acessibilidade, democratizagdo do conhecimento e fortalecimento das
redes de colaboracio cientifica.

Promovido pela Biol0 Digital Cursos, com apoio cientifico da Wissen Editora e das revistas
Journal of Education, Science and Health (JESH), Journal of Research in Medicine and Health
(JORMED) e Base Cientifica (RBC), o II CONACIGEN reafirma seu compromisso com a exceléncia
académica, a inovagao cientifica e a valorizagao da pesquisa nas areas de citogenética e genética molecular.

Os trabalhos aqui publicados refletem o empenho e a dedicagao de estudantes e pesquisadores
que contribuem significativamente para o avang¢o do conhecimento cientifico. Os resumos simples com-
poem estes Anais, enquanto os capitulos de livros integram o e-book “Citogenética e Genética Molecular em
Foco: 3% edicao”. Os artigos cientificos submetidos foram avaliados para possivel publicaciao nas revistas
apoiadoras, conforme sua tematica.

A todos(as) os(as) autores(as), palestrantes e participantes, nosso sincero agradecimento. Que esta
coletanea represente nao apenas o registro cientifico do evento, mas também inspira¢ao para novas pes-

quisas e futuras colaboragdes.

Prof. Dr. Junielson Soares da Silva
Comissao Organizadora

111 CONACIGEN - 2025
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ANALISE DA VIABILIDADE CELULAR DA CALOGENESE DE Zinnia elegans
SUBMETIDAS A CRIOPRESERVAGCAO EM NITROGENIO LIQUIDO

Pamela dos Santos Ribeiro'; Antonio Rodrigues da Cunha Neto'; Breno Régis Santos!

Universidade Federal de Alfenas/Instituto de Ciéncias Naturais
*Autor correspondente: pamelaribeiroctv3@gmail.com

ATO01: Citologia: Estrutura e funcio celular

INTRODUGCAO: A caracterizacio de tecidos é um conjunto de técnicas que visam a anélise de materiais
vegetais e animais para a constatacao da composicao, funcao, estrutura e viabilidade celular. O cloridrato
de tetrazolio é um composto quimico que pode ser utilizado para verificar a viabilidade de células. Apos
serem submetidas a temperaturas ultrabaixas para a criopreservacao, células da calogénese de Zinnia ele-
gans, encapsuladas em sementes sintéticas, com diferentes concentragdes de sulfato de zinco (5 mg L,
10 mg L' e 15 mg 1) para testar proteger essas células. Na criopreservacio sio utilizados crioprotetores
que protegem a membrana plasmatica e a parede celular dos cristais de 4gua que se formam durante o
congelamento. Apos 30 dias, as sementes foram retiradas do nitrogénio e inoculadas em meio de cultivo
in vitro convencional, composto por meio MS pleno, sacarose, agar e BAP (regulador de crescimento).
Nao havendo nenhum progresso no crescimento dessas células elas passaram pelo teste de tetrazolio para
sua caracterizacdo. Certificando assim, a possivel inviabilidade desse tecido. OBJETIVO: O presente
estudo possui como objetivo testar a viabilidade das células criopreservadas com sulfato de zinco no
nitrogénio liquido. METODOLOGIA: A caracterizagao das células foi realizada apds dois meses da
retirada do nitrogénio para o meio de cultivo convencional. Os calos foram imergidos em solu¢do de
cloreto de trifenil tetrazélio a 0,05%. Depois foram para a incubadora BOD (Demanda Bioquimica de
Oxigénio) sem luz e com 40°C de temperatura, onde ficaram por uma hora para a caracterizacio do
tecido através da coloragao. RESULTADOS: Somente o grupo controle, calos de Zinia que nio foram
criopreservados e que com certeza estavam vivos, ficaram com a cor vermelha. Entretanto, nenhum dos
tecidos submetidos a criopreservagao com ou sem o uso de zinco ficaram vermelhas, mas permaneceram
com a cor amarelada/amarronzada. CONCLUSOES: A partir dos resultados obtidos com a caracteri-
zagao das células foi possivel observar que o sulfato de zinco, sozinho, nio pode ser utilizado como
crioprotetor. Tendo em vista que nenhum dos tecidos criopreservados apresentaram viabilidade celular
apos o processo que foram submetidos utilizando o tetrazolio, é possivel constatar que no processo de
criopreservacgao ¢ indispensavel a utilizagao de um crioprotetor mais eficiente contra os cristais de agua.

Palavras-chave: Calos. Encapsulamento. Tetrazoélio. Zinco.
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BIOMARCADORES MOLECULARES CLINICOS DA INFLAMACAO EM DISTURBIOS
CARDIOMETABOLICOS NA GESTANTE

Tago Prina Rocha'’; Norma Lopes de Magalhies Velasco Basto?; Valdirene Ledo Carneiro?
Instituto de Ciéncias da Saade (ISC)/Universidade Federal da Bahia (UFBA); 2Departamento de Saade 11
(DSII)/Universidade Estadual do Sudoeste da Bahia (UESB); *Departamento de Ciéncias da Vida (DCV)/ Uni-
versidade do Estado da Bahia (UNEB)

*Autor correspondente: iagoptina@hotmail.com
ATO1: Estrutura e Funcao Celular

INTRODUQAO: Os disturbios cardiometabodlicos na gestagdo, como diabetes e hipertensio, estdao in-
timamente relacionados a inflamagao cronica de baixo grau e a disfungio celular. Esses biomarcadores
nao apenas refletem a presenga de processos inflamatérios, mas também auxiliam na estratificacio de
risco materno e fetal, orientando condutas clinicas. OBJETIVO: discutir como as altera¢des funcionais
celulares e moleculares participam da inflamagao persistente e influenciam os desfechos gestacionais.
METODOLOGIA: Trata-se de uma revisao da literatura, foram consultadas as bases cientificas eletro-
nicas: BVS; SciELO e PUBMED, utilizando-se dos descritores: “gestagao”; “distirbios metabodlicos”;
“resposta imune”, utilizou-se o operador boleano “AND” para o cruzamento dos descritores. Foram
encontrados 89 artigos, excluiu-se aqueles que nao atenderam aos critérios de inclusdo: idiomas portugués
e inglés, recorte temporal de 2016 a 2025; critérios de exclusdo: artigos nao disponiveis na integra resul-
tando em 11 artigos ao final da triagem. RESULTADOS: Entre os marcadores mais relevantes, desta-
cam-se a proteina C-reativa (PCR) e o fibrinogénio, ambos frequentemente dosados em exames de rotina.
A PCR ¢ um marcador classico de inflamacao sistémica, produzido pelo figado em resposta a agao de
citocinas pro-inflamatérias como a interleucina-6 (IL-6). Niveis elevados de PCR em gestantes podem
indicar risco aumentado de complica¢bes como pré-eclampsia, restricio de crescimento intrauterino e
parto prematuro, sobretudo em mulheres com diabetes gestacional, diabetes mellitus tipo I ou I, sobre-
peso ou obesidade. Outro conjunto de biomarcadores laboratoriais nao comuns envolve as citocinas
inflamatorias circulantes, como IL-6, IL-1§ e o fator de necrose tumoral alfa (TNF-o). Embora a dosagem
dessas moléculas nao seja parte da rotina clinica, estudos cientificos demonstram que gestantes com dis-
turbios metabodlicos apresentam niveis significativamente aumentados dessas citocinas, sugerindo sua
contribui¢ao para disfuncao endotelial. Em nivel celular, observa-se ativacao de vias pro-inflamatérias
mediadas por IFN-y e produ¢ao aumentada de citocinas como TNF-a e IL-6, que afetam a sinalizacdo
insulinica e promovem resisténcia a insulina. Células endoteliais expostas a altos niveis de glicose e lipidios
sofrem estresse oxidativo, alterando a fun¢do mitocondrial e prejudicando a biodisponibilidade de éxido
nitrico. Esse ambiente inflamatoério impacta a placenta, reduzindo a eficiéncia das trocas materno-fetais.
Estudos indicam que terapias antioxidantes e moduladores de vias de sinalizacao celular podem atenuar
esses efeitos. CONCLUSOES: Conclui-se que a fungio celular desempenha papel central na perpetua-
¢ao da inflamagao cronica, e sua preservagao ¢é estratégica para prevenir complicagoes gestacionais asso-
ciadas a disturbios cardiometabélicos.

Palavras-chave: Gestacio. Gene. Imunolégico. Metabolismo.
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CARACTERISTICAS FUNCIONAIS DAS CELULAS-TRONCO MESENQUIMAIS NA
REGENERACAO TECIDUAL: UMA REVISAO

Carolina Ribeiro Rossan!

IFAM- Faculdade De Americana.
*Autor correspondente: carolinarossan@fam.edu.br

ATO01: Citologia: Estrutura e funcio celular

INTRODUCAO: As células-tronco mesenquimais (CTMs) sio células estromais ndo hematopoiéticas
com alta capacidade de autorrenovagao e diferenciagiao, desempenhando papel essencial na regeneracao
de tecidos como musculos, tenddes, ligamentos, ossos, cartilagens e tecido adiposo. Essas células apre-
sentam morfologia fibroblastéide, aderéncia ao plastico em cultura e potencial de expansio 7 vitro, man-
tendo suas propriedades de crescimento e plasticidade, o que as torna amplamente exploradas na medi-
cina regenerativa. OBJETIVO: Este estudo teve como objetivo descrever e analisar as principais carac-
terfsticas estruturais e funcionais das CTMs, enfatizando seus mecanismos biolégicos de diferenciagao,
modulag¢do imunoldgica e atuagdo na repara¢ao tecidual. METODOLOGIA: O trabalho foi conduzido
por meio de uma revisao bibliografica integrativa realizada entre agosto e setembro de 2025, nas bases de
dados PubMed e SciELO, utilizando-se descritores como “células-tronco mesenquimais”, “estrutura ce-
lular”, “funcao biolégica” e “regeneracao tecidual”. Foram inicialmente identificados 48 artigos cientifi-
cos, dos quais 30 atenderam aos critérios de inclusdao: publicagdes completas em portugués ou inglés,
com metodologia experimental ou de revisao, abordando diretamente aspectos estruturais, funcionais e
terapéuticos das CTMs. Foram excluidos artigos duplicados, resumos de eventos e estudos com enfoque
exclusivamente clinico sem discussao celular ou molecular. Os dados foram analisados de forma compa-
rativa e descritiva, com énfase nos principais achados relacionados a expressiao génica, diferenciagao ce-
lular e modulagiao imunolégica. RESULTADOS: Os estudos demonstraram que, por permanecerem
indiferenciadas por longos periodos, as CTMs mantém potencial de diferenciacao em linhagens unipo-
tentes, multipotentes e pluripotentes. Além disso, por serem MHC II negativas e nao expressarem CD40,
CD80 e CD86, apresentam baixa imunogenicidade, possibilitando seu uso em transplantes alogénicos
sem imunossupressao. As CTMs atuam por mecanismos paracrinos, liberando fatores de crescimento,
citocinas e vesiculas extracelulares (EVs) contendo proteinas, mRNAs e microRNAs que reduzem a apo-
ptose e estimulam a proliferagao celular. Estudos também indicam que o cultivo em ambientes hipéxicos
(5% Og) aumenta a expressao de genes relacionados a glicélise, crescimento, sobrevivéncia e diferencia-
¢do osteogénica. CONCLUSOES: Conclui-se que as CTMs se destacam por sua versatilidade, plastici-
dade e baixa imunogenicidade, atuando de forma eficiente na reparagao e regeneragao tecidual. Sua ca-
pacidade de adaptagdao ao microambiente e interagao com diferentes sinais celulares reforcam seu poten-
cial terapéutico, consolidando-as como uma ferramenta promissora para o avango das terapias celulares
e da medicina regenerativa moderna.

Palavras-chave: Células-tronco. Diferenciagdao. Reparagao tecidual.
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EFEITO DE CONCENTRACOES MICROMOLARES DE ADENOSINA SOBRE A
VIABILIDADE CELULAR AVALIADA PELOS CORANTES AZUL DO NILO E
VERMELHO NEUTRO EM CELULAS B16F10 EM CULTIVO CELULAR

Pedro Henrique Doleski’; Rafaella Pereira da Silveira'; Daniela Bitencourt Rosa Leal'”
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*Autor correspondente: ph_doleski@hotmail.com

ATO01: Citologia: Estrutura e funcio celular

INTRODUGCAO: Adenosina é um nucleosideo de adenina formado através da hidrolise de nucleotideos
como ATP, ADP e AMP, em geral, de forma enzimatica que ocorre por um conjunto de enzimas hidro-
liticas como as fosfatases e nucleotidases. Este nucleosideo de adenina se mantem em baixas concentra-
¢Oes (faixa nanomolar) devido a regulaciao enzimatica, porém em patologias como isquemia (hipdxia) e
em tumores a concentragao de Adenosina atinge concentragdes micromolares. Em altas concentragoes
este nucleosideo pode desenvolver efeitos antiagregantes, anti-inflamatérios e vasodilatador ao interagir
com receptores purinérgicos especificos para adenosina. Ao mesmo tempo, a elevagao nos niveis de
adenosina induz alteragdes metabdlicas, as quais podem causar estresse ¢ dano celular. OBJETIVO:
Assim avaliamos o efeito da Adenosina a 100 uM em células de melanoma cutaneo (linhagem B16F10)
através dos corantes Azul do Nilo e Vermelho Neutro. METODOLOGIA: Células B16F10 mantida
em cultivo celular em meio DMEM suplementado com 10% SFB foram expostas a 100 uM de Adenosina
por 16 horas. As células foram coradas com Azul do Nilo (0,1%) e Vermelho Neutro (0,3%) para avali-
acao microscopica e espectrofotométrica para determinacao da viabilidade celular. RESULTADOS: As
células B16F10 mantidas com ADO apresentaram redugdo na viabilidade celular quando comparada com
células sem ADO pela avaliagago com Azul do Nilo (p = 0.016) e Vermelho Neutro (» = 0.0069).
CONCLUSOES: Tumores sélidos atingem concentracdes de 10 a 100 uM de Adenosina, as quais po-
dem afetar a funcionabilidade e viabilidade das células ali presentes. Em relacdo a linhagem tumoral
B16F10, a qual ¢ utilizada para a indugao experimental de melanoma em camundongos, a concentra¢ao
de 100 uM ¢ capaz de reduzir suavemente a viabilidade celular. Importante citar que nesta concentragao
outras células podem apresentar mais sensibilidade que as células tumorais.

Palavras-chave: B16F10. Melanoma cutaneo. Microambiente tumoral.
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ESPECIFICACOES TECNICAS DOS CORANTES AZUL DO NILO, AMIDO BLACK,
LEISHMANN, MG-GIEMSA, VERDE DE MALAQUITA E VERMELHO NEUTRO EM
CULTIVO CELULAR
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tudante de Graduacdo em Bacharelado em Ciéncias Biologicas, Universidade Federal de Santa Maria (UFSM),
Santa Maria-RS, Brasil
*Autor correspondente: ph_doleski@hotmail.com

ATO01: Citologia: Estrutura e funcio celular

RESUMO: Inumeros corantes celulares sao empregados em técnicas laboratoriais como: citologia, his-
tologia, imunohistoquimica, genética, entre outras. O uso destes corantes, ou determinado conjunto de
corantes, estao atrelados a quais informagdes o laboratério clinico ou de pesquisa necessita obter de suas
amostras. No geral, coloragbes apresentam protocolos e POP’s bem estabelecidos na literatura, ou no
dia a dia dos laboratérios. Tais coloragdes podem ser adaptadas e utilizadas também para a avaliagao de
células mantidas em cultivo celular. Tais técnicas sao menos descritas quando comparadas as classicas
técnicas, como a histologia de tecidos parafinizados ou coloragao de esfregacos sanguineos. Assim a
intengao deste capitulo de livro ¢ de explorar as interagoes quimicas de seis corantes (Azu/ do Nilo, Amido
Black 10B, Leishmann, May Griinwald-Giemsa, V'erde de Malaguita e 1V ermelho Neutro) com determinadas bio-
moléculas ou estruturas celulares, e a finalidade de cada corante como também a metodologia para colo-
ragao de células aderidas em placa de pogos ou garrafas mantidas em cultivo celular. Também exploramos
a quantificagao dos corantes por técnica espectrofotometria. A fim de deixar o capitulo mais didatico
apresentamos imagens de células de melanoma murino (B16F10) apds coloragao com os seis corantes
descritos.

Palavras-chave: Corantes. Citologia. Cultivo Celular. B16F10. Viabilidade Celular.
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ESTRUTURA E FUNQAO CELULAR: UMA REVISAO NARRATIVA
Maria Gabrielle Marques Ribeiro

Universidade Federal do Maranhio
*Autor correspondente: maria.gabrielle@discente.ufma.br

ATO1: Citologia: Estrutura e fun¢ao celular

INTRODUCAO: A Citologia é um ramo da biologia que estuda a func¢io, o comportamento e a estru-
tura das células, menor unidade funcional e estrutural dos seres vivos. Desde 1665, com a descoberta da
célula por Robert Hooke, inovagdes tecnoldgicas viabilizaram conhecimentos detalhados dos processos
celulares, como transporte de substancias, respiragao, sintese proteica e divisao celular, fundamentais para
o desempenho dos organismos. OBJETIVO: Realizar uma revisao narrativa sobre as principais funcoes
e estruturas celulares, apontando sua importancia nao apenas para a biologia, mas também para a saude,
indicando possiveis dire¢Ses para as futuras pesquisas e aplicagdes na biotecnologia. METODOLOGIA:
A revisao narrativa foi fundamentada em artigos cientificos encontrados no Google académico, abor-
dando tépicos tematicos como mitose, meiose, integracao funcional, organelas, sintese proteica, estrutura
celular, respiragdo, transporte celular e entre organelas. Além disso, foram incluidas discussoes criticas a
respeito de avangos atuais e possiveis barreiras na area. RESULTADOS: A célula apresenta uma orga-
nizagdo articulada, com organelas capazes de desempenhar funcées especificas e interdependentes. A
sintese proteica, por exemplo, envolve os ribossomos, o nicleo, o complexo de Golgi e o reticulo endo-
plasmatico, em um conjunto organizado de montagem e entrega. A respiragao celular executada pela
mitocondria que gera o ATP, sendo a principal fonte de energia para as atividades vitais. A divisao celular
¢ realizada pela mitose e meiose que possibilita a producio, crescimento e regeneragiao e o transporte
celular que regula a saida e entrada de substancias, permitindo a homeostase. Dessa forma, progressos
como a utiliza¢ao de inteligéncia artificial na segmentagao celular, a edicao genética com CRISPR, analise
de células tnicas e desenvolvimento de organdides tém possibilitado alternativas de tratamentos. No
entanto, obstaculos éticos a respeito da manipulagao genética e entendimento da diversidade celular per-
sistem. CONCLUSOES: As funcdes e estruturas celulares sio essenciais para compreensio do orga-
nismo como um todo. Seu estudo contribui para o avan¢o em areas como saide publica, medicina e
biotecnologia. Estudos futuros devem focar em pesquisas voltadas para CRISPR e organdides para o
tratamento de doencas genéticas e cancer, além de modelagem de tecidos humanos. Logo, a jungao de
conhecimentos fundamentais e progressos tecnolégicos sao a chave para transformar desafios em solu-

¢Oes éticas e competentes.

Palavras-chave: Biotecnologia. Célula. Divisao. Organelas. Respiragao.
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PALETA MOLECULAR: ANALISE COMPARATIVA DE CINCO CORANTES
CITOLOGICOS EM CELULAS DE MELANOMA MURINO B16F10

Pedro Henrique Doleski'; Rafaella Pereira da Silveira?

Doutor em Bioquimica Toxicolégica, Universidade Federal de Santa Maria (UFSM), Santa Maria-RS, Brasil; 2Es-
tudante de Graduacdo em Bacharelado em Ciéncias Bioldgicas, Universidade Federal de Santa Maria (UFSM),
Santa Maria-RS, Brasil
*Autor correspondente: ph_doleski@hotmail.com

ATO01: Citologia: Estrutura e funcio celular.

RESUMO: Este capitulo apresenta uma analise comparativa de cinco corantes citolégicos com diferen-
tes especificidades moleculares os quais podem ser aplicados ao estudo de células tumorais de melanoma
murino B16F10 e esfregacos tumorais de melanoma. Os corantes selecionados representam diferentes
classes quimicas e mecanismos de agdo: Coomassie Blue R-250, um corante proteico classico que permite
quantificagao celular e identificagdo de estruturas ricas em proteinas; Oil Red O, especifico para lipideos
neutros, util na detec¢do de acumulo lipidico intracelular; Ponceau S, corante proteico reversivel que
preserva a integridade das amostras para analises posteriores; Azul de Bromofenol, indicador de pH com
afinidade proteica, capaz de revelar variagdes no microambiente celular; e Curcumina, corante natural de
alta afinidade lipidica. Através de protocolos padronizados, demonstramos como cada corante revela
aspectos unicos da biologia tumoral, desde estimativas quantitativas do numero de células até a identifi-
cagdo de processos complexos como divisio celular, diferenciagdo morfoldgica e distingao entre tipos
celulares no microambiente tumoral. A analise comparativa considera nao apenas a especificidade mole-
cular de cada corante, mas também fatores praticos como toxicidade, compatibilidade com outras técni-
cas analiticas e custo-beneficio. Através de imagens das coloragoes evidenciamos que a escolha adequada
do corante resulta em andlises que auxiliam na defesa dos objetivos clinico-laboratoriais, maximizando as
informagoes extraida das amostras biologicas em avaliagao.

Palavras-chave: Corantes. B16F10. Tumor. Melanoma. Flavonoide.
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MECANISMOS DE MOTILIDADE CELULAR SOB OTICA DIMENSIONAL
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ATO02: Processos celulares e organelas

RESUMO: A motilidade celular, que inclui os processos de migracio e invasiao, desempenha papéis
centrais em diversos eventos fisiologicos e patologicos, como a formagiao de tecidos durante o desenvol-
vimento embrionario, a cicatrizacao de feridas e a metastase tumoral. Esses fenomenos envolvem meca-
nismos complexos nos quais a célula coordena alteracdes morfoldgicas, adesao ao substrato, reorganiza-
¢ao do citoesqueleto e resposta a estimulos quimicos e mecanicos do microambiente. A analise da moti-
lidade celular pode variar conforme a perspectiva dimensional adotada, evidenciando a complexidade das
interagOes entre as células e seu entorno. Sob uma perspectiva unidimensional, observa-se a predominan-
cia da interagdo célula-matriz, permitindo compreender como a forga de tragao, a polaridade celular e a
remodelac¢ao do citoesqueleto direcionam a passagem da célula por barreiras restritas. Em contextos bi-
dimensionais, as células estabelecem simultaneamente interaces célula-célula e célula-matriz, destacando
a importancia da adesao cooperativa, da comunicagao intercelular e da remodelagao da matriz na promo-
¢ao da migracao e invasao coletiva. Na perspectiva tridimensional, que reflete mais fielmente o microam-
biente in vivo, barreiras fisicas, sinais quimicos, propriedades topograficas e a heterogeneidade celular
modulam diretamente a plasticidade e a dire¢cio da migracao, incluindo estratégias adaptativas como a
migracao lobopodial e o pistao nuclear. Com o objetivo de aprofundar a compreensao desses processos,
este trabalho realizou uma revisio de estudos recentes, enfatizando a relevancia das interacoes célula-
célula e célula-matriz na regulacao da motilidade e da invasao. Os resultados ressaltam a importancia de
considerar as diferentes dimensoes desses fendmenos, destacando suas implicagdes na progressao tumo-
ral, na disseminagao metastatica e no desenvolvimento de estratégias terapéuticas capazes de modular de
forma precisa a migragao e a invasao celular em contextos patologicos.

Palavras-chave: Motilidade celular. Invasiao e migracao. Metastase.
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ACHADOS CITOLOGICOS E ISOLAMENTO DE Enterococcus faecium EM LAVADO
BRONCOALVEOLAR DE CAO COM PNEUMONIA
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ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: A infecgio bacteriana por Enterococcus faecinm pode estar associada a quadros graves
de pneumonia em animais, especialmente em casos de imunossupressio ou comorbidades. O exame
citolégico de lavado broncoalveolar (LBA) é uma ferramenta valiosa para avaliagio de processos infla-
matorios e infecciosos do trato respiratorio, auxiliando no diagndstico e na identificagao de agentes etio-
légicos. OBJETIVO: Relatar os achados citolégicos e microbiolégicos de um canino, macho, da raca
Spitz Alemao, de 8 anos de idade, com pneumonia e histérico de edema pulmonar e dificuldade respira-
toria. Ademais, destacar a correlacdo entre os resultados do LLBA e a cultura bacteriana.
METODOLOGIA: Foi realizado um exame citolégico a partir de LBA, com colora¢io pelo método de
Panético Rapido e analisadas em microscopia éptica. Procedeu-se ao exame microbiolégico para isola-
mento bacteriano. RESULTADOS: A analise citoldgica revelou reagao inflamatdria aguda, caracterizada
por neutrofilos integros, com rara presenca de formas degeneradas e discreta quantidade de linfocitos e
macréfagos espumosos. Estruturas compativeis com bactérias cocoides foram notadas ao fundo da la-
mina, sendo raras as formas fagocitadas. O fundo da lamina apresentava-se preenchido por material
amortfo réseo compativel com muco e por debris celulares. A cultura bacteriana confirmou o crescimento
de Enterococcus faecinm. O animal, que ja apresentava pneumonia e edema pulmonar, veio a ébito devido a
gravidade do quadro. CONCLUSOES: Os achados citolégicos foram compativeis com uma infeccio
bacteriana aguda, compativel pelo isolamento de Enterococcus faecium. Apesar da resposta inflamatoria in-
tensa (neutrofilos integros). O caso refor¢a a importancia do LBA e da cultura microbioldgica no diag-
noéstico de pneumonias, além de alertar para a patogenicidade de E. faecium em infecgdes respiratorias
graves em animais domésticos.

Palavras-chave: Bactérias cocoides. Citologia. Macréfagos espumosos.
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AVALIACAO CITOLOGICA VAGINAL EM CADELAS
Samuel Pagoto de Souza'; Amanda Marmol’; Raphael Assis Leandro de Morais’

'Faculdade de Medicina Veterinaria, Centro Universitario Bardo de Maua, Ribeirdo Preto, SP, Brasil; 2Departa-
mento de Patologia, Reproducio e Saide Unica, Faculdade de Ciéncias Agrarias e Veterinarias, Universidade Es-
tadual Paulista "Julio de Mesquita Filho" (UNESP), Jaboticabal, SP, Brasil; Departamento de Patologia, Facul-
dade de Medicina Veterinaria e Zootecnia (FMVZ), Universidade de Sao Paulo (USP), Sdo Paulo, Brazil

*Autor correspondente: samuelps1452@gmail.com

ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: A citologia vaginal é um exame diagnéstico utilizado para avaliar o trato genital femi-
nino de cadelas, auxiliando na identificacio de patologias e na determinagao do ciclo estral. Este ciclo é
dividido em quatro fases: anestro, proestro, estro e diestro, reguladas por hormonios como o GnRH,
produzido pelo hipotalamo. O anestro ¢ a fase mais longa (4-5 meses), marcada por inatividade reprodu-
tiva e baixos niveis de progesterona. No proestro, ocorre preparagao para a copula, com aumento de
estrogénio, edema vulvar e sangramento devido a ruptura de vasos sanguineos. O estro ¢ o periodo fértil,
caracterizado por ovulagao e alteracbes comportamentais que facilitam o acasalamento. J4 o diestro pode
resultar em gestagao ou, na auséncia de fecundagao, em lutedlise, podendo ainda desencadear gravidez
psicologica. OBJETIVO: Elucidar a finalidade da citologia vaginal na determina¢ao do ciclo estral de
cadelas e patologias. METODOLOGIA: Busca de dados nas plataformas Google Académico, Scielo,
EBSCO, PubMed e PubVet, em lingua inglesa, espanhola e portuguesa. RESULTADOS: O procedi-
mento de coleta se baseia no uso de um cotonete umedecido em solugio fisiologica inserido na vulva,
em seguida rolado em uma lamina para andlise microscopica. Ap0s isso, ¢ realizado colora¢ao com pa-
nético rapido ou Diff-Quick. As células observadas variam conforme a fase do ciclo. As células observa-
das podem ser epiteliais cornificadas (células escamosas anucleares e superficiais), epiteliais nao cornifi-
cadas (células parabasais e intermediarias), eritrécitos e polimorfonucleares (PMNs). No anestro mode-
rada quantidade celular, sendo elas ndo cornificadas e raros PMNs. No proestro inicial, elevadas células
nao cornificadas, eritrécitos e PMNs. No proestro final, elevada cornificadas com discretos eritrocitos e
PMNs. No estro, elevadas cornificadas, sendo 50% destas escamosas anucleares, com discretos etitrdci-
tos e raras bactérias. No diestro, moderados PMNs e nao cornificadas. Alteragdes no padrao celular e a
pesenca de dististas celularidades podem indicar disturbios fisiolégicos, inflamag¢ées ou hemorragias.
CONCLUSOES: O exame citolégico vaginal é uma ferramenta valiosa para o manejo reprodutivo e
diagnostico de doengas em cadelas.

Palavras-chave: Células epiteliais cornificadas. Ciclo estral. Diagnostico.
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AVALIAGCAO DAS ECTOENZIMAS ENTPDASE, E’NUCLEOTIDASE E EADA EM
LINFOCITOS ESPLENICOS DE RATOS COM DIABETES TIPO 2 EXPERIMENTAL

Pietra dos Santos de Oliveria'; Pedro Henrique Doleski®

"Estudante de Graduagio em Ciéncias Bioldgicas, Universidade Federal de Santa Maria (UFSM), Santa

Maria-RS, Brasil; “Doutor em Ciéncias Bioldgicas -Bioquimica Toxicoldgica pela Universidade Federal
de Santa Maria (UFSM), Santa Maria — RS, Brasil
*Autor correspondente: pietra.oliveira@acad.ufsm.br

ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: O diabetes mellitus tipo 2 (DM2) é uma doenca metabdlica que eleva os niveis de
glicose no sangue, ou seja, ocasionando hiperglicemia. Essa condi¢ao acarreta defeitos na agao da insulina,
causando nao apenas resisténcia a ela, mas também sua secre¢ao inadequada nas células pancreaticas.
Além das complicagoes metabolicas, o DM2 esta associado a um estado inflamatério cronico nos tecidos
metabolicos periféricos, que é causado pelas células imunoldgicas, principalmente linfécitos T. Eles se
acumulam nesses tecidos e induzem a secrecao de citocinas inflamatorias. Isso ocorre devido ao sistema
purinérgico, o qual é capaz de regular processos metabolicos que envolvem a sinalizagao por nucleoti-
deos, como ATP e seus receptores purinérgicos. As células estressadas ou em dano metabolico liberam
ATP extracelular, que ativa os receptores purinérgicos que estao presentes em varias células imunes. A
ativagao desses receptores promove a proliferagao de linfécitos T e a produgio de citocinas inflamatorias,
agravando a inflamac¢ao cronica, prejudicando a acido da insulina e contribuindo para a progressio da
DM2. OBJETIVO: Avaliar a atividade das enzimas E-NTPDase, 5'-nucleotidase e Ecto-adenosina de-
saminase (Ecto-ADA) em linfécitos esplénicos de camundongos com diabetes tipo 2.
METODOLOGIA: Foram administradas doses baixas e repetidas de estreptozotocina (40-60
mg/kg/dia, i.p.) durante cinco dias consecutivos para indu¢io do diabetes tipo 2 em camundongos. Em
seguida, os linfocitos foram isolados a partir dos bacos dos animais para as analises experimentais.
RESULTADOS: Quando comparados com os do grupo controle, os linfécitos retirados do bago dos
camundongos com DM2 induzido, apresentaram um aumento significativo na hidrélise de ATP e um
aumento discreto, porém significativo na hidrélise de ADP, indicando maior atividade da enzima E-
NTPDase. A degradacao de AMP, por sua vez, nao apresentou diferenga significativa entre os grupos,
sugerindo que a atividade da 5'-nucleotidase, responsavel pela conversio de AMP em adenosina, perma-
neceu inalterada. Por outro lado, a desaminagao da adenosina (Ado) foi significativamente elevada nos
grupos induzidos, o que refletiu em aumento da atividade da Ecto-ADA. CONCLUSOES: As anilises
revelam que as ectoenzimas E-NTPDase e Ecto-ADA atuam como biomarcadores, elevando-se na do-
enca induzida. Tais elevagdes estao possivelmente atreladas a modulagbes no sistema purinérgico, onde
as ectoenzimas regulam uma excessiva sinalizacao desenvolvida pelo ATP e pela Ado extracelular.

Palavras-chave: Estresse metabodlico. Hiperglicemia. Resposta inflamatoria.
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QUIMIOTAXONOMIA EM PSILOTOPSIDA: CORRELACAO ENTRE DIOIS E
NUMERO CROMOSSOMICO EM PSILOTALES E OPHIOGLOSSALES

Flavio Antonio Zagotta Vital"*

'Universidade Federal de Vicosa (UFV)
*Autor cotrespondente: flavio.vital@ufv.br

ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: A classe Psilotopsida, composta pelas subclasses Psilotales e Ophioglossales, retne
grupos basais de moniléfitas que despertam grande interesse evolutivo, devido a simplicidade morfold-
gica e complexidade citogenética. Psilotales compreende cerca de 20 espécies nos géneros Psilotum Sw. e
Tmesipteris Bernh., apresentando nimeros cromossomicos relativamente baixos em Psilotum (2n = 52) e
elevados em Twmesipteris (2n = 208-210). Ophioglossales, reine aproximadamente 120 espécies distribui-
das em Opbhigglossum L., Botrychinm Sw. e Helminthostachys Kaunlf., destacando-se pelos altos numeros cro-
mossomicos, que vao de niveis intermediarios em Botrychium (2n = 90-180) até os valores extremos
registrados em Ophioglossum (2n até 1.260), considerados os maiores do reino vegetal. Nesse contexto,
a quimiotaxonomia baseada em diois tem fornecido subsidios relevantes para compreender relagoes entre
evolugdo gendmica e metabolismo secundario. OBJETIVO: Revisar a ocorréncia de didis em Psilotop-
sida, correlacionando o nimero cromossomico e os padroes quimicos como ferramentas para a quimio-
taxonomia. METODOLOGIA: Foi realizada uma revisao bibliografica, no periodo de 2000 a 2025.
Foram consultadas a bases SciELO, ScienceDirect e SpringerLink, priorizando estudos fitoquimicos que
descrevem metabdlitos secundarios em Psilotales e Ophioglossales. RESULTADOS: Os compostos
foram organizados em duas categorias: didis simples, de natureza alifatica e glicélica, e didis fendlicos
diversificados, incluindo flavonoides e glicosideos. Em Psilotales prevalece o padriao de didis simples.
Psilotum, com contagem cromossomica de 2n = 52, apresenta majoritariamente glicois e polidis alifaticos,
mantendo um perfil quimico conservativo. Em Twesipteris, apesar do numero cromossoémico mais elevado
(2n = 208-210), o metabolismo continua restrito a didis simples, indicando que a expansao cromosso-
mica nao implicou em maior diversificacao fitoquimica. Em Ophioglossales predomina o padrao de didis
tendlicos diversificados. Ophioglossum, cujos cromossomos atingem valores recordes (2n até 1.260), iden-
tificam-se flavonoides diidroxilados como derivados de quercetina e luteolina, além de glicosideos feno-
licos complexos. Bofrychinm apresenta nimeros cromossomicos intermediarios (2n = 90-180) acompa-
nhados por glicosideos fendlicos e flavonoides. Helminthostachys (2n = 240) também se associa a compos-
tos fendlicos mais complexos, reforcando a tendéncia de diversificagao metabdlica com o aumento da
poliploidia. CONCLUSOES: Conclui-se que a distribuicio de di6is em Psilotopsida evidencia uma cor-
relagdo entre o numero cromossoémico e a complexidade fitoquimica. Em Psilotales, mesmo diante de
variacOes cromossOmicas, mantém-se um petfil conservativo de didis simples, enquanto em Ophioglos-
sales a poliploidia extrema estd associada a padroes de maior diversidade metabdlica, refletidos nos diois
fenodlicos. Os didis configuram-se como marcadores quimiotaxondémicos que, ao lado da citogenética,
contribuem para elucidar o agrupamento pilogenetico de Psilotopsida.

Palavras-chave: Citotaxonomia. Dibis simples. Diois fenodlicos diversificados. Ophioglossum. Marca-
dores quimiotaxon6émicos.
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REVISAO DA CITOLOGIA DE LAVADO TRAQUEAL E BRONQUICO NA AVALIACAO
E DIAGNOSTICO DE PNEUMONIAS INFECCIOSAS E INFLAMACOES
PULMONARES EM BEZERROS

Marcos Vinicius Vidal Silva"

Discente da Universidade Federal de Campina Grande — Unidade Académica de Medicina Veterinaria
*Autor correspondente: zzaiffo@gmail.com

ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: As doencas respiratérias constituem um desafio sanitario e econémico na bovinocul-
tura, sendo uma importante causa de morbidade e mortalidade em bezerros, demandando diagnéstico
preciso. O diagnéstico clinico e radioldgico é, muitas vezes, inespecifico para a etiologia. A Citologia de
Lavado Traqueal (L'T) e Bronquico (LBA) surge como uma ferramenta minimamente invasiva, forne-
cendo informagdes celulares diretas sobre a natureza do processo inflamatorio (ex: neutrofilico ou misto)
e a presenca de agentes infecciosos no trato respiratorio inferior, permitindo uma terapéutica mais dire-
cionada. OBJETIVO: Revisar a aplica¢o, as técnicas de obtengao, e a interpretacdo da Citologia de LT
e LBA como método de apoio no diagnéstico e prognodstico das pneumonias infecciosas em bezerros.
METODOLOGIA: Foi realizada uma revisao de literatura utilizando as bases de dados PubMed, Scielo
e Google Scholar. Os descritores utilizados incluiram: "Citologia de Lavado Traqueal", "Pneumonia Bo-
vina", "Bezerros" e "Patologia Clinica". Foram selecionados attigos originais, revisoes e relatos de caso
que abordassem a aplicacio do exame citolégico no contexto da doencga respiratoria de bezerros.
RESULTADOS: A revisao demonstrou que a Citologia de LT e LBA permite a diferenciagao de padroes
inflamatérios chave: neutrofilico supurativo (tipico de infec¢des bacterianas agudas), macrofagico (suge-
rindo cronicidade), e eosinofilico (associado a parasitoses ou hipersensibilidade). Além disso, a presenca
de ciliécitoforia ou a identificagao de corpos de inclusio intracitoplasmaticos sugerem infec¢des virais
(como o Virus Sincicial Respiratério Bovino). A identificagao de mais de 70% de neutréfilos frequente-
mente correlaciona-se com a necessidade de intervencao antibidtica. A técnica se mostra valiosa para o
monitoramento prognostico, indicando a resolu¢ado da inflamagdo ou a progressio da doenga.
CONCLUSAO: A Citologia de Lavado Traqueal e Bronquico é uma ferramenta diagnéstica util na rotina
clinica de bovinos jovens. Sua capacidade de classificar o tipo de resposta celular e identificar indicios
etiolégicos aumenta significativamente a precisio diagnostica das pneumonias infecciosas, tornando-a

um recurso viavel para otimizar o manejo e o controle da saude respiratoria em rebanhos.

Palavras-chave: Bovinocultura. Citopatologia. Doencas de bezerros.
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REVISAO SOBRE A CITOLOGIA DE LINFONODOS NO AUXILIO AO DIAGNOSTICO
DIFERENCIAL DA LINFADENITE TUBERCULOSA E OUTRAS AFECCOES
GRANULOMATOSAS EM BOVINOS

Marcos Vinicius Vidal Silva"

Discente da Universidade Federal de Campina Grande — Unidade Académica de Medicina Veterinaria
*Autor correspondente: zzaiffo@gmail.com

ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: A linfadenite em bovinos é um achado comum na inspecio post mortem, sendo a
tuberculose bovina (TB) uma das afec¢des granulomatosas mais importantes devido ao seu impacto zo-
ondtico e economico. Contudo, outras condicbes como linfadenites bacterianas nio-tuberculosas, acti-
nobacilose ou até neoplasias podem simular as lesdes da TB. O diagnéstico in vivo pode ser demorado.
A Citologia de Linfonodos por Pungao Aspirativa por Agulha Fina (PAAF) é uma técnica minimamente
invasiva, rapida e de baixo custo, podendo fornecer indicios etiolégicos e classificar a natureza da infla-
magao (supurativa, piogranulomatosa ou granulomatosa) de forma imediata. OBJETIVO: Revisar o uso
da Citologia de Linfonodos por PAAF na diferenciacio entre a linfadenite tuberculosa e outras causas de
linfadenopatia granulomatosa ou inflamatéria em bovinos. METODOLOGIA: Foi conduzida uma re-
visao de literatura utilizando bases de dados cientificas como PubMed, Scielo e Google Scholar. Os des-
critores chave utilizados incluiram: "Citologia de Linfonodos", "Pun¢io Aspirativa", "Tuberculose Bo-
vina" e "Linfadenite Granulomatosa". Foram selecionados trabalhos que abordavam a correlagio entre
os achados citolégicos e a etiologia confirmada por cultura ou histopatologia em bovinos.
RESULTADOS: A revisio demonstrou que o padrao celular na citologia é um guia essencial. Linfade-
nites de origem bacteriana nao-tuberculosa frequentemente exibem um padrao supurativo-neutrofilico,
enquanto a TB e a actinobacilose tendem a apresentar um padrao piogranulomatoso, caracterizado por
neutréfilos, macrofagos, e células gigantes multinucleadas. A presenca desses macréfagos e células gigan-
tes em abundancia, com necrose de fundo, ¢ altamente sugestiva de reacdo granulomatosa, indicando a
necessidade urgente de testes confirmatérios (cultura, PCR). A citologia serve, portanto, como uma fer-
ramenta de triagem de alta sensibilidade, auxiliando na tomada de decisao sobre quais animais devem ser
submetidos a testes mais caros e demorados. CONCLUSAO: A Citologia de Linfonodos por PAAF ¢
um recurso diagnostico valioso e subutilizado na Patologia de Bovinos. Sua capacidade de distinguir o
tipo celular predominante em tempo real oferece um forte suporte para o diagnostico diferencial de lin-
fadenopatias granulomatosas, otimizando o manejo sanitario de rebanhos e a vigilancia de doencas de
notificacio

Palavras-chave: Bovinocultura. Citopatologia. Zoonose.
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REVISAO SOBRE A CITOLOGIA ENDOMETRIAL NO DIAGNOSTICO DE
ENDOMETRITE SUBCLINICA EM VACAS LEITEIRAS: UMA FERRAMENTA DE
MANE]JO REPRODUTIVO

Marcos Vinicius Vidal Silva"

Discente da Universidade Federal de Campina Grande — Unidade Académica de Medicina Veterinaria
*Autor correspondente: zzaiffo@gmail.com

ATO04: Outras areas da citologia

INTRODUCAO: A Endometrite Subclinica (ES) é uma das principais causas de infertilidade e falhas
reprodutivas em vacas leiteiras, gerando enormes perdas econémicas na bovinocultura. Caracterizada
pela auséncia de sinais clinicos evidentes de inflamagao uterina, a ES é frequentemente subdiagnosticada,
atrasando o tratamento e o retorno da vaca a ciclicidade. A Citologia Endometrial (CE) surge como a
ferramenta padrio-ouro para o diagndstico in vivo da ES. Baseia-se na contagem de células polimorfo-
nucleares (PMN) em swabs ou citobrush, fornecendo um indicador quantitativo e objetivo da inflamagao
intrauterina. OBJETIVO: Revisar sobre a aplicacdo da Citologia Endometrial, destacando as técnicas de
coleta, os limiares diagnésticos de células polimorfonucleares e a importancia desta ferramenta para o
manejo reprodutivo de rebanhos leiteiros com Endometrite Subclinica. METODOLOGIA: Foi reali-
zada uma revisao de literatura utilizando as plataformas PubMed, Scielo e Google Scholar. Os descritores
utilizados, em portugués e inglés, incluiram: "Citologia Endometrial", "Endometrite Subclinica", "Vacas
Leiteiras" e "Células Polimorfonucleares". Foram selecionados estudos de caso, artigos originais e revi-
sdes que estabeleciam a correlagdo entre a porcentagem de PMN e o desempenho reprodutivo.
RESULTADOS: Os achados demonstram que o diagnéstico de ES ¢ estabelecido quando a porcenta-
gem de células PMN no lavado ou cytobrush endometrial excede um limiar critico, geralmente fixado
entre 5% e 18% apods 21-42 dias pos-parto, dependendo da técnica de coleta. A CE ¢é superior a histopa-
tologia por ser menos invasiva e mais rapida, e a cultura bacteriana por ser mais representativa da infla-
magao. A detec¢do precoce de vacas positivas permite a intervengao terapéutica imediata, melhorando as
taxas de concepcao e diminuindo o intervalo entre partos. CONCLUSAO: A Citologia Endometrial ¢
uma ferramenta diagnostica indispensavel e acessivel para o manejo sanitario reprodutivo em vacas lei-
teiras. Sua alta sensibilidade e objetividade na identificagdo da Endometrite Subclinica garantem que o
produtor possa tomar decisoes de manejo informadas, otimizando a eficiéncia reprodutiva do rebanho e
minimizando as perdas econdmicas associadas a infertilidade.

Palavras-chave: Bovinocultura. Fertilidade. Infertilidade.
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ALTERACOES NUCLEARES NA IDENTIFICACAO CRIMINAL: REVISAO DE
LITERATURA
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*Autor correspondente: matheusamral26@gmail.com

ATO05: Genética molecular e humana

INTRODUCAO: As alteracées nucleares sio de grande importincia na identificagio criminal, em es-
pecial na genética forense. A analise de marcadores genéticos do DNA nuclear, como STRs e SNPs, ¢
amplamente utilizada para a identificagao de individuos a partir de amostras biol6gicas, mesmo em con-
di¢des de degradacio. OBJETIVO: O objetivo principal desta revisio de literatura ¢ sintetizar os prin-
cipais métodos, aplica¢oes, limitacSes e tendéncias no uso de altera¢Ges nucleares na identificagao crimi-
nal. METODOLOGIA: A pesquisa foi realizada nas bases de dados Semantic Scholar, PubMed e Go-
ogle Scholar, utilizando os termos “alteragoes nucleares”, “identificacdo criminal” e “DNA nuclear”. Fo-
ram inicialmente identificados 976 artigos, dos quais restaram 722 ap0s a triagem inicial e a remogao de
duplicatas. Destes, 395 foram selecionados para leitura, e os 50 estudos considerados de maior qualidade
e pertinéncia compuseram a analise final desta revisio. RESULTADOS: No campo da genética, a analise
de DNA nuclear por meio de STRs e SNPs permanece como o padriao-ouro para a identificagao indivi-
dual em amostras biolégicas forenses. O uso de kits multiplex modernos e o enriquecimento por captura
de sondas tém aumentado a sensibilidade e a especificidade das analises, especialmente em amostras de-
gradadas. Estudos de caso demonstram o sucesso dessas abordagens em diferentes contextos, como a
validagao de kits multiplex com DNA nuclear e mitocondrial, a identificagao de individuos a partir de
vestigios biolégicos (sangue, saliva, sémen e impressoes digitais) e a resolugao de casos complexos de
parentesco pelo uso de marcadores X-STR e Y-STR em situagdes de incesto, auséncia de amostras ma-
ternas ou desastres em massa. Apesar desses avancos, ainda persistem desafios significativos relacionados
a padroniza¢ao dos métodos e a necessaria integracao multidisciplinar entre especialistas forenses, agén-
cias de seguranca e autoridades legais. CONCLUSOES: As alteracbes genéticas nucleares constituem
ferramentas essenciais para a identificacao criminal moderna. Os avanc¢os tecnoloégicos ampliaram a ro-
bustez das investigagoes e se mostram cruciais para a analise forense. O campo encontra-se em constante
evolugao, com tendéncias voltadas a automagao, a integracao de técnicas multiomicas e ao desenvolvi-
mento de protocolos internacionais. Entretanto, a plena eficacia dessas metodologias depende da supe-
racao de desafios continuos, incluindo a integracao entre diferentes areas de especializagao e a interpre-
tacdo de dados cada vez mais complexos. Esses avancos nao apenas elevam a precisao pericial, mas tam-
bém reforcam a legitimidade dos processos judiciais, promovendo justi¢a, seguranca publica e confianga
social.

Palavras-chave: Averiguagao criminal. DNA mitocondrial. DNA nuclear.
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INTRODUCAO: O DNA ambiental (e-DNA) é o material genético liberado por organismos no ambi-
ente, o qual pode ser recuperado de diversas fontes, como superficies, poeira, agua, solo e ar. Assim,
emerge como uma ferramenta inovadora na investigagao forense, permitindo a identificagao de seres
humanos, animais, plantas e microrganismos presentes em um dado local. Os avangos em técnicas de
sequenciamento e extra¢ao aumentaram a sensibilidade das analises, viabilizando a detecgao de perfis de
DNA, humano e nao humano. O e-DNA contribui nao s6 para a identificagao de suspeitos, mas também
para a determinacdo da proveniéncia de amostras e a reconstrucao de eventos criminais. OBJETIVO:
O objetivo desta revisao de literatura ¢é sintetizar as principais descobertas, aplica¢oes, limitagdes e ten-
déncias emergentes relacionadas ao uso do e-DNA na ciéncia forense. METODOLOGIA: A pesquisa
foi realizada nas bases de dados Semantic Scholar, PubMed e Google Scholar. Foram utilizados os termos
de busca “DNA ambiental”, “investigacdo forense” e “metabarcoding”, que resultaram na identifica¢ao
inicial de 1.019 artigos. Apos a remogao de duplicatas e a exclusdo de trabalhos considerados de baixa
relevancia para o tema, restaram 422 registros. Destes, foram selecionados os 50 artigos de maior perti-
néncia para a analise final. RESULTADOS: Os dados demonstram que o e-DNA pode ser utilizado
para identificar a presenca de individuos em um ambiente, rastrear a origem geografica de amostras e
elucidar casos em que vestigios biologicos convencionais estio ausentes. Também ¢é possivel recuperar
e-DNA de superficies tocadas, poeira, agua e solo, sendo que técnicas avangadas, como o sequenciamento
de nova geracio (NGS) e o metabarcoding, sdo cruciais para analisar amostras com baixa quantidade de
DNA. No entanto, sua aplicagdo rotineira ainda é limitada diante da rapida degradacao ambiental, do
risco de contaminagdo cruzada e da complexidade na interpretacao de perfis mistos. CONCLUSOES:
O e-DNA representa uma fronteira promissora na investiga¢ao forense, ampliando as possibilidades de
coleta e andlise de vestigios biologicos. Suas aplicagdes incluem a identificacdo de suspeitos a partir de
vestigios de solo ou plantas em roupas, o rastreamento da origem de medicamentos falsificados e a loca-
lizacao de corpos em ambientes aquaticos. Embora persistam desafios técnicos, interpretativos e éticos,
a tendéncia ¢ de expansao do uso do e-DNA, impulsionada pela integracio de abordagens multiomicas
(DNA, RNA e microbioma), pelo avanco das ferramentas bioinformaticas e pelo progressivo enfrenta-
mento das questOes legais e éticas associadas.

Palavras-chave: Averiguacao forense. DNA no ambiente. Sequenciamento de alto rendimento.
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MICRORNAS DA REGULACAO METABOLICA NA GESTACAO: INTEGRACAO DE
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INTRODUCAO: Os microRNAs (miRNAs) sdo pequenos RNAs nio codificantes que regulam a ex-
pressao génica pos-transcricional e desempenham papel central no equilibrio imunolégico materno-fetal.
Na regulacao metabolica, diversos miRNAs atuam modulando vias de sinalizacao relacionadas a homeos-
tase da glicose e a0 metabolismo lipidico. Por exemplo, miR-29 e miR-223 estao implicados no controle
da sensibilidade a insulina e no metabolismo de 4cidos graxos, influenciando a adaptacio fisiolégica da
gestacdo ao aumento da demanda energética. OBJETIVO: analisar como os miRNAs modulam a res-
posta imunolégica na gestacao e sua relagio com complicagdes obstétricas. METODOLOGIA: Trata-
se de uma revisio da literatura, foram consultadas as bases cientificas eletronicas: BVS; SciELO e
PUBMED, utilizando-se dos descritores: “gestacao”; “mictoRNAs”; “metabolismo”, utilizou-se o ope-
rador boleano “AND” para o cruzamento dos descritores. Excluiu-se aqueles que nao atenderam aos
critérios de inclusao: idiomas portugués e inglés, recorte temporal de 2016 a 2025; critérios de exclusao:
artigos nao disponiveis na integra. RESULTADOS: Durante a gravidez saudavel, miRNAs como miR-
146a e miR-210 estio envolvidos na supressao de respostas pro-inflamatérias e na promogao da toleran-
cia imunologica. Alteragdes no perfil de expressao desses reguladores foram associadas a pré-eclampsia,
restri¢ao de crescimento intrauterino e abortamento recorrente. A integracao de dados genomicos e pro-
teomicos placentarios fortalece a compreensio dos efeitos dos miRNAs no ambiente gestacional. A ge-
nomica permite identificar variantes genéticas e perfis de expressao de miRNAs especificos da placenta,
enquanto a protedmica revela como essas alteragoes se traduzem em modificagdes funcionais nas prote-
inas envolvidas no metabolismo e na sinalizagao celular. A placenta é uma fonte importante de miRNAs,
secretando-os em exossomos que interagem com células maternas, modulando a angiogénese, a fungao
endotelial e a resposta imune. Estudos recentes indicam que miRNAs circulantes podem servir como
biomarcadores nao invasivos para detecgao precoce de complicagGes gestacionais. A analise desses perfis
moleculares poderia contribuir para identificar gestantes de risco, permitindo intervengoes precoces e
estratégias de prevencdo mais direcionadas. A proteémica possibilita a identificagao e quantificaciao de
proteinas expressas na placenta, revelando assinaturas moleculares associadas a saide e a doenca.
CONCLUSOES: Conclui-se que a compreensio dos mecanismos de acio dos miRNAs na gestacio
abre novas perspectivas para diagnostico, prognostico e terapias personalizadas. A genémica permite o
mapeamento de informagoes sobre predisposi¢ao genética associada a risco aumentado de complicagoes
gestacionais, possibilitando abordagens preventivas e personalizadas, enquanto os dados da proteémica
revela alteragoes dinamicas relacionadas ao estado fisiologico ou patologico.

Palavras-chave: Doenca. Gestacao. Gene. Metabolismo.
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RESUMO: A infertilidade conjugal afeta uma parcela significativa da populagao reprodutiva, sendo atri-
buida ao fator masculino em aproximadamente 50% dos casos. Houve um aumento nas pesquisas quanto
aos exames que podem ser feitos além do espermograma. Os testes complementares para averiguar a
qualidade seminal sio muitos, neste trabalho, o foco foi o teste de fragmentagao do DNA espermatico.
Esta revisao narrativa de literatura aborda os métodos mais comuns utilizados para medir a fragmentacao
do DNA, enfatizando a importancia de cada um no campo das analises clinicas e da reprodu¢ao humana
assistida, como: TUNEL, ensaio cometa, teste de dispersao da cromatina espermatica (SCD) e ensaio de
estrutura da cromatina espermatica (SCSA). A busca foi realizada nas bases PubMed, Scielo e Google
Académico, considerando publicagoes entre 2015 e 2025. Os resultados indicam que o TUNEL apresenta
alta sensibilidade e pode ser realizado por citometria de fluxo ou microscopia de fluorescéncia. O Ensaio
Cometa, apesar de ser uma técnica detalhada para detecgao de diferentes tipos de danos no DNA, requer
operadores experientes. O SCD destaca-se pela simplicidade e baixo custo, tornando-se uma op¢ao viavel
para laboratérios menores. Ja o SCSA permite uma analise automatizada de grande volume via citometria
de fluxo, sendo amplamente utilizado em centros de reproducgao assistida, embora exija equipamentos
especializados. Conclui-se que a analise da fragmentacao do DNA espermatico influencia diretamente a
escolha dos tratamentos de reproducao assistida, como fertilizacao z vitro (FIV) e injegao intracitoplas-
matica de espermatozoides (ICSI), além de orientar estratégias para reducdo do estresse oxidativo e sele-
¢ao espermatica. A implementa¢ao desses testes na rotina laboratorial pode melhorar o diagnéstico da
infertilidade masculina e personalizar condutas clinicas, otimizando as chances de sucesso dos tratamen-
tos.

Palavras-chave: Analise seminal. Integridade genomica. Infertilidade masculina. Reprodugao assistida.
Biomarcadores espermaticos.
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INTRODUCAO: O Sequenciamento de Nova Geragio (NGS) representa uma revolugio na genética
molecular e forense, pois supera as limitagoes das técnicas tradicionais e permite a analise simultanea de
multiplos marcadores genéticos com alta sensibilidade e rendimento, possibilitando a obten¢ao de infor-
magoes detalhadas a partir de DNA nuclear, mitocondrial e outros marcadores. Apesar desse potencial,
a técnica ainda enfrenta desafios importantes, como os altos custos, a falta de padroniza¢do dos processos
e a necessidade de integracdo com bancos de dados ja existentes. OBJETIVO: Esta revisao de literatura
busca sintetizar as aplicacées, beneficios, limita¢oes e perspectivas futuras do uso do NGS na investiga¢ao
criminal. METODOLOGIA: A pesquisa foi realizada nas bases de dados Semantic Scholar, PubMed e
Google scholar. A estratégia de busca utilizou termos relacionados a NGS, genética forense e investigagao
criminal. Inicialmente, foram identificados 1.018 registros. Apds a remogao de duplicatas, retaram 481
registros. Deste total, 186 foram considerados para analise, mas foram selecionados apenas os 50 artigos
de maior relevancia sobre o assunto. RESULTADOS: O NGS aumenta significativamente o rendimento
e a resolucao da analise genética ao permitir a avaliagdo simultinea de milhdes de fragmentos de DNA,
incluindo STRs, SNPs, mtDNA e outros marcadores em um unico ensaio. A tecnologia mostra-se espe-
cialmente eficaz em amostras degradadas, de baixa quantidade ou em misturas complexas, possibilitando
a identificacdo de individuos, inclusive gémeos monozigoticos, além da inferéncia de ancestralidade bio-
geografica e de caracteristicas fenotipicas, como cor dos olhos e cabelo. O NGS também viabiliza a
analise de microbiomas e a estimativa do intervalo pés-morte em cenas de crime. Entre os principais
desafios para sua ampla adog¢ao destacam-se o custo elevado, a falta de padronizacgao, a necessidade de
treinamento em bioinformatica e as preocupagoes éticas com a privacidade genética. Ainda assim, sua
implementacao tende a apresentar bom custo-beneficio ao aumentar a taxa de resolu¢do de crimes.
CONCLUSOES: O NGS esta transformando a investigacio criminal ao ampliar a capacidade de analise
genética e introduzir novas aplicagoes forenses, demonstrando robustez e precisao. Apesar da tendéncia
de adocao crescente, sua aceitagao judicial em larga escala ainda depende de validagao, diretrizes e con-
senso internacional, além de enfrentar barreiras técnicas, financeiras e éticas. Ainda assim, a expansao de
aplicacbes emergentes, como genealogia genética investigativa, epigenética e metagenomica, aponta para
o potencial de o NGS consolidar-se como padrio em laboratérios forenses no futuro préximo.

Palavras-chave: Averiguacao criminal. Genética forense. Sequenciamento de alto rendimento.
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ATO06: Genética clinica e diagndstico de doengas genéticas

INTRODUGCAO: O aconselhamento genético é uma ferramenta da genética médica para se estudar a
genética humana frente a identificagdo dos riscos de doengas genéticas e a questoes reprodutivas. Essa
ferramenta investiga o histérico familiar do casal e avalia as possibilidades por meio de exames genéticos
para fornecer informagoes para a tomada de decisao da familia. Pensando nisso, profissionais que atuam
na reproducao buscam se utilizar dessa ferramenta para garantir resultados satisfatérios para o bem estar
dos seus pacientes e conseguir uma gravidez saudavel. OBJETIVO: Definir o aconselhamento genético
e sua aplicagdio como ferramenta na reproducdo humana assistida. METODOLOGIA: Foi realizada
uma revisao de literatura em vinte trabalhos publicados entre os anos de 2014 a 2024 em bases de dados
como Scielo, Pubmed e BVS, usando os descritores genética clinica, aconselhamento genético, reprodu-
¢do e ética. RESULTADOS: O aconselhamento genético visa o controle do risco sobre as ocorréncias
e recorréncias de doengas genéticas, que adota uma série de critérios para sua aplicagao aos pacientes.
Esse servico dentro de satde em genética clinica é fundamental para identificagao precoce de doengas
que, principalmente, nio deixam que o blastocisto evolua, o que causa uma grande quebra de expectativa
para a familia que esta no processo da reproducio assistida, sendo o exame de cariétipo uma ferramenta
complementar ao servigo. Além disso, este servico de saide também ¢ utilizado como forma de orienta-
¢ao as familias que possuem histérico de doencas hereditarias, sendo parte essencial no processo repro-
dutivo. Sua utiliza¢do vai além do contexto saude-doenca, pois abarca familias com histérico de abortos
por repeti¢ao, mulheres com mais de trinta e sete anos, além de ser uma ferramenta importante para o
diagnostico genético pré-implatacional, como forma de se obter sucesso em um processo de fertilizacao
in vitro. Ha muito receio acerca do retorno da eugenia vinculado a essa 4rea, mas ¢ importante ressaltar
que sua aplicacio est4 restrita para fins voltados a saide. CONCLUSOES: O aconselhamento genético
¢ uma ferramenta importante para a promog¢ao da saude e bem-estar dos pacientes em processo de re-
produgao assistida, tanto para levar informac¢ao quanto como um apoio durante o processo.

Palavras-chave: Diagnostico. Genética clinica. Saude.
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INTRODUGCAO: O desenvolvimento de uma vacina eficaz contra o HIV continua sendo um dos mai-
ores desafios da saude global. Desde 2015, tém sido testadas varias plataformas, como: vetores virais,
vacinas de DNA e mRNA, proteinas recombinantes e combinagdes prime-boost heterélogas. Esses es-
tudos demonstraram seguranga e indugdo de respostas imunoldgicas, mas ainda nao foi alcangada uma
eficcia protetora consistente, como evidenciado pelos ensaios HVIN 702 e Imbokodo. OBJETIVO:
O estudo teve como objetivo sintetizar as evidéncias recentes sobre vacinas contra o HIV testadas em
humanos a partir de 2015, avaliando a seguranca, a imunogenicidade e a eficacia protetora das principais
plataformas e estratégias utilizadas em ensaios clinicos. METODOLOGIA: Foi conduzida uma revisio
abrangente de literatura em bases indexadas incluindo Semantic Scholar, PubMed, google scholar e peri-
odicos capes. Essa busca utilizou apenas ensaios clinicos randomizados, com uma janela de tempo dos
ultimos 10 anos, até agosto de 2025. Foram identificados 957 artigos, dos quais 464 foram triados apos
remocao de duplicatas e resumos incompletos. Desses, 229 estudos foram avaliados quanto a relevancia,
e os 50 artigos mais relevantes foram incluidos na revisao. A estratégia de busca abrangeu termos relaci-
onados a plataformas vacinais, estratégias prime-boost, adjuvantes e caracteristicas de seguranca, imuno-
genicidade e eficacia em ensaios clinicos com humanos. RESULTADOS: As vacinas avaliadas apresen-
taram perfil de seguranca favoravel, com eventos adversos leves a moderados, sendo raros os casos graves
relacionados a intervencdo. Em termos de imunogenicidade, praticamente todos os regimes induziram
respostas humorais (anticorpos IgG contra gp120/gp140, inclusive regiio V1V2) e celulares (CD4+ e
CD8+), com taxas de resposta acima de 90% para anticorpos de ligagao e entre 30—80% para respostas
celulares. O uso de adjuvantes como MF59 e ASO1B potencializaram a magnitude das respostas. Apesar
desses resultados, grandes ensaios de eficacia, como HVTN 702 e Imbokodo, nao evidenciaram prote¢ao
relevante contra a infec¢dao pelo HIV. Estudos de vacinas terapéuticas mostraram seguranca ¢ melhora
de respostas imunes, mas nao impediram o rebote viral apds a suspensao do tratamento antirretroviral.
Novas abordagens, como vacinas de mRNA, alcangaram provas de conceito em humanos, mas ainda nao
resultaram em eficécia clinica comprovada. CONCLUSOES: Os ensaios clinicos com vacinas contra o
HIV demonstraram avangos importantes, especialmente em termos de seguranga e imunogenicidade.
Contudo, a auséncia de eficacia protetora consistente refor¢a os desafios impostos pela diversidade viral
e pela dificuldade em induzir anticorpos amplamente neutralizantes em humanos. Embora novas tecno-
logias mostrem potencial, a busca por uma vacina eficaz contra o HIV permanece uma prioridade da
saude publica global.

Palavras-chave: Ensaios clinicos. Resposta imunolégica. Vacinas de HIV. Vacinas de mRNA.
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lherme Garcia Santos*, Fabio de Assis Pinto’

12345Universidade de Taubaté
*Autor correspondente: pedrocambuyazevedo@gmail.com

ATO06: Genética clinica e diagndstico de doencas genéticas

INTRODUGCAO: A Sindrome de Walf-Hirschhorn (WHS) foi descrita em 1961 por Kurt Hirschhorn e
Ulrich Wolf, e é caracterizada pela dele¢ao do brago curto do cromossomo 4, especificamente em 4p16.3.
Apresenta uma prevaléncia estimada entre 1:20.000 a 1:50.00 nascimentos, com maior predominio em
mulheres do que homens (2:1), e maior taxa de mortalidade em periodo neonatal. Os sintomas clinicos
mais notdrios sao as convulsdes recorrentes, além do atraso no desenvolvimento, marcha deficiente,
dificuldade no controle de esfincteres, presenca de condigdes cardiacas congénitas e outras condi¢oes
oftalmoldgicas e auditivas, impactando diretamente a qualidade de vida dos portadores dessa sindrome.
OBJETIVO: Revisar a literatura existente sobre a WHS a fim de reunir informagoes sobre sintomas,
diagnodstico e tratamento para proporcionar assim uma melhor compreensio da sindrome.
METODOLOGIA: O presente estudo trata-se de uma revisao bibliografica de escopo. Foram realizadas
buscas nas bases de dados PUBMED, Web of Science e Periddicos da CAPES utilizando as palavras-chave:
Sindrome de Wolf-Hirschhorn. Delecao 4p e Delecao 4p16. 3. RESULTADOS: A revisio evidenciou
que os sintomas da WHS estdo especificamente relacionados a auséncia de genes. com as convulsdes
sendo atreladas a microdele¢oes de DNA na regidao LET-7B. os atrasos no desenvolvimento relacionados
a WHSC1. disfunc¢ées no ciclo celular atrelados a WHSC2. assimetria facial relacionada a MSX1 e as
condigdes cardiacas congénitas a FGFLR1. O diagnéstico deve ser confirmado por técnicas citogenéticas.
como cariétipo. FISH e a técnica (atualmente tida como padrao-ouro) array-CGH. sendo necessario re-
alizar o diagnostico diferencial com outras sindromes genéticas. como a Sindrome de Pitt Rogers-Danks.
Em relag¢do ao tratamento. o principal objetivo é mitigar as crises epilépticas a fim de promover melhoras
na qualidade de vida. com destaque para o uso de antiepilépticos de amplo espectro. especialmente clo-
bazam. levetiracetam e lamotrigina. Ensaios clinicos recentes apresentaram também o Canabidiol como
um potencial terapéutico para os afetados. As carboxamidas como carbamazepina. fenitoina e oxcarba-
zepina foram relacionadas a pouco efeito ou até agravo das crises. sendo contra indicadas.
CONCLUSOES: a WHS possui um quadro clinico complexo. com manifestagdes graves que afetam o
desenvolvimento dos pacientes. Embora haja uma limitagao na expectativa de vida em decorréncia das
complicacOes associadas. avangos no diagnéstico e no tratamento vém permitindo diagndsticos mais
precoces e abordagens cada vez mais eficazes. impactando positivamente a qualidade de vida dos porta-
dores da sindrome.

Palavras-chave: Deleciao cromossomica. Diagnéstico genético. Sindrome de Wolf-Hirschhorn.
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SURDEZ NEUROSSENSORIAL CONGENITA ASSOCIADA AO GENE BRANCO (W)
EM FELINOS DOMESTICOS

Clara Dantas Ferreira'
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ATO06: Genética clinica e diagnéstico de doengas genéticas

INTRODUCAO: A surdez neurossensorial congénita em gatos domésticos (Felis catus) esta fortemente
associada ao fenoétipo de pelagem branca e olhos azuis, sendo causada principalmente pela acio do alelo
autossomico dominante W (White). Esse alelo exerce efeito epistatico sobre os demais genes de coloragao
da pelagem, mascarando totalmente sua expressao, e apresenta penetrancia incompleta e expressividade
variavel no que se refere a surdez. O mecanismo fisiopatologico relaciona-se a supressio da migragao e
sobrevivéncia de melanoblastos durante a embriogénese. A auséncia ou deficiéncia de melandcitos explica
tanto a pelagem branca quanto a coloragao azul da iris, e afeta criticamente a estria vascular da coclea,
responsavel pela geragao do potencial endococlear, indispensavel para a transdugao do som. A degene-
ragao precoce da estria vascular, que ocorre entre a primeira e a terceira semana de vida, leva a morte
secundaria de células ciliadas e neuronios espirais, estabelecendo uma perda auditiva neurossensorial ir-
reversivel. OBJETIVO: Revisar os principais mecanismos genéticos, embrioldgicos e fisiopatologicos
associados a surdez congénita em felinos brancos, além de discutir suas implicagOes praticas para a criagao
seletiva e o bem-estar animal. METODOLOGIA: Foi realizada uma revisao narrativa da literatura nas
bases PubMed, SciELO, Periédicos CAPES e Google Académico, utilizando descritores como “surdez
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em gatos”, “gene branco dominante”, “degeneracio coclear” e “melandcitos da estria vascular”. Foram
priorizados artigos originais, revisoes, teses e dissertagoes publicados preferencialmente nas dltimas duas
décadas, sendo excluidos os estudos duplicados ou sem foco na surdez neurossensorial.
RESULTADOS: Os achados demonstraram que gatos homozigotos (W/W) apresentam maior risco de
surdez bilateral, atingindo até 85% dos casos, enquanto gatos heterozigotos (W/w) exibem prevaléncia
intermediaria, muitas vezes com surdez unilateral. A cor dos olhos constitui um marcador fenotipico
relevante: gatos de olhos azuis bilaterais apresentam risco elevado de surdez bilateral, gatos com hetero-
cromia apresentam maior probabilidade de surdez unilateral no lado do olho azul, e gatos de olhos ama-
relos ou verdes apresentam risco significativamente menor, o que sugere migra¢ao parcial de melanoblas-
tos e maior preservagdao coclear. O diagnéstico clinico mais preciso é obtido por meio do exame de
Potencial Evocado Auditivo do Tronco Encefalico (BAER), considerado padrao-ouro e recomendado
especialmente para animais destinados a reproducio. CONCLUSOES: O gene W é fator etiolégico
estabelecido para a surdez congénita em felinos, sendo a variabilidade de penetrancia e expressividade
responsavel pelo espectro de manifestagoes clinicas. O aconselhamento genético torna-se essencial para
orientar criadores, reduzir a incidéncia da deficiéncia e promover praticas de criacio mais responsaveis,
assegurando melhor qualidade de vida a populagio felina.

Palavras-chave: Estria vascular. Felinos. Gene W. Melanécitos. Surdez congénita.
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DIETA DE Sparisoma frondosum REVELADA POR METABARCODING EM DOIS
RECIFES BRASILEIROS
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ana Cézar Félix Hackradt'
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ATO08: Outras areas da genética

INTRODUCAO: Os budides exercem papel-chave na manutencio de recifes ao modular a cobertura
algal e a bioerosdo. Atualmente, cinco espécies de budides brasileiros constam na Lista Nacional Oficial
de Espécies da Fauna Ameagadas de Extin¢ao (Portaria MMA n° 148/2022), o que enfatiza a necessidade
de prote¢ao e monitoramento desse grupo, cuja populagio foi reduzida nas tltimas décadas principal-
mente pela exploragao pesqueira. Devido a dieta que inclui alimentos microscopicos, a identificagao ta-
xonomica de itens consumidos por Sparisoma frondosum por analises visuais do conteido estomacal é
dificultada, podendo levar a resultados subjetivos, carecendo de descricbes em alta resolugao.
OBJETIVO: Caracterizar, via metabarcoding, a composicao alimentar de S. frondosum e comparar pa-
droes entre duas localidades: Fernando de Noronha, PE (FN) e Parcel de Manuel Luis, MA (PML).
METODOLOGIA: Foram analisados conteudos estomacais de 13 individuos amostrados entre marco
e setembro de 2023. O DNA foi extraido e sequenciado com marcadores 16S (cianobactérias), 18S (eu-
cariotos fotossintéticos), rbcl. (Chlorophyta) e COI (metazoarios, com énfase em corais). As leituras
foram processadas em pipeline DADA2/QIIME2; as ASVs foram atribuidas a bases de referéncia e
organizadas para analises de abundancia relativa, nMDS (Bray—Curtis), PERMANOVA e PERMDISP.
RESULTADOS: Foram detectadas 2.200 ASVs atribuidas a 27 filos, 76 classes, 187 ordens, 324 familias,
478 generos e 474 espécies. No recorte de 90% da contribuigao relativa por localidade, a dieta foi domi-
nada por Chloropicaceae em ambos os ambientes, porém mais intensa em FN (87,3%) do que em PML
(74,0%). Dictyotaceae compos a fragao secundaria (FN: 2,26%; PML: 9,08%), seguida por Diploneida-
ceaec em FN (1,42%) e por Corallinaceae (4,26%) e Halimedaceae (1,65%) em PML, entre outras. O
numero de familias para atingir 90% foi 3 em FN e 6 em PML, indicando dieta relativamente restrita. Em
nivel de espécie, Chloropicon roscoffensis foi dominante em ambos os locais (FN: 45,1%; PML: 65,1%), com
coocorrencia de C. sieburthii e Dictyota dichotoma. A nMDS evidenciou separagao entre localidades (stress
= 0,061), confirmada por PERMANOVA (R* = 0,358; FF = 6,134; p = 0,001), sem diferencas na dispersao
(PERMDISP: F = 0,423; p = 0,529). CONCLUSOES: . frondosum apresenta dieta microfagica centrada
em Chloropicaceae. Em FN predomina o género Chlorgpicon, enquanto no PML ha maior participagao
relativa de Dictyota e algas calcarias, indicando flexibilidade tréfica e diferencas espaciais na composicao
alimentar, com implica¢es para o manejo de recifes.

Palavras-chave: Budido. Ecologia alimentar. Herbivoria. Peixes-papagaio. Recifes tropicais.
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USO DO ITS2 COMO FERRAMENTA DE DISCRIMINACAO DE TUBAROES
MARTELO
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ATO08: Outras areas da genética

INTRODUCAO: Uma grande quantidade de tubarées em um grau de ameaca nacionalmente, como os
tubardes martelos (género Sphyma Rafinesque, 1810) é comercializada em mercados de peixe ao longo
do litoral amazonico brasileiro, porém, o comércio ocorre de forma descaracterizazada (sem cabega, na-
dadeiras e cauda e eviscerado) popularmente chamados de “charuto”, dificultando a identificagao correta
das espécies. OBJETIVO: Para sanar o problema da identificagdo imprecisa desses animais, objetivamos
usar a eletroforese em gel de agarose da regido nuclear espacadora nio transcrita 2 (ITS2) como ferra-
mente discriminatéria dos tubardes martelos. METODOLOGIA: Foi realizada a extracio do DNA
gendémico de 12 amostras de tecido de espécies de tubardo comercializadas no litoral amazonico brasi-
leiro, sendo elas alvo (tubardes-martelo= cinco amostras) ou nao alvo do estudo (género Carcharhinus =
6 amostras e Rhizoprionodon = uma amostra). O DNA extraido dessas amostras foi amplificada via reagao
em cadeia da polimerase (PCR) da regiao nuclear espag¢adora nao transcrita 2 (ITS2). RESULTADOS:
Os produtos desse PCR foram submetidos a eletroforese em gel de agarose a 1.5%, e posteriormente
submetidos a luz ultravioleta para ser foto documentado a fim de verificar sua qualidade e perfil de ban-
deamento estabelecido para o ITS. O emprego do marcador I'TS2 se mostra eficiente na discriminagao
das cincco amostras de tubarbes do género Sphyrma, uma vez que o amplicon para essas espécies de
Sphyrna ficou entre 700pb e 1000pb, e as sete amostras de tubardes de outros géneros (Carcharhinus e
Rhizeprionodon) usados no estudo ficaram acima de 1000pb. CONCLUSOES: A aplicagio do ITS2 na
identificagdo de comércio de tubardes do género Sphyrna, se mostra uma ferramenta eficaz para discrimi-
nar as espécies de tubardes martelos, que estao ameagadas de conservagiao nacionalmente, das demais

espécies de tubardes comercializadas no litoral amazonico brasileiro.
Palavras-chave: Comércio de Peixe. Genética Forense. Pescado Descaracterizado.
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ALTERACOES MOLECULARES E IMUNOLOGICAS ASSOCIADAS A DEMODICOSE
EM CAES: REVISAO DE LITERATURA
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ATO09: Expressao génica e regulagio

INTRODUCAO: A demodicose canina é uma dermatopatia inflamatéria causada pela proliferacio ex-
cessiva do acaro Demodex canis, que em condigoes normais habita a pele de forma comensal. Estudos
recentes sobre expressao génica tém demonstrado que a progressio da doenga esta fortemente associada
a mecanismos de modula¢io imunolégica do hospedeiro. OBJETIVO: O presente trabalho teve como
objetivo analisar os principais achados sobre a expressio génica e os mecanismos imunomodulatérios
envolvidos na demodicose canina, buscando compreender como as vias inflamatodrias e imunes contri-
buem para a persisténcia do Demodex canis em cies domésticos. METODOLOGIA: Este estudo foi
conduzido por meio de uma revisao bibliografica realizada entre agosto e outubro de 2025, nas bases de
dados PubMed e SciELO, utilizando-se os descritores: “imunomodulagao”, “expressao génica”, “Demo-
dex canis” e “veterinaria”. Foram inicialmente identificados 306 artigos cientificos, dos quais 22 atenderam
aos critérios de inclusao: publicagdes em inglés ou portugués, disponiveis na integra, e que abordassem
diretamente os aspectos imunologicos ou moleculares da demodicose canina. Foram excluidos estudos
duplicados, resumos de eventos, revisdes sem metodologia definida e pesquisas que tratavam apenas da
abordagem clinica da doenga sem analise molecular. A anilise dos dados foi realizada de forma compa-
rativa, destacando os genes, citocinas e vias sinalizadoras mais frequentemente associados a patogénese.
RESULTADOS: Os estudos evidenciaram que, por meio de andlises de RT-qPCR, caes com demodi-
cose generalizada apresentaram aumento significativo na expressao dos genes TLR2, TGF-8 e IL-10 em
células mononucleares do sangue periférico. Em contrapartida, nas lesdes cutaneas observou-se a dimi-
nuicio de TLRO, sem alteracdes expressivas em TGF-8 e IL-10, sugerindo respostas imunes distintas
entre os compartimentos teciduais e sistémicos. Outros estudos relataram aumento da expressao de mo-
léculas de checkpoint imunolégico, como PD-1, PD-L1 e CTLA-4, associadas a regulacao negativa da
ativagao de linfécitos T, resultando em uma resposta imune exaurida e ineficaz contra o parasita.
CONCLUSOES: Conclui-se que a demodicose canina é marcada por um desequilibrio imunolégico
complexo, em que mecanismos ativadores e inibitérios atuam simultaneamente. A compreensao desses
processos é fundamental para o desenvolvimento de novas terapias imunomodulatorias, capazes de res-
taurar a resposta imune efetiva e contribuir para o tratamento e controle da doenca.

Palavras-chave: Citocinas regulatérias. Expressiao génica. Tolerancia imunologica.
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ATO09: Expressao génica e regulagiao

INTRODUGCAO: O desenvolvimento embrionario e fetal é regulado por uma interacio complexa entre
fatores genéticos, epigenéticos e ambientais. Entre os fatores ambientais, a nutricdo materna exerce papel
determinante na modulagao da microbiota intestinal e, consequentemente, na oferta de nutrientes essen-
ciais ao crescimento. O microbioma intestinal materno atua como um modulador ativo de processos
epigenéticos, fornecendo metabdlitos e cofatores que interagem diretamente com o epigenoma do hos-
pedeiro. Microrganismos intestinais metabolizam fibras e polifenéis, produzindo acidos graxos de cadeia
curta (AGCC), como acetato, propionato e butirato, que exercem fun¢des imunomodulatérias e epige-
néticas. Além disso, a microbiota intestinal sintetiza vitaminas do complexo B, como o folato, fundamen-
tais para processos de metilagaio do DNA que envolve a transferéncia de grupos metil para a citosina em
regides promotoras de genes, geralmente levando ao silenciamento transcricional. OBJETIVO: discutir
o papel da microbiota intestinal materna na modulagdo epigenética do desenvolvimento fetal.
METODOLOGIA: Trata-se de uma revisao da literatura, foram consultadas as bases cientificas eletro-
nicas: BVS; SciELO e PUBMED, utilizando-se dos descritores: “gestacao”; “microbioma”; “microbiota
intestinal”’; “epigenética”, utilizou-se o operador boleano “AND” para o cruzamento dos descritores.
Excluiu-se aqueles que nao atenderam aos critérios de inclusio: idiomas portugués e inglés, recorte tem-
poral de 2016 a 2025; critérios de exclusao: artigos nao disponiveis na integra. RESULTADOS: Durante
a gestaciao o microbioma intestinal materno sofre alteragdes fisiologicas significativas, refletindo adapta-
¢Oes as demandas metabdlicas da gravidez e, a0 mesmo tempo, exercendo influéncia direta sobre o de-
senvolvimento fetal por meio da transferéncia metabdlica e imune. Evidéncias crescentes demonstram
que esse microbioma produz metabdlitos bioativos capazes de alterar padrdes epigenéticos no feto, como
a metilacdo do DNA, modifica¢Ses de histonas e regulagao por microRNAs. Essas alteragoes epigenéticas
nao modificam a sequéncia do DNA, mas influenciam na expressao génica, impactando a homeostase
metabdlica e a predisposi¢ao a doengas como obesidade, diabetes e sindrome metabdlica. A composicao
da microbiota intestinal pode influenciar a expressao de perfis especificos de miRNAs envolvidos em
processos metabolicos e inflamatérios. Alguns metabdlitos produzidos pela microbiota intestinal, como
acidos graxos de cadeia curta, participam da modulagao do sistema imune materno, influenciando no
desenvolvimento do sistema imunolégico do feto. Assim, a gestagao fisiolégica é caracterizada por um
equilibrio dinamico entre microbiota, sistema imunolégico e metabolismo, em que a modifica¢ao da flora
intestinal desempenha papel essencial no sucesso reprodutivo. CONCLUSOES: A compreensio dos
mecanismos epigenéticos mediados pelo microbioma intestinal materno oferece oportunidades para pre-
vencao de doengas cronicas maternas e fetais.

Palavras-chave: Genética. Gestacao. Microbiota. Microbiota Intestinal.
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ATO09: Expressao génica e regulagao

RESUMO: O cancer de colo do utero é uma neoplasia que afeta significativamente a populagao feminina
mundial, com alta mortalidade em paises em desenvolvimento. A infec¢ao persistente por Papilomavirus
Humano (HPV), principalmente dos genétipos de alto risco HPV-16 e HPV-18, é a principal causa do
desenvolvimento desse cancer. As oncoproteinas virais E6 e E7 desempenham papel crucial na oncogé-
nese ao inativar proteinas supressoras de tumor como p53 e pRb, promovendo desregulagao do ciclo
celular e instabilidade genomica. Realizou-se uma revisao integrativa da literatura utilizando a base de
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dados PubMed, com os descritores como “human papillomavirus”, “uterine cervical cancer”, ““cervical keratino-
oytes”, “gene expression”, “DINA integration” e “EG6 and E7 proteins”. Foram incluidos artigos originais e revi-
soes publicados entre 2020 e 2025, com selegao final de 19 estudos conforme protocolo PRISMA. Os
dados extraidos foram organizados em matriz para analise critica. Os estudos selecionados destacaram
que a integracao do DNA viral no genoma hospedeiro resulta em super expressao das oncoproteinas E6
e E7, levando a degradacao de p53 e inativacio de pRb. Evidéncias indicam ainda a participagao de
fatores celulares, como o oncogene YAP1 e a proteina AIB1, na progressao tumoral. Além disso, meca-
nismos epigenéticos, incluindo metilacio do DNA e regulacao por IncRNAs, colaboram para a persis-
téncia da infecgao e desenvolvimento do cancer cervical. Alteragdes na resposta imune, por meio da via
CXCL10-CXCR3 e expressao de PD-L1, favorecem a evasio tumoral. A resisténcia a quimioterapia tam-
bém foi associada a ativagao do gene TMEM45A em células HPV positivas. A oncogénese induzida pelo
HPYV envolve um complexo conjunto de interacGes entre proteinas virais e celulares, alteragdes genéticas
e epigenéticas que promovem a progressio do cancer cervical. A compreensao aprofundada desses me-
canismos revela potenciais biomarcadores e alvos terapéuticos promissores, essenciais para o desenvol-
vimento de estratégias de prevencao e tratamento mais eficazes contra essa importante neoplasia.

Palavras-chave: Cancer de colo de utero. Expressao génica. Oncogénese. Papilomavirus humano.
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REGULACAO GENICA DO METABOLISMO DO CALCIO EM VACAS LEITEIRAS NO
PERIODO DE TRANSICAO

Rutiele Silveira'; Laura de Souza Soares'; Natiel Braga Furtado'; Nicoly Leal Valadio'; Henrique da
Rosa Feijo'; Stefane Gabriela Bork Soares'; Tereza Caxias de Oliveira'; Raiane de Moura da Rosa'; Wes-
ley Silva da Rosa'; Milene Lopes dos Santos'

"Universidade Federal de Pelotas
*Autor correspondente: silveirarutiele@gmail.com

ATO09: Expressao génica e regulagiao

INTRODUCAO: O periodo periparturiente de vacas leiteiras é uma fase desafiadora para os animais,
sendo caracterizada por diversas alteragoes fisiologicas e metabodlicas. Durante esse periodo, a demanda
por calcio aumenta significativamente devido a lactagao e a mobilizagao dssea que predispde a ocorréncia
de hipocalcemia, e suas consequéncias na saude e desempenho animal. OBJETIVO: Elucidar os princi-
pais genes relacionados ao metabolismo de calcio no periodo de transicio de vacas leiteiras.
METODOLOGIA: Para este estudo, foi realizada uma revisao de literatura acerca de genes que regulam
o metabolismo de calcio em vacas leiteiras no perfodo de transi¢ao, bem como os sistemas de atuagao.
As bases de dados consultadas incluem Goagle Scholar, PubMed, Scopus e Web of Science, utilizando palavras-
chave como "dairy con", "calcium metabolism", "“gene expression". Foram incluidos artigos publicados entre
2000 e 2025 que abordassem a expressao génica em intestino, rim, osso e glandula mamaria de vacas
leiteiras. RESULTADOS: No intestino, os genes TRPV06, Calbindina-D9% ¢ PMCA1b participam da
absorcao de calcio, sendo ativados pela agao do calcitriol em condigoes de deficiéncia. Ja no rim, a reab-
sor¢ao de calcio ¢ regulada pelos genes TRPV5 e Calbindina-D28k, ambos modulados por paratormonio
e calcitriol, sendo TRPV5 também induzido por acidificagiao sanguinea. Nos ossos, principal reservatoério
de calcio, a hipocalcemia estimula a agdo do paratormonio, que ativa o gene RANKIL, responsavel por
promover a diferenciagao de osteoclastos e a liberagdo de calcio para a corrente sanguinea. Por fim, na
glandula mamaria, a elevada demanda de calcio para a producao de leite esta associada a expressao dos
genes PMCA2 e SPCAI1, importantes para o transporte e secre¢ao desse mineral para o leite.
CONCLUSOES: A expressao de genes em diferentes tecidos, como intestino, rim, osso e glandula
mamaria, ¢ essencial para manter a homeostase do calcio em vacas leiteiras no perfodo de transigao.
Alteragoes nesse equilibrio podem predispor os animais a hipocalcemia, impactando negativamente na
saude, produgio e reproducao. A identificacio dos principais genes envolvidos nesse processo permite a
compreensao do metabolismo mineral e pode contribuir para o desenvolvimento de estratégias nutricio-
nais e de manejo voltadas a prevencao de distarbios metabolicos.

Palavras-chave: Hipocalcemia. Mecanismos moleculares. Periparto.
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APLICACOES DA GENOMICA COMPARATIVA E PREDICAO ESTRUTURAL NA
ELUCIDACAO DE MECANISMOS DE RESISTENCIA ANTIMICROBIANA

Ruana Carolina Cabral da Silva'

1Universidade Federal da Grande Dourados/MS
*Autor correspondente: ruanacarolina08@gmail.com

AT10: Genémica e protedmica

INTRODUGCAO: No cenirio da satde, a crescente emergéncia de bactérias multirresistentes representa
um dos maiores desafios da saude publica contemporanea. Nesse contexto, a bioinformatica tem se con-
solidado como ferramenta estratégica buscando compreender os mecanismos moleculares de resisténcia
antimicrobiana e possibilitando analises em diferentes niveis biologicos e clinicos. OBJETIVO: Revisar
as principais contribui¢des da bioinformatica na investigagdo da resisténcia antimicrobiana, destacando
avangos em gendmica comparativa, anota¢ao funcional e modelagem estrutural. METODOLOGIA:
Trata-se de uma revisdo narrativa da literatura. A busca bibliografica foi realizada em bases reconhecidas,
incluindo PubMed, SciELO e Google Scholar, através de descritores, incluindo: “genémica compara-
tiva”, “anotac¢do funcional”, “modelagem estrutural” e “docking molecular”, conectadas através dos ope-
radores booleanos “AND” e “OR”. Foram considerados artigos publicados no intervalo entre 2020 e
2024, de forma a contemplar tanto contribui¢des fundacionais quanto avangos recentes. Ao todo, 12
artigos foram selecionados para analise, considerando como critérios de inclusio: publicacées que discu-
tissem diretamente o uso de ferramentas bioinformaticas aplicadas a resisténcia antimicrobiana.
RESULTADOS: Diferentes pesquisas abordam a identificagao de determinantes genéticos associados a
resisténcia, bem como exploram potenciais compostos inibitérios por meio de analises estruturais ou
otimizac¢ao de compostos ja conhecidos. Observou-se que a associa¢ao de bioinformatica e biologia mo-
lecular tem favorecido a descoberta de biomarcadores preditivos e o desenvolvimento de novas estraté-
glas terapéuticas. Esse corpo de conhecimento demonstra a relevancia crescente da bioinformatica como
aliada no enfrentamento da resisténcia antimicrobiana e aponta perspectivas promissoras para a inovagao
no tratamento de diferentes infeccdes. CONCLUSOES: A bioinformatica se mostra indispensavel no
estudo da resisténcia antimicrobiana, ao integrar andlises genomicas, funcionais e estruturais ajudam a
acelerar os estudos envolvendo a resisténcia antimicrobiana. Essa convergéncia de ferramentas tem am-
pliado a capacidade de prever impactos de mutagdes em alvos terapéuticos e propor novas alternativas
de tratamento. Os achados reforcam que investir em pesquisas bioinformaticas ¢ essencial para antecipar
tendéncias de resisténcia, orientar politicas de saude publica e acelerar a descoberta de estratégias tera-
péuticas mais eficazes.

Palavras-chave: Bionformatica. Biologia Estrutural. Microrganismos multirresistentes.
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CARACTERIZAGCAO DO GENOMA MITOCONDRIAL DE Penicillium bilaiae (As-
comycota; Eurotiales)
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AT10: Genémica e protedmica

INTRODUGAO: Pericillium bilaiae, pertencente ao género Penicillinm, incluido na ordem Eurotiales. O
genero Penicillium é um grupo considerado diverso e cosmopolita, sendo relatado em diferentes ambien-
tes, como no artico, Antartica, deserto, e até mesmo no espago. O grupo tem importincia industrial,
clinica e agricola. Diante da relevancia economica do género, ¢ de suma importancia uma maior compre-
ensio acerca de suas espécies. Os genomas mitocondriais (mitogenomas) podem ser ferramentas funda-
mentais para ampliar o conhecimento sobre uma espécie, sendo empregados para investigar relagoes
filogenéticas, estudar a evolugao e a genomica. OBJETIVO: O objetivo deste trabalho foi descrever o
mitogenoma completo da espécie P. bilaiae. METODOLOGIA: Para isso, montamos e anotamos o
mitogenoma através de bibliotecas de DNA-seq advindas do Sequence Read Archive SRR1797395), manti-
das pelo Ewuropean Nucleotide Archive (ENA). Os dados brutos obtidos foram importados para plataforma
Galaxy Europe, onde por meio da ferramenta NOVOplasty v.4.3.1 realizamos a montagem do mitoge-
noma, utilizando como seed uma sequéncia de citocromo oxidase subunidade 1(cox1) (JN626058.1) da propria
espécie. Em seguida, utilizamos trés ferramentas para anotacao: MITOS2 V.2.19, Mfannot e GeSeq V.
2.3, da plataforma Chlorobox, utilizando como referéncia o genoma mitocondrial completo de Penicillium
ctrinum (MK919205.1). Foi feito um consenso manual com as trés anotagoes e, quando necessario, os
genes foram alinhados contra suas contrapartes em metagenomas de Penzcillinm disponiveis no NCBI,
para corrigir jungdes de exons e introns. Por ultimo, a imagem circular do mitogenoma foi gerada na
plataforma Proksee. Resultado: Penicillium bilaiae apresentou um mitogenoma circular de 28.159 pares de
base (pb) e conteudo GC de 24,37%, contendo os 15 genes codificadores de proteina (PCGs) padroes
do filo Ascomycota. Ademais, inclui 28 RNAs transportadores (tRNAs), sendo desses 14 de copia tnica,
4 duplicados (#rmak, trnaG, trnaS e trnaK) e 2 triplicados (#rnall e trnal’). Além disso, dois RNAs ribosso-
mais (tRNAs), rma$ e rmal_, integram o mitogenoma, sendo que o 777al. contém um intron, comumente
encontrado em Penicillium. Semelhantemente a outros fungos filamentosos, foi notada a presenca de dois
argumentos densos de tRNAs mitocondriais ladeados pelos genes cox3, rmal. e cox1. Conclusdo: Esse
estudo teve éxito em descrever o primeiro genoma mitocondrial completo da espécie P. bilaiae, contribu-
indo para ampliar o conhecimento acerca da estrutura e organizagao deste tipo de genoma na espécie e
género.

Palavras-chave: DNA. Fungos. Genes. Mitogenoma.
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ENTRE ESCAMAS E NUCLEOTIDEOS: PRIMEIRA DESCRICAO DO GENOMA
MITOCONDRIAL DE Podarcis carbonelli
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AT10: Genémica e protedmica

INTRODUCAO: O lagarto-de-parede-de-Carbonell (Podarcis carbonelli) é uma espécie endémica da por-
¢ao ocidental da Peninsula Ibérica, com distribuicao fragmentada em ambientes frescos e umidos de
Portugal e Espanha. Nos dltimos anos, o genoma mitocondrial (mitogenoma) tem se tornado uma ferra-
menta valiosa para ampliar a compreensao sobre a diversidade e evolugao das espécies. Isso se deve, entre
outros fatores, a sua alta taxa de cépias por célula, o que facilita sua obtenc¢do por sequenciamento, e a
presenca de genes conservados, que favorecem analises comparativas e filogenéticas. OBJETIVO: O
objetivo deste estudo foi descrever o mitogenoma de P. carbonelli, visando ampliar a compreensiao geno-
mica sobre a espécie. METODOLOGIA: A montagem e anotagio do mitogenoma foram realizadas a
partir de sequéncias de DNA-Seq obtidas do Sequence Read Archive (co6digo de acesso: SRR14009417) do
National Center for Biotechnology Information INCBI). Esses dados foram importados para a plataforma Galaxy
Europe, onde foi utilizada a ferramenta GefOrganelle v1.7.7.1 para a montagem do genoma, utilizando como
semente o gene parcial da subunidade 1 da citocromo oxidase (COI) da prépria espécie (codigo de acessor:
MNO015066), com parametros padrao. A anotagao do genoma foi realizada com o MITOS2 v2.1.9, tam-
bém disponivel na plataforma, utilizando os parametros: Genetic code = Vertebrate (2) e Reference data: Re-
fSeq89 Metazoa. Por fim, a visualizagio do diagrama foi feita por meio da ferramenta Genomel x.
RESULTADOS: Foi observado que o mitogenoma de P. carbonelli possui 17.068 pares de base (pb), com
um conteudo GC de 38,49%. Foram identificados 13 genes codificadores de proteinas (PCGs), dois
RNAs ribossomicos (tfRNAs), 22 RNAs transportadores (tRNAs) e uma regiao nao codificadora (D-/ogp)
com 1.627 pb. Além disso, foi recuperada a origem de replicacao da fita leve (OL), com 26 pb, localizada
entre os genes de RNA transportador de asparagina (tRNA-Asp) e RNA transportador de cisteina
(tRNA-Cys), na fita pesada, ao contrario da localizagao tipica na fita leve entre esses mesmos tRNAs.
CONCLUSOES: Como a composicio genomica observada esta de acordo com o padrio esperado para
mitogenomas de vertebrados, e arranjos envolvendo a OL ja foram registrados em mitogenomas de rép-
teis. Pode-se concluir que este estudo conseguiu descrever o primeiro genoma mitocondrial completo de
P. carbonellz, o que ira contribuir no aumento de sua compreensiao, assim como podera servir de referencial
para a montagem de outros mitogenomas de espécies do género.

Palavras-chave: Arranjo mitocondrial. Lacertidae. Mitogenoma.
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MONTAGEM DO PRIMEIRO GENOMA MITOCONDRIAL DE Archaeolacerta bedriagae
UTILIZANDO A FERRAMENTA MEGAHIT
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AT10: Genémica e protedmica

INTRODUCAO: O lagarto-da-rocha de Bedriaga (Arhacolacerta bedriagae) é uma espécie endémica da
Europa, com distribuicao restrita as ilhas Cérsega (Franga), Sardenha (Italia) e algumas ilhotas proximas.
Nos ultimos anos, o estudo do genoma mitocondrial (mitogenoma, mtDNA) tem contribuido significa-
tivamente para o avan¢o na compreensao dos organismos vivos. Isso se deve, entre outros fatores, a
presenca de genes altamente conservados e a baixa taxa de recombinag¢ao, que favorecem analises com-
parativas e filogenéticas. OBJETIVO: O objetivo deste estudo foi descrever o mtDNA de A. bedriagae
visando ampliar a compreensio genoémica sobre a espécie. METODOLOGIA: A montagem e anotagao
do mitogenoma foram realizadas a partir de sequéncias de DNA-Seq obtidas do Seguence Read Archive
(SRR14009418) do National Center for Biotechnology Information (NCBI). Os dados foram importados para a
plataforma Galaxy Europe, onde foi utilizada a ferramenta MEGAHIT v1.2.9, com parametros padrao.
Apds a montagem, os seaffolds foram filtrados com base no tamanho esperado para mitogenomas (14-20
kb) e analisados por meio do NCBI BLAST+blastn v2.14.1 e Parse Mitochondrial Blast v1.0.2, que identifi-
caram o seaffold contendo o mtDNA da espécie-alvo. A anotagdo foi realizada com o MITOS2 v2.1.9,
utilizando os parametros: Genetic code = Vertebrate (2) e Reference data = RefSeq89 Metazoa. A visualizagao
do diagrama foi feita com a ferramenta Genomel’x. RESULTADOS: O mitogenoma de .A. bedriagae
possui 17.061 pares de base (pb), com conteudo GC de 38,03%. Foram identificados 13 genes codifica-
dores de proteinas (PCGs), dois RNAs ribossomicos (tRNAs), 22 RNAs transportadores (tRNAs) e uma
regiao nao codificadora (D-logp) com 1.504 pb. Também foi recuperada a origem de replicagao da fita
leve (OL), com 30 pb, localizada entre os genes tRNA™" e tRNA", na fita pesada, diferindo da localiza-
¢ao tipica. Além disso, foi identificada uma duplica¢ao da origem de replicacao da fita pesada (OH), com
54 pb, entre o tRN A" e uma parte sobreposta do tRNAM*, CONCLUSOES: A composicio gendémica
observada corresponde ao padrao esperado para mitogenomas de vertebrados, e arranjos envolvendo a
OL ja foram registrados em répteis. Este estudo conseguiu descrever o primeiro genoma mitocondrial
completo de A. bedriagae. Contudo, estudos futuros serdo necessarios para investigar a duplicacao da OH.

Palavras-chave: Lacertidae. Lacertoidea. Mitogenoma.
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PRIMEIRA DESCRICAO DO GENOMA MITOCONDRIAL DE Penicillium fuscoglaucum
(Ascomycota; Eurotiales)
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INTRODUGCAO: Penicillinm fuscoglancum, considerado sindénimo de P. commune, é uma das espécies do
genero Penicillinm, ordem Eurotiales. E um fungo azul-esverdeado que pode causar deteriora¢ao em quei-
jos, carnes, e mais recentemente em magas. A espécie por produzir micotoxinas, como o acido ciclopi-
azonico (CPA), pode ser prejudicial a vertebrados, causando necrose fecal, em altas concentragoes. Con-
siderando sua importancia na agricultura e industria alimenticia ¢ fundamental um maior conhecimento
acerca dessa espécie. Genomas Mitocondriais (mitogenomas) podem ser ferramentas essenciais para ex-
pandir o conhecimento sobre uma espécie, contribuindo para o estudo da evolugao e relagdes filogené-
ticas. OBJETIVO: Este trabalho pretende descrever o mitogenoma completo da espécie P. fuscoglaucum.
METODOLOGIA: Para esse propdsito, montamos e anotamos o mitogenoma através de bibliotecas
de DNA-seq advindas do Seguence Read Archive SRR33454474), mantidas pelo National Center for Biotechno-
logy Information (NCBI). Os dados brutos obtidos foram importados para a plataforma Galaxy Europe,
onde, por meio da ferramenta NOVOplasty v.4.3.1, realizamos a montagem do mitogenoma, utilizando
como seed uma sequéncia de cocromo oxidase subunidade 1 (cox1) (JN626058.1) da espécie P. bilaiae. Em
seguida, utilizamos trés ferramentas para anotacao: MITOS2 v.2.19, Mfannot e GeSeq v.2.3, da plata-
forma Chlorobox, utilizando como referéncia o genoma mitocondrial completo de Penicillinm citrinum
(MK919205.1). Foi feito um consenso manual com as trés anotagdes e, quando necessario, os genes
foram alinhados contra suas contrapartes em metagenomas de Penzcillinm disponiveis no NCBI, para cor-
rigir jungdes de exons e introns. Por dltimo, a imagem circular do mitogenoma foi gerada na plataforma
Proksee. Resultado: A espécie estudada apresentou genoma mitocondrial circular de 28.260 pares de
base (pb) e conteudo GC de 25,70%, onde estao localizados 15 genes codificadores de proteina (PCGs)
padrao para Ascomycota. Além disso, contém 27 RNA Transportadores (tRNAs), entre esses 14 de copia
unica, 5 duplicados (#raG, trnal, trnaD, trnaS, trnaK) e um triplicado (#rnaM). Ademais, inclui dois RNAs
ribossomais (tRNAs), 7ma$ e rmal., sendo observado neste estudo que o rmmal. foi dividido em trés se-
quéncias (rmal_-a, rmal -b e rmal_-c). O rmal. apareceu em apenas umas das ferramentas de anotagao
(MITOS2 v.2.19), sendo assim, sao necessarios mais estudos para saber se é de fato uma ocorréncia na
espécie ou um artefato da anotagao. Conclusao: O presente trabalho, apresentou a primeira caracteriza-
¢ao completa do mitogenoma de P. fuscoglaucum, contribuindo para ampliar o conhecimento sobre a es-
pécie.
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TRANSPORTADORES DE POTASSIO EM Vigna unguiculata: IDENTIFICACAO,
CLASSIFICAGCAO E CARACTERIZAGCAO IN SILICO DE GENES, PROMOTORES, E
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INTRODUGCAO: A Vigna unguiculata (1) Walp, conhecida popularmente como feijio-caupi é uma le-
guminosa importante para a seguranga alimentar no Brasil, especialmente na regiao Nordeste, mas sua
produtividade ¢é limitada, dentre outros fatores, pela capacidade de absorcio de potissio (K*), requerendo
muitas vezes a suplementagdo deste nutriente essencial no solo. OBJETIVO: Este trabalho buscou iden-
tificar e caracterizar os genes e as familias de proteinas transportadoras de potassio desta cultura, além
das regides promotoras destes genes, visando predizer os fatores de transcrigao (FT's) que influenciam na
expressao génica. METODOLOGIA: Assim, através de abordagens de bioinformatica foram identifi-
cadas proteinas transportadoras de K* curadas, dos bancos publicos UniProt e Phytozome, e por analises
BLASTYp (e-value cutoff de-10), para identificar proteinas no proteoma de V. unguiculata e, posterior-
mente, 0s genes e seus respectivos promotores no genoma da espécie, disponivel na base de dados Phyto-
zome. As regides promotoras de 1.000 pb upstream ao inicio da transcri¢ao foram extraidas e analisadas
visando identificar potenciais FTs. Proteinas foram caracterizadas, em relagao aos dominios proteicos
(CDD) e a localizagao subcelular (WoLLF PSORT). Foram identificadas mais de 120 proteinas de feijao-
caupi, similares a proteinas transportadoras de K+, curadas da espécie modelo _Arabidopsis thaliana, as
quais foram classificadas em cinco grandes familias: HAK/KT/KUP, CHX, KEA, Shaker e TPK. As
proteinas identificadas foram associadas a 89 genes distribuidos no genoma do feijao-caupi.
RESULTADOS: As protefnas canonicas (uma de cada gene) revelaram dominios especificos conserva-
dos, tais como K_trans, Ion_trans e CAP_ED, que ajudaram a inferir fun¢des, enquanto a predigao da
localiza¢ao subcelular confirmou que a maioria delas era de membrana plasmatica. Por sua vez, a analise
dos promotores revelou 91 principais FT's capazes de regular esses genes. CONCLUSAOQ: Assim, esses
dados podem contribuir no melhoramento do feijao-caupi, na busca de cultivares mais eficientes na ab-
sor¢ao e transporte de K+, buscando a sua maior producio.

Palavras-chave: Anilise in silico. Melhoramento Genético. Transportadores de Potassio.
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ANALISE DAS DOENCAS GENETICAS HUMANAS NOS LIVROS DIDATICOS DO
PNLD 2021 — OBJETIVO 2

Marcos Antonio Nobrega de Sousa ! Dacio Dacliélio Tenério da Silva®

"Doutor em Genética pela Universidade de Sao Paulo — USP/ Professor Associado da Universidade Federal de
Campina Grande — UFCG/CSTR/UACB; 2 Estudante de Graduaciao em Licenciatura em Ciéncias Bioldgicas,
Universidade Federal de Campina Grande — UFCG/CSTR/UACB.

*Autor correspondente: dacio.daclielio@estudante.ufcg.edu.br
AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUGCAO: Apesar da internet fornecer acesso a informacdes educacionais, muitas escolas no
Brasil ainda enfrentam exclusao digital, tornando o livro didatico um recurso essencial e, muitas vezes, o
unico disponivel em sala de aula. No ensino de genética, os livros frequentemente contém informagoes
equivocadas. OBJETIVO: Analisar a prevaléncia e a qualidade do conteudo sobre doengas genéticas
humanas nos livros didaticos do Objetivo 2 do PNLD de 2021. METODOLOGIA: Trata-se de pes-
quisa exploratdria, com abordagem quantitativa, para analise do conteudo sobre genética humana. Foram
aplicados critérios de exclusao: livros fora das cole¢oes de Ciéncias da Natureza e suas Tecnologias; livros
nao pertencentes ao Objetivo 2 do PNLD; e livros nao aprovados no PNLD 2021. Apés a filtragem, os
livros foram adquiridos nos sites das editoras e no repositorio E-docente. Em seguida, realizou-se leitura
exploratdria pré-analitica, priorizando capitulos de genética e conteudos relacionados. RESULTADOS:
Os livros do PNLD analisados compoem sete cole¢des, cada uma com seis livros, totalizando 42 obras.
Ap6s a aplicagao dos critérios de exclusio, apenas sete livros foram avaliados. Foram identificadas 22
doengas genéticas, considerando referéncias no texto e nos exercicios. Nenhum livro abordou todas as
doengas. As mais frequentes foram Albinismo Humano e Hemofilia (10,64% cada), seguidas por Dalto-
nismo e Polidactilia (8,51% cada). O desenvolvimento do conteudo variou: o Albinismo Humano apre-
sentou o melhor detalhamento, enquanto doengas menos conhecidas receberam pouca atenc¢ao. Obser-
vou-se que as doengas mais frequentes na populacao mundial receberam maior destaque, o que pode
limitar o conhecimento abrangente sobre doencas genéticas humanas. Conclusdo: A andlise evidencia
caréncia e fragmentacao das informagoes nos livros do PNLD 2021. Futuras edi¢cbes devem oferecer
cobertura mais ampla e aprofundamento das doengas genéticas humanas, dada a relevancia do tema para
educacio e saide.

Palavras-chave: Doencas dos seres humanos. Educacio. Livros. Prevaléncia.
Agradecimentos e financiamento
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FREQUENCIA E DESEMPENHO DOS VIDEOS SOBRE GENETICA NO CANAL
“PAULO JUBILUT” NO YOUTUBE

Taiane Martins Alves'; Birbara Wanessa de Sousa Buarque®, Dicio Dacliélio Tenério da Silva’, Caué
Guedes Ramalho*, Marcos Antonio Nobrega de Sousa’

1234Hstudante de Graduagio em Licenciatura em Ciéncias Biologicas, Universidade Federal de Campina Grande
— UFCG/CSTR/UACB; *Doutor em Genética pela Universidade de Sdo Paulo — USP/ Professor Associado da
Universidade Federal de Campina Grande — UFCG/CSTR/UACB

*Autor correspondente: taianemartinsalves@gmail.com

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: O YouTube consolidou-se como uma plataforma digital de grande alcance para a
divulgacio de informagdes, especialmente no campo educacional. Durante a pandemia de COVID-19,
houve aumento significativo no uso da plataforma por educadores para o ensino remoto. O canal “Paulo
Jubilut” destaca-se pela ampla base de inscritos e pela diversidade de conteidos relacionados a biologia,
tornando-se um relevante objeto de estudo para compreender a oferta e o engajamento dos conteudos
educacionais em genética. OBJETIVO: Analisar a frequéncia e o desempenho dos conteudos de Biolo-
gia publicados no canal Paulo Jubilut, com énfase em genética. METODOLOGIA: Pesquisa quantita-
tiva, de carater descritivo. Foram coletados dados do canal Paulo Jubilut no YouTube, referentes a videos
publicados entre janeiro de 2019 e dezembro de 2024. Investigaram-se o nimero de visualiza¢Ges e as
areas tematicas dos videos, excluindo transmissdes ao vivo (/fwes) e videos curtos (shorts).
RESULTADOS: A analise contemplou 178 videos, distribuidos em areas como anatomia, biologia geral,
bioquimica, botanica, climatologia, ecologia, entomologia, evolucao, farmacologia, fisiologia, genética,
microbiologia, mineralogia, neurobiologia, parasitologia, patologia e zoologia. A ecologia foi a area mais
frequente, representando 30,90% dos conteidos, seguida por fisiologia (21,91%), genética (9,55%), mi-
crobiologia (8,99%) e evoluc¢ao (7,30%). Em nimero de visualizagdes, destacaram-se fisiologia (30,56%),
ecologia (26,22%), microbiologia (15,60%) e genética (10,52%). Apesar de ser considerada uma area com-
plexa, a genética ocupou o quarto lugar em visualiza¢oes, possivelmente devido a dificuldade dos temas,
uso de linguagem técnica, titulos pouco atrativos ou maior preferéncia do publico por buscar contetdos
semelhantes em outros canais. Conclusao: O estudo evidencia a necessidade de aprimorar as estratégias
comunicativas em areas consideradas desafiadoras, como a genética. Para ampliar o interesse e o engaja-
mento do publico, recomenda-se investir na produgao de videos interativos, incorporar recursos visuais
dinamicos, adaptar a linguagem a diferentes publicos, utilizar exemplos praticos e realizar analises com-
parativas com formatos bem-sucedidos de outras areas.

Palavras-chave: Canal. Educagao. Ensino. Paulo Jubilut. Youtube.
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ASSUNTOS DE GENETICA NO CANAL BIOLOGIA COM SAMUEL CUNHA NO
YOUTUBE

Taiane Martins Alves'; Caué Guedes Ramalho?; Barbara Wanessa de Sousa Buarque’; Dacio Dacliélio
Tenério da Silva’; Marcos Antonio Nobrega de Sousa’

1234Hstudante de Graduagio em Licenciatura em Ciéncias Biologicas, Universidade Federal de Campina Grande
— UFCG/CSTR/UACB; > Doutor em Genética pela Universidade de Sao Paulo — USP/ Professor Associado da
Universidade Federal de Campina Grande — UFCG/CSTR/UACB

*Autor correspondente: taianemartinsalves@gmail.com

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: O YouTube ¢ uma das plataformas digitais mais populares para a disseminacio de
informagoes. No campo educacional, muitos professores utilizam esse ambiente como recurso didatico.
Nesse contexto, o canal “Biologia com Samuel Cunha” destaca-se pela ampla base de inscritos e pela
diversidade de conteudos relacionados a Biologia. OBJETIVO: Avaliar a frequéncia e o desempenho
dos videos relacionados a genética no canal “Biologia com Samuel Cunha”. METODOLOGIA: Pes-
quisa quantitativa, de carater descritivo, com coleta de dados no canal Biologia com Samuel Cunha no
YouTube, referentes a videos publicados entre janeiro de 2019 e dezembro de 2024. Analisaram-se o
numero de visualizacoes e a distribuicao tematica, excluindo transmissoes ao vivo (/ves) e videos curtos
(shorts). RESULTADOS: Identificaram-se 213 videos distribuidos em 4reas como anatomia humana,
biologia celular e molecular, bioquimica, biotecnologia, botanica, ecologia, embriologia, evolucao, fisio-
logia, genética, histologia, imunologia, microbiologia, parasitologia, psicologia e zoologia. A fisiologia
concentrou 15,61% dos conteudos, seguida por bioquimica (11,22%) e biologia celular e molecular e
microbiologia (10,73% cada). A genética representou 8,29% dos videos, percentual inferior a sua rele-
vancia académica. Em visualizagoes, destacaram-se bioquimica (21,44%), biologia celular e molecular
(20,19%), fisiologia (13,67%) e genética (8,12%). A menor procura por videos de genética pode estar
relacionada a complexidade dos temas, ao formato das apresenta¢des ou a concorréncia de canais espe-
cializados. Conclusdo: O estudo evidencia a necessidade de estratégias de comunicaciao mais eficazes
para areas tradicionalmente desafiadoras, como a genética. Recomenda-se investir em videos mais inte-
rativos, incorporar recursos visuais dinamicos, adaptar a linguagem a diferentes publicos e analisar for-
matos bem-sucedidos de outras areas. Tais agdes podem favorecer maior interesse e engajamento do
publico com contetdo genéticos.

Palavras-chave: Biologia com Samuel Cunha. Canal. Educacio. Ensino. Youtube.
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BIOLOGIA MOLECULAR NO ENSINO SUPERIOR: DESAFIOS E PERSPECTIVAS NO
ENSINO SUPERIOR

Andresssa Byanca Ferreira da Silva'

'Universidade Federal do Maranhido (UFMA)
*Autor correspondente: abf.silva@discente.ufma.br

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: O ensino de Biologia Molecular no ensino superior representa um desafio constante
na formagcao de futuros bidlogos e educadores. Essa area, fundamental para a compreensio dos processos
celulares e genéticos, requer métodos de ensino que integrem teoria, pratica e tecnologia. No entanto,
ainda existem lacunas na conexdo entre o conteido tedrico e sua aplicagdo em situagoes reais, o que
dificulta o aprendizado significativo dos estudantes. Nesse contexto, é importante examinar como as
estratégias pedagogicas tém colaborado para aprimorar o ensino dessa disciplina nas universidades brasi-
leiras. OBJETIVO: Analisar as principais aplicagdes e desafios no ensino de Biologia Molecular no en-
sino superior, buscando identificar os métodos inovadores utilizados nas universidades e discutir seus
efeitos sobre o desenvolvimento critico e cientifico dos académicos. METODOLOGIA: Este estudo
consiste em uma revisao de literatura, baseada na leitura e analise de 15 artigos cientificos publicados
entre 2015 e 2024, selecionados em bases de dados como SciELO, CAPES e Google Académico. Os
trabalhos foram escolhidos com base nos descritores “ensino de Biologia Molecular”, “metodologias
ativas” e “formacao universitaria”. A analise considerou os métodos de ensino mais frequentemente re-
latados, seus efeitos no processo de aprendizagem e os desafios enfrentados pelos docentes.
RESULTADOS: A revisao evidenciou que o uso de metodologias ativas, aulas praticas e recursos digi-
tais interativos melhoras significativamente o envolvimento e a compreensao conceitual dos alunos. Em
contrapartida, os artigos apontaram que limita¢oes estruturais e a falta de formacao continuada dos pro-
fessores sao obstaculos a inovagao didatica. Verificou-se que as instituicoes de ensino superior que pro-
movem a integracao entre ensino, pesquisa ¢ extensao obtém resultados mais expressivos no processo
de aprendizagem. Conclusdo: Portanto, o ensino de Biologia Molecular no ensino superior exige atuali-
zagao continua das metodologias e investimento em praticas que aproximem os alunos do mundo cien-
tifico. A implementagao de estratégias participativas enriquece a formacao critica e favorece um aprendi-
zado mais significativo.

Palavras-chave: Aprendizagem. Formacao universitaria. Metodologias ativas.
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DA TEORIA A PRATICA: ESTRATEGIAS LUDICAS E ACESSIVEIS NO ENSINO DE
CIENCIAS NO FUNDAMENTAL II

Levi Gongalves da Silva'

'Universidade de Pernambuco - UPE
*Autor correspondente: levi.goncalves@upe.br

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: O ensino de Ciéncias no Ensino Fundamental 1T enfrenta desafios significativos ao
abordar contetdos abstratos e complexos como a citologia. Muitos estudantes apresentam dificuldade
em compreender a estrutura e o funcionamento celular apenas por meio de aulas expositivas, o que pode
comprometer seu interesse e rendimento. Nesse cenario, estratégias praticas e contextualizadas mostram-
se eficazes para despertar a curiosidade, promover o pensamento critico e tornar o processo de aprendi-
zagem mais significativo. OBJETIVO: Relatar e analisar os efeitos de uma experiéncia de aula pratica
sobre citologia realizada com turmas do 8° ano do Ensino Fundamental II, destacando sua contribuicao
para o entendimento dos componentes celulares e suas funcoes. METODOLOGIA: A pesquisa, de
abordagem qualitativa e carater exploratorio-participativo, foi realizada com uma turma de 32 alunos de
uma escola publica da rede municipal de Caruaru/PE. A intervencio pedagdgica incluiu trés encontros,
com: (1) aplica¢ao de um questionario diagndstico composto por 10 questdes objetivas de maltipla esco-
lha, avaliando conhecimentos prévios sobre células; (2) explanagao teérica com apoio de slides ilustrativos
e videos educativos sobre citologia; e (3) constru¢ao de modelos tridimensionais de células animal e ve-
getal com materiais acessiveis e reutilizaveis. A analise dos dados considerou a comparagao entre os re-
sultados do questionario inicial e final, além de registros observacionais e relatos dos professores.
RESULTADOS: Verificou-se maior participagao e envolvimento dos alunos durante as atividades pra-
ticas. O questionario pos-intervenc¢ao indicou avango na identificagao das organelas e suas fungdes, com
destaque para a diferenciagao entre célula animal e vegetal. Os professores observaram melhora no com-
portamento dos estudantes em sala, maior cooperagao entre os pares e aumento do interesse pelo conte-
tido. CONCLUSOES: A aula pratica permitiu uma aprendizagem mais concreta e significativa, promo-
vendo melhor retengdao dos conteidos e maior engajamento dos alunos. O uso de materiais simples e
estratégias ludicas demonstrou ser uma alternativa eficaz e de baixo custo para o ensino de conteidos
abstratos, podendo ser replicada em outras escolas como modelo de intervengao pedagbgica acessivel e
impactante.

Palavras-chave: Aprendizagem. Ensino Lidico. Modelo. Pratica.
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DNA NA PALMA DA MAO: ENSINO DE BIOLOGIA MOLECULAR PARA ALUNOS DO
FUNDAMENTAL II

Levi Gongalves da Silva'

'Universidade de Pernambuco - UPE
*Autor correspondente: levi.goncalves@upe.br

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: Ensinar conceitos como DNA e hereditariedade no Ensino Fundamental 11 ¢ desafi-
ador, pois exige o dominio de abstra¢oes complexas. Porém, quando tratados com criatividade e vinculo
com a realidade, esses conteudos despertam fascinio e envolvimento. OBJETIVO: Estimular o interesse
dos alunos por genética e biologia molecular por meio de uma oficina pratica sobre extragao de DNA e
montagem de modelos. METODOLOGIA: A pesquisa, de abordagem qualitativa e carater explorato-
tio-participativo, foi realizada com 30 alunos do 9° ano de uma escola publica de Caruaru/PE. Em um
primeiro encontro, os estudantes participaram de uma oficina de extracio de DNA de frutas, utilizando
materiais simples como detergente, sal e alcool. A atividade permitiu observar um precipitado contendo
DNA, possibilitando inferir sua presenc¢a, embora sem visualiza¢ao da estrutura molecular propriamente
dita. No segundo encontro, os alunos construiram modelos tridimensionais da dupla hélice do DNA com
materiais reciclaveis, favorecendo a compreensio conceitual da molécula. As a¢des foram complementa-
das por rodas de conversa e um quiz interativo, com fungao avaliativa e reflexiva. RESULTADOS: A
pratica gerou grande curiosidade, com participagao ativa dos alunos e perguntas relevantes. Muitos ex-
pressaram surpresa ao “verem” o DNA, conectando o conteudo a séries, filmes e até situagoes familiares.
Professores relataram que os estudantes se mantiveram engajados nas semanas seguintes, demonstrando
interesse por outras areas da biologia. CONCLUSOES: A extracio permitiu evidenciar a presenca do
DNA em forma de precipitado visivel, aproximando os alunos de conceitos genéticos de maneira con-
creta. Mesmo sem visualizar diretamente a molécula, a atividade despertou interesse e facilitou a compre-
ensio, demonstrando o valor das praticas experimentais na educacao cientifica.

Palavras-chave: Aprendizagem. Genética. Interatividade. Luadico.
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ENSINO DE MEIOSE: UM ESTUDO A PARTIR DOS ANAIS DO CONEDU
Juliana Georgia da Silva'’; Maria Eduarda da Silva Souza®

1Universidade Federal Rural de Pernambuco; 2Universidade de Pernambuco
*Autor correspondente: juliana.geotrgia@ufrpe.br

ATO011: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUGCAO: O ensino de Meiose é um contetdo fundamental para a compreensio dos processos
biolégicos, porém, apresenta elevada complexidade conceitual, o que torna necessaria a utilizacio de
estratégias, metodologias e recursos que favorecam a aprendizagem. Os anais do Congresso Nacional de
Educacio (CONEDU) constituem um espago de socializacao de praticas pedagogicas que permitem ana-
lisar as abordagens utilizadas no ensino, em especial essa tematica. OBJETIVO: Analisar os recursos,
estratégias e metodologias empregadas no ensino de meiose a partir dos trabalhos publicados nos anais
do CONEDU. METODOLOGIA: Trata-se de um estudo descritivo, de abordagem quali-quantitativa,
realizado por meio de revisao sistematica dos anais do CONEDU, de 2014 a 2024. A coleta de dados
considerou palavras-chave relacionadas a meiose. Os trabalhos identificados foram classificados e sub-
metidos a analise de conteudo, conforme Bardin, com aplicagao de métodos de bibliometria para mapear
a produgdo cientifica, identificar tendéncias e quantificar padroes de publica¢ao. Resultado: Em 11 anos
de realizacio do evento, foram publicados 39.830 trabalhos. A busca pelas palavras-chave retornou 20
trabalhos, dos quais apenas 14 trataram do uso de recursos e/ou da aplica¢ao de metodologias e estraté-
gias voltadas para o ensino de meiose. Dentre esses, 4 abordaram exclusivamente a meiose, enquanto 10
discutiram a meiose em conjunto com a mitose no contexto do ensino da divisao celular. Desses trabalhos
analisados predominou o uso dos jogos didaticos (42,9%) e modelos didaticos (32,2%). Também foram
encontradas propostas de literatura de cordel, aula pratica, sequéncia didatica e tecnologia digital corres-
pondendo (7,1%) para cada um. A maioria dos trabalhos destinou-se ao ensino médio (84,6%), com
predominancia no 1° ano do EM. Por outro lado, (15,4%) tiveram como publico-alvo o Ensino Superior.
Conclusio: O ensino de divisao celular ainda ¢ pouco explorado nos anais do CONEDU, mas apresenta
tendéncia de crescimento e diversificagio metodolégica. As estratégias ludicas e interativas destacam-se
como recursos eficazes para promover engajamento e facilitar a compreensao de conceitos complexos,
demonstrando potencial para ampliar a aprendizagem em biologia. Evidencia-se a importancia de incen-
tivar pesquisas e praticas pedagogicas voltadas para essa tematica, valorizando metodologias inovadoras

e acessiveis.

Palavras-chave: Aprendizagem. Bibliometria. Divisao celular. Meiose.
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GENETICA HUMANA NOS LIVROS DIDATICOS DO PNLD: UMA REVISAO
SISTEMATICA

Marcos Antonio Nobrega de Sousa'; Dacio Dacliélio Tenério da Silva®

"Doutor em Genética pela Universidade de Sao Paulo — USP/ Professor Associado da Universidade Federal de
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Universidade Federal de Campina Grande — UFCG/CSTR/UACB.

*Autor correspondente: dacio.daclielio@estudante.ufcg.edu.br

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: O livro didatico ¢ a principal fonte de informacio nas salas de aula, especialmente no
Brasil, onde muitas regides ainda enfrentam exclusao digital. Entretanto, diversos assuntos da genética
humana contém erros ou nio sao bem desenvolvidos. OBJETIVO: Analisar o estado da arte da produ-
¢ao clentifica sobre genética humana em livros didaticos brasileiros do Programa Nacional do Livro Di-
datico (PNLD). METODOLOGIA: Fo realizada uma revisdo sistematica nas bases Scopus, Web of
Science e Scielo, utilizando os descritores e operadores booleanos ("genetics" OR "genetics content”" OR
"genetics education") AND ("textbooks" OR "educational materials" OR "PNLD"). Incluiram-se artigos
em portugués ou inglés, com conteudo sobre genética humana em livros didaticos do PNLD, publicados
entre 2015 e 2025. Foram excluidos artigos sobre outros assuntos em livros didaticos, que nao abordas-
sem livtos do PNLD, fora do petiodo determinado, ou tevisdes de literatura e/ou escopo.
RESULTADOS: Inicialmente, foram obtidos 8.100 registros de artigos. Apos aplicacdo dos filtros de
idioma, periodo e tipo de material, restaram 272 artigos na Scopus, 1.838 na Web of Science e 28 na
Scielo, totalizando 2.138 registros. Desses, 34 duplicados foram excluidos, resultando em 2.104 artigos.
O material foi enviado para o site Rayyan, onde a sele¢io foi realizada em andlise duplo-cega, com auxilio
de um terceiro revisor para resolver conflitos, finalizando com apenas oito artigos para leitura completa.
Os artigos selecionados datam de 2015 a 2021, nao sendo encontrados registros mais recentes. Entre eles,
12,5% abordaram células, 12,5% sequéncias didaticas, 25% caracteristicas genéticas, 25% Mendel, 12,5%
fragmentagao dos assuntos e 12,5% utilizacio de imagens. Observa-se que os conteudos estao bastante
fragmentados nos livros didaticos, além de apresentarem pouca prioridade e tendéncia determinista. A
escassez de artigos inviabiliza uma analise abrangente do estado da arte, possivelmente devido a indexagao
insuficiente das revistas ou a baixa explorac¢ao do tema em pesquisas educacionais. Conclusao: A litera-
tura cientifica evidencia a caréncia de informag¢does sobre genética humana nos livros didaticos. Dada a
relevancia do tema para o cenario educacional, recomenda-se a realizacio de novas pesquisas para com-
preender melhor o conhecimento disponivel e apoiar a melhoria do ensino de genética.

Palavras-chave: Educacao médica. Genética de seres humanos. Livros-textos.
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ILUSTRACOES ASSOCIADAS AO CONTEUDO DE CARACTERISTICAS GENETICAS
HUMANAS, NOS LIVROS DIDATICOS DO OBJETIVO 2, DO PNLD DE 2021

Marcos Antonio Nobrega de Sousa'; Dacio Dacliélio Tenério da Silva®
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*Autor correspondente: dacio.daclielio@estudante.ufcg.edu.br

AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUCAO: O cenirio da educacio brasileira vem se transformando e se adequando as novas
realidades. Entretanto, o livro didatico dentro da sala de aula ainda é de total relevancia e, muitas das
vezes, é o unico meio de informagao confiavel e disponivel. Visto que o ensino de genética é complicado
para a assimilacdo do conteudo, o uso de ilustra¢oes torna mais facil a fixacao do conteudo. OBJETIVO:
Analisar a prevaléncia de ilustrages associadas ao conteido de caracteristicas genéticas humanas nos
livros didaticos do Objetivo 2 do PNLD de 2021. METODOLOGIA: Pesquisa de abordagem explora-
toria e de carater quantitativo para analise do conteudo de genética humana. Foram empregados critérios
de exclusao para filtrar as obras: livros que nao fazem parte das cole¢Ges de ciéncias da natureza e suas
tecnologias; que nao fazem parte do Objetivo 2 do Programa Nacional do Livro Didatico (PNLD); e
livros nao aprovados no programa nacional do livro didatico de 2021. Ap6s a filtragem inicial, foi efetuada
uma busca nos sites de cada editora e no site E-docente para a aquisi¢ao dos livros. Logo apos, foi efe-
tuada uma leitura exploratéria pré-analitica do material disponivel, priorizando os capitulos de genética e
conteudos relacionados. RESULTADOS: Apés a obtengido e analise preliminar dos livros didaticos,
foram selecionadas sete cole¢Oes, cada uma possuindo seis livros, totalizando assim 42 livros para apre-
ciacao. Entretanto, ao aplicar os critérios de exclusio, restaram apenas sete livros para analise. Foram
identificadas 18 caracteristicas, e todas as referéncias presentes nos textos foram consideradas, tanto no
corpo textual quanto nos exercicios. No entanto, nenhum dos livros conseguiu abordar todas as caracte-
risticas encontradas em uma tnica obra. A caracteristica que mais utilizou ilustragdes foi Sistema ABO,
representando 68,45%, seguido por Altura/Estatura, Capacidade ou nio de dobrar a lingua em forma de
U e Sistema Rh, representando 10,53% cada. Foi observado que varias caracteristicas ndo optaram pela
utilizacdo de ilustragdes para melhor fixagao do assunto, o que é um pouco preocupante em varios cena-
rios. Uma vez que existem varias caracteristicas que, para entendimento e fixagao, precisam ser acompa-
nhadas de uma ilustracao. Na auséncia, cabe ao professor ou aluno fazer a busca da imagem por conta
propria. Conclusdo: A auséncia de ilustragdes sobre caracteristicas humanas é um grande problema, ja
que muitos alunos necessitam de imagens para melhor assimilar o conhecimento. Sendo assim, as futuras
edi¢oes dos livros didaticos devem abranger melhor a utilizagao de ilustragdes na apresentagiao do as-

sunto.
Palavras-chave: Caracteristicas genéticas dos seres humanos. Ensino. Investigacgao.
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QUALIDADE DO ASSUNTO SOBRE CARACTERISTICAS GENETICAS HUMANAS
NOS LIVROS DIDATICOS DO PNLD DE 2021
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*Autor correspondente: taianemartinsalves@gmail.com
AT11: Ensino de citologia, genética ou biologia molecular

INTRODUGCAO: Embora a internet tenha se consolidado como uma das principais fontes de informa-
¢a0, muitas escolas brasileiras ainda enfrentam a realidade da exclusao digital. Nesse contexto, o livro
didatico mantém-se como recurso central em sala de aula. No entanto, no ensino de genética, além da
complexidade intrinseca do conteddo, esses materiais frequentemente apresentam informagées impreci-
sas, 0 que pode comprometer o processo de aprendizagem. OBJETIVO: Analisar a prevaléncia e a
qualidade do contetddo sobre caracteristicas genéticas humanas nos livros didaticos do Programa Nacio-
nal do Livro e do Material Didatico (PNLD) 2021, destinados aos anos finais do ensino fundamental.
METODOLOGIA: Trata-se de pesquisa exploratéria, com abordagem predominantemente qualitativa
e componente quantitativo para analise da frequéncia das caracteristicas observadas. Adotaram-se trés
critérios de exclusao: (1) obras fora das cole¢bes de Ciéncias da Natureza e suas Tecnologias; (2) obras
nao destinadas ao objetivo 2 do PNLD, referente aos anos finais do Ensino Fundamental II; e (3) livros
nao aprovados no PNLD 2021. Apés a filtragem inicial, as obras foram obtidas nos sites das editoras e
no repositorio E-docente. Em seguida, realizou-se uma leitura exploratéria pré-analitica, com foco nos
capitulos e topicos sobre genética humana. RESULTADOS: Foram analisadas preliminarmente sete
cole¢oes, totalizando 42 livros. Apos aplicagao dos critérios de exclusio, sete livros foram selecionados
para analise. Identificaram-se 18 caracteristicas genéticas nas obras, considerando referéncias no texto e
nos exercicios. Nenhum livro contemplou todas as caracteristicas. O sistema ABO foi o mais abordado,
com 13,51% das mencdes, seguido por altura/estatura, cor da pele e sistema Rh, cada uma com 10,81%.
A abordagem dos temas foi, em geral, pertinente para o entendimento das condi¢des genéticas. Contudo,
foram observados equivocos quanto ao tipo de heranca genética e diversas caracteristicas foram apresen-
tadas apenas como exemplos ou exercicios, o que pode comprometer a compreensio conceitual dos
estudantes. Conclusdo: A caréncia de informagSes e os equivocos sobre caracteristicas genéticas nos
livros didaticos sao preocupantes. Recomenda-se que futuras edi¢des incluam: (1) revisao técnica por
especialistas em genética durante a elaboragao e atualizagao dos materiais; (2) alinhamento dos conteudos
com os avangos cientificos recentes e com referéncias bibliograficas atuais; (3) formagao continuada de
docentes para mediagao desses contetudos; e (4) maior integragao entre educagao e saude para assegurar
precisio e relevancia pedagogica. Essas medidas podem reduzir equivocos e fortalecer a aprendizagem
em genética.

Palavras-chave: Caracteristicas genéticas humanas. Educacao. PNLD. Qualidade.
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APLICACAO DE TECNICAS MOLECULARES NO DIAGNOSTICO DE Babesia spp. EM
CAES: REVISAO SISTEMATICA

Jéssica Carolina da Silva' "; Alexandre Wagner Silva Hilsdorf !; Daniela Leite Jabes!

'Universidade de Mogi das Cruzes
*Autor correspondente: jessicacarolina@umec.br

AT12: Outras areas da biologia molecular

INTRODUCAO: A babesiose canina é uma doenca parasitria causada por protozoarios do género
Babesia, transmitida principalmente por carrapatos. Métodos classicos de diagndstico, como o esfregaco
sanguineo e a sorologia, permanecem em uso devido ao baixo custo e a praticidade, mas apresentam
limitagdes quanto a sensibilidade, especificidade e detec¢ao em diferentes fases da infecgao. Nesse con-
texto, técnicas moleculares, em especial a rea¢ao em cadeia da polimerase (PCR), oferecem maior precisao
diagnéstica e permitem diferenciar espécies de Babesia spp. OBJETIVO: Identificar e analisar as técnicas
de diagnéstico da babesiose canina reportadas na literatura, com destaque para o uso de métodos mole-
culares e sua comparacio com abordagens convencionais. METODOLOGIA: Realizou-se revisiao sis-
tematica nas bases PubMed, SciELO e BVS, utilizando descritores combinados por operadores boolea-
nos relacionados a Babesia spp., diagnodstico e caes. Aplicaram-se filtros de data (4ltimos cinco anos),
disponibilidade de texto completo e tipo de artigo. Dos 30 estudos identificados, trés foram excluidos
por duplicagao. Apods triagem por titulo e resumo, permaneceram 20 artigos para leitura integral, dos
quais foram extraidos dados sobre as técnicas utilizadas e as espécies identificadas. RESULTADOS:
Dos 20 artigos analisados, 8 utilizaram apenas um método diagnéstico, seja esfregaco sanguineo ou PCR.
Os demais combinaram abordagens, com a PCR predominando em 18 estudos, incluindo 3 em tempo
real e 1 semi-nested. Dezessete relataram amplificacdo positiva para Babesia spp., refor¢ando a robustez
da técnica. O esfregaco sanguineo, empregado em 13 estudos, detectou piroplasmas em 10, mas com
baixa sensibilidade e limitagao na distin¢ao entre espécies. Testes sorologicos foram menos frequentes:
imunofluorescéncia indireta em dois estudos e ELISA em um, aplicados em fases especificas, porém
pouco utilizados na amostra analisada. Quanto as espécies identificadas, Babesia vogeli foi a mais prevalente
(8 estudos), seguida por Babesia spp. nao especificada (6), Babesia canis (3), B. canis canis (1), Babesia negevi
(1), Babesia bigemina (1) e Babesia gibsoni (1). Apenas um estudo descreveu piroplasmas em esfregacos de
ponta de orelha, mas a confirmagao molecular para B. vogeli foi negativa. Conclusdo: As técnicas mole-
culares, sobretudo a PCR, sio referéncia para o diagndstico da babesiose canina, oferecendo alta sensibi-
lidade e especificidade, além de permitir a diferenciacao de espécies. Apesar do custo e da exigéncia de
profissionais especializados, representam avanco em relagio aos métodos convencionais, viabilizando
diagnodsticos mais precoces e precisos, essenciais para o manejo clinico e epidemiolégico.

Palavras-chave: Hemoparasitas. Esfregaco sanguineo. Diagnoéstico laboratorial.
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BANCOS DE DADOS BIOINFORMATICOS COMO FERRAMENTA ESTRATEGICA NO
MONITORAMENTO DA RESISTENCIA ANTIMICROBIANA
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AT12: Outras areas da biologia molecular

INTRODUCAO: A resisténcia antimicrobiana constitui uma crise global de satide, impulsionada pelo
uso indiscriminado de antibiéticos e pela rapida disseminagao de genes de resisténcia entre microrganis-
mos. Nesse contexto, os bancos de dados bioinformaticos assumem papel essencial, permitindo a cata-
logacao, analise e comparagao de determinantes genéticos associados a resisténcia. OBJETIVO: Analisar
através da literatura a importancia dos principais bancos de dados bioinformaticos na vigilancia e com-
preensio dos mecanismos de resisténcia antimicrobiana, destacando sua contribui¢io para a pesquisa,
diagnéstico e desenvolvimento de novas estratégias terapéuticas. METODOLOGIA: Trata-se de uma
revisdo narrativa da literatura. A busca bibliografica foi realizada nas bases PubMed, SciELO, LILACS
e Google Scholar, contemplando o periodo de 2014 a 2024. Foram utilizados os descritores em portugués
e inglés: “resisténcia antimicrobiana/ antimicrobial resistance”, “bancos de dados/ databases”, “bioinformatica/ bioinfor-
matics”, “CARD”, ‘“ResFinder”, “ARG-ANNOT”, “VFEDB” “PDB”, “PubChen:”, “ChEMBL.” ¢ “KEGG”,
combinados com os operadores booleanos AND e OR. Como critérios de inclusao, foram selecionados
8 artigos que abordavam diretamente a aplicagao de bancos de dados bioinformaticos na identificagao,
caracterizagao ou analise de genes e mecanismos de resisténcia antimicrobiana. Foram excluidos estudos
duplicados, publicagoes em outros idiomas que ndo portugués e inglés e trabalhos que ndo tratassem
especificamente da tematica. RESULTADOS: A revisao evidenciou que os bancos especializados em
resisténcia sdo fundamentais para identificar rapidamente genes e mecanismos envolvidos na resisténcia
antimicrobiana, apoiando vigilancia epidemiolégica e programas de satde publica. Ja os bancos gerais
ampliam as possibilidades de analise, fornecendo informagdes estruturais, quimicas e funcionais que per-
mitem compreender o impacto de mutagOes, explorar interacOes ligante-receptor e mapear rotas meta-
bélicas envolvidas na resisténcia. A integracao dessas plataformas possibilita analises multiescalares, desde
a deteccao gendmica até a triagem virtual de compostos, fortalecendo o desenvolvimento de novos anti-
bisticos e inibidores de resisténcia. CONCLUSOES: Os bancos de dados, tanto especializados quanto
gerals, constituem ferramentas indispensaveis para o enfrentamento da resisténcia antimicrobiana. Sua
utilizacdo integrada potencializa a vigilancia global, acelera a descoberta de moléculas ativas e orienta a
inovagao terapéutica. Investir na atualizagdo continua e no acesso aberto a essas plataformas é importante
para antecipar tendéncias de resisténcia e subsidiar politicas publicas de saude.

Palavras-chave: Bancos de Dados. Bioinformatica. Saide Puablica.
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FERRAMENTAS MOLECULARES (PCR-RFLP E MULTIPLEX PCR) PARA A
IDENTIFICACAO DE TUBAROES E RAIAS: UMA ABORDAGEM CIENCIOMETRICA
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AT12: Outras areas da biologia molecular

Introdugdo O desenvolvimento e a implementacdo de ferramentas de identificagao molecular de peixes
comercializados sao imprescindiveis para a identificagao ao nivel de espécie de organismos que se encon-
trem descaracterizados, como nos tubardes e raias vendidos sem cabeca, nadadeiras e cauda. Dentre as
principais técnicas empregadas para discriminagao desses animais, destacam-se o PCR-RFLP (digestio
do material genético por enzimas gerando padrdes de bandas distintos) e o Multiplex PCR (multiplos
primers permitindo a discriminagao simultaneamente de varias espécies); OBJETIVO: Avaliar a produ-
¢ao cientifica sobre o desenvolvimento e a implementacao de ferramentas de identificagao molecular para
a identificacio de tubarbes e raias, baseadas nas técnicas de PCR-RFLP e Multiplex PCR;
METODOLOGIA: Foi realizado em julho de 2024 uma busca na base de dados Scgpus, usando as pa-
lavras-chave “PCR-RFLP”, “Multiplex PCR”, “Elasmobranch”, “Stingray”, “Batoidea”, “Skates” e
“Sharks”. Os metadados referentes a citagao, resumos, palavra-chave, referéncias bibliograficas exporta-
dos foram analisados com os pacotes “bibliometrix” e “shiny” do RStudio12.1; RESULTADOS: A
pesquisa recuperou 24 artigos, dos quais 3 foram desconsiderados por fugirem do escopo da pesquisa
apos leitura de titulos e resumos. Os 21 artigos incluidos foram publicados em 15 periddicos diferentes,
entre os anos de 2001 a 2022. Sendo Conservation Genetics Resources o periddico que mais publicou (com 3
artigos) e os anos de maiores publicagdes, 2009 e 2019 (ambos com 3 artigos). Um total de 72 autores
realizou estes estudos, tendo Cardefiosa, D. e Chapman, D. D. os autores que mais contribuiram para a
tematica, com quatro artigos cada. Os dois artigos mais antigos publicados apresentaram as maiores quan-
tidades de citagoes (Chapman et al., 2003 = 95 cita¢oes; Pank et al., 2001 = 68). Das 321 palavras-chave,
as mais recorrentes foram ‘“chondrichthyes” e “shark” com 14 e 11 citagdes, respectivamente;
CONCLUSOES: O aumento na producio cientifica sobre a tematica ao longo dos anos contribui para
uma avaliagdo mais fiel dos tubardes e raias capturados e comercializados, uma vez que cada pesquisa
desenvolve ou implementa marcadores moleculares especificos para novas espécies.

Palavras-chave: Elasmobranquios. Genética Forense. Marcadores Moleculares.
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IDENTIFICAGCAO MOLECULAR DA DIVERSIDADE DE RAIAS
PESCADAS/COMERCIALIZADAS NO LITORAL AMAZONICO BRASILEIRO
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AT12: Outras areas da biologia molecular

INTRODUGCAO: A maioria dos produtos processados de raias sio de dificil identificacio a nivel de
espécie, sendo comumente vendidos sem cabeg¢a e nadadeiras, muitas vezes misturados a outras espécies
dificultando a sua identificacdo correta, esse processamento das raias é feito em mar aberto. A falta da
devida identificacdo das espécies de raias devido essa descaracteriza¢ao aliada ao uso de nomes comercias
genéricos (“raia” e “arraia”) dificulta a mensuracao do impacto real de suas capturas. O uso da genética
molecular, especialmente o gene mitocondrial Cytochrome C Oxidase Subunit I (COI), na identificaciao desses
animais comercializados em mercados e feiras, assim como para os provenientes da atividade pesqueira
vem se mostrando eficaz; OBJETIVO: Avaliar a diversidade de raias pescadas e comercializadas no
litoral amazonico brasileiro identificadas com base em genes mitocondriais; METODOLOGIA: Foi
realizado entre setembro e outubro de 2024 uma busca no Goggle Scholar direcionada a estudos sobre a
identificagdio molecular de raias pescadas e comercializagao no litoral amazonico brasileiro. Posterior-
mente foi analisada a diversidade de espécies encontradas na atividade pesqueira e na comercializagao de
pescado; RESULTADOS: Foram identificados um total de 13 espécies de raias pescadas e comerciali-
zadas no litoral amazonico brasileiro, com base nos genes mitocondriais Cyfochrome C Oxidase Subunit 1
(COI) e 168S. Essa diversidade de raias pertence a trés ordens, sete familias e oito géneros, destacando-se
as familias Dasyatidae (um género e trés espécies) Myliobatidae (dois géneros e trés espécies) como as
mais diversas. Os estudos analisados em sua maioria foram direcionados a identificagio das espécies
comercializadas em mercados de peixes, dessa forma a diversidade de espécies identificadas estava rela-
cionada ao comércio (11 espécies, das quais sete foram encontradas exclusivamente no comércio). Das
seis espécies identificadas na atividade pesqueira apenas duas nao eram encontradas também no comér-
cio; CONCLUSOES: Tendo como base no presente resultados, notamos a eficiéncia das ferramentas
moleculares na identificagao das raias, de mesma forma como notamos uma maior diversidade de espécies
relacionada ao comércio, uma vez que a maioria dos estudos analisados pertenciam ao comércio.

Palavras-chave: Espécies descaracterizadas. Genética Forense. Marcadores Moleculares.
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PREDICAO DE NOVOS ALVOS TERAPEUTICOS EM BACTERIAS
MULTIRRESISTENTES POR MEIO DE MODELAGEM ESTRUTURAL E DOCKING
MOLECULAR
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AT12: Outras areas da biologia molecular

INTRODUGCAO: A resisténcia antimicrobiana compromete a eficicia de antibi6ticos tradicionais e re-
presenta uma ameagca crescente a saude publica mundial. Diante desse cenario, a bioinformatica aplicada
a modelagem estrutural e ao docking molecular surge como ferramenta inovadora para identificar e carac-
terizar novos alvos terapéuticos em bactérias multirresistentes. OBJETIVO: Investigar as principais apli-
cagdes da modelagem estrutural e do docking molecular na predigao e validagao de alvos terapéuticos
bacterianos. METODOLOGIA: Trata-se de uma revisio narrativa da literatura. A busca bibliografica
foi realizada nas bases PubMed, SciELO e Google Scholar, contemplando o periodo de 2014 a 2024.
Foram utilizados os descritores em portugués e inglés: “esisténcia antimicrobiana/ antimicrobial resistance”,
“modelagem estrutural/ structural modeling”, “docking molecular/ molecular docking”, “bivinformatica/ bioinformatics” e
“novos alvos terapéuticos/ new therapentic targets”, combinados com os operadores booleanos AND e OR.
Como critérios de inclusao, foram selecionados 15 estudos que abordavam diretamente o uso de ferra-
mentas de predicdo estrutural (como AlphaFold) e/ou plataformas de triagem virtual para avaliagio de
interacOes entre proteinas associadas a resisténcia e compostos inibitérios. Foram excluidos estudos du-
plicados, publicacbes em linguas que nao fossem inglés e portugués e trabalhos que nao discutissem
diretamente a tematica. RESULTADOS: O estudo identificou que o uso de bioinformatica estrutural
tem permitido compreender o impacto de mutagoes em alvos farmacolégicos, bem como otimizar a
selecao de moléculas com potencial antimicrobiano. As analises de docking molecular mostraram-se efica-
zes na predicao da afinidade ligante-receptor, reduzindo o tempo e o custo de desenvolvimento de novos
farmacos. Essa integracdo entre bancos de dados de resisténcia e analises 7z si/ico amplia as perspectivas
de descoberta de compostos ativos contra bactérias multirresistentes. As pesquisas apontaram que além
do uso para identifica¢ao de novos alvos, a observagiao das regides funcionais de alvo/proteina, permitem
a otimizagao de tratamentos ja existentes. CONCLUSOES: A aplicacdo de modelagem estrutural e do-
cking molecular se consolida como estratégia essencial para enfrentar a resisténcia antimicrobiana, acele-

rando a identificagao de novos alvos terapéuticos e o desenvolvimento de moléculas inovadoras.

Palavras-chave: Bioinformatica. Novos Tratamentos. Resisténcia Antimicrobiana.
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REVISAO DOS TECNICAS MOLECULARES USADAS NA RECONSTRUGCAO
FILOGENETICA DE MYRTEAE (MYRTACEAE): IMPLICACOES TAXONOMICAS
PARA EugeniaL.

Flavio Antonio Zagotta Vital™*; Augusto Giaretta®; Miller Melo Sanches'; Renata Maria Strozi Alves
g g
Meira'

"Universidade Federal de Vicosa (UFV); 2Universidade Federal da Grande Dourados (UFGD)
*Autor cotrespondente: flavio.vital@ufv.br

AT12: Outras areas da biologia molecular

INTRODUQAO: Myrtaceae é taxonomicamente complexa, compreendendo cerca de 6.000 espécies,
de distribui¢ao Pantropical: A tribo Myrteae compreende cerca de 80 géneros e 2.700 espécies, possui
grande parte da sua distribuicdo na América do Sul, especialmente no Brasil. A elevada plasticidade mor-
folégica e aparente convergéncia adaptativa de Myrteae resulta em dificuldades taxonomicas, particular-
mente na delimitagdo de géneros e se¢oes. Utilizacao de técnicas moleculares tem sido de grande rele-
vancia para melhorar a compreensao das relagdes infragenéricas e para avaliar processos evolutivos de
diversificagao. OBJETIVO: Revisar o historico de utilizagao de técnicas moleculares em Myrteae, com
toco em Eugenia. METODOLOGIA: Realizou-se uma revisao bibliografica sistematica (2000-2025) nas
bases Web of Science, Scopus, ScienceDirect e SciELO, empregando os seguintes descritores: “Myrteae”,

2 (13 bl (13

“molecular markers”, “phylogeny”, “target enrichment sequencing”, “high-throughput sequencing” e
“next generation sequencing”’. Foram categorizados os marcadores plastidiais e nucleares, no perfiodo de
agosto a outubro de 2025 (introns ou éxons). RESULTADOS: Foram avaliados 12 artigos. Dentre os
marcadores plastidiais, os genes codificadores (éxons) mafK e ndhF, embora decisivos na circunscri¢ao de
subfamilias, foi menos informativo em nivel de tribo. Regides nao codificadoras (introns) como #zl.-
trnF, psbA-trnH, 1p/16 e trnQ-1ps16 mostraram maior eficiéncia para resolver relacOes interespecificas, au-
xiliando na distin¢ao de géneros das 9 subtribos de Myrteae, principalmente Eugeniinae (Exgenia L., Myr-
cianthes O.Berg., Psendanamomis Kausel). Em relagao aos marcadores nucleares, espagadores ribossomais
ITS (Internal Transcribed Spacer) e ETS (External Transcribed Spacer) (nao codificadores), em certa
medida, foram divergentes daqueles plastidiais, dentre outros motivos, devido a presenga de genes para-
logos, contribuido para reconstrugoes filogenéticas com baixo suporte e topologias instaveis. O emprego
do sequenciamento farget capture de 353 genes de copias Unicas (sigle-copy genes) se mostrou relevante para
melhorar a resoluc¢ao filogenética e sustentacao dos clados em Exugenia, especialmente para as se¢oes Psex-
deugenia, Phyllocalyx, Speciosae, Racemosae e Eugenia, revelando novos clados em Ewgenia sect. Umbellatae,
grupo que abriga cerca de metade das espécies do género. CONCLUSOES: A integracao de éxons,
introns e espagadores moleculares melhorou a resolugio e sustentagao de Eungenia, reconhecendo e deli-
mitando se¢des conflituosas, como Speciosae e Phyllocalyx. O kit universal de 353 genes nucleares ortélogos
permitiu melhorar a resolu¢ao das relagoes interespecificas e a reavaliacao de se¢oes, fornecendo o arca-
bouco filogenético para a realizacao investigaces evolutivas. O emprego de técnicas moleculares, espe-
cialmente abordagens genomicas, possibilitaram a circunscricao robusta de Eugenia e de seus grupos in-
fragenéricos. Lacunas remanescentes, que podem ser beneficiadas por filogenias robustas, podem ser
preenchidas por abordagens morfoanatémicas.

Palavras-chave: Exon. Filogenia. Intron. Marcadores moleculares. Sequenciamento de elevada eficién-
cia.
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EFEITO PROTETOR DO EXERCICIO FiSICO NO RETARDO DO ENCURTAMENTO
DOS TELOMEROS

Tatiana Melo Bastos ' *; Daniela Costa Silva®2

"Universidade Estacio de Sa; *Universidade Veiga de Almeida

*Autor correspondente: tatianamelo2207@gmail.com

AT12: Outras areas da biologia molecular

INTRODUGCAO: O envelhecimento acelerado pode ser desencadeado pelo aumento do estresse oxi-
dativo e da liberagdo de citocinas pré-inflamatérias, promovendo a senescéncia celular. Esse processo
esta diretamente relacionado ao encurtamento dos teldbmeros, estruturas localizadas nas extremidades dos
cromossomos e consideradas marcadores bioldgicos do envelhecimento, cujo ritmo ¢ influenciado pelos
habitos de vida, destacando-se a pratica regular de exercicio fisico. Esse estresse acontece quando a pro-
dugdo de radicais livres supera a capacidade do organismo de neutraliza-los, podendo levar a senescéncia
celular e ao envelhecimento precoce. OBJETIVO: Analisar as evidéncias disponiveis acerca dos efeitos
do exercicio fisico constante na integridade dos telomeros e seu potencial na saide e longevidade.
METODOLOGIA: Este trabalho foi elaborado a partir de uma revisdo integrativa com uma busca
sistematizada na base de dados PubMed, Scielo e BVS utilizando os seguintes descritores e operadores
booleanos: "telomere" AND "exercise". A revisdo englobou estudos observacionais, transversais, meta-
analises e ensaios clinicos randomizados, dos ultimos cinco anos, em portugués e em inglés.
RESULTADOS: Ap6s a aplicagio dos filtros, foram identificados 64 artigos. Destes, 24 atenderam
integralmente aos critérios de inclusio e foram selecionados para leitura completa. Estudos demonstra-
ram que a atividade aerébica apresentou melhores resultados no aumento da telomerase em comparagao
a exercicios de forga. Mostrando também que exercicios de resisténcia moderada sio mais eficazes do
que os de baixa intensidade a fim de reduzir o estresse oxidativo. Porém, sendo necessaria a continuidade
de sua pratica ao longo do tempo. Nao houve dados significativos para os atletas de alta performance,
como ultramaratonistas, comparados a corredores comuns. Além disso, em pacientes com insuficiéncia
cardiaca e diabetes, o exercicio aerdbico reduziu a inflamac¢do com destaque para citocinas (IL-18, IL-0,
TNF-u), protegendo contra o estresse oxidativo e o encurtamento telomérico. Conclusio: O exercicio
fisico tem relagdao positiva com o retardo do encurtamento dos telébmeros, se apresentando como um
recurso fundamental na prevenc¢ao e manutencao da saude. Os achados indicam que o comprimento dos
telomeros, o aumento da telomerase ¢ a reducao dos efeitos do estresse oxidativo estao diretamente
relacionados com a pratica do exercicio fisico, principalmente aerébico e de resisténcia moderada a in-
tensa.

Palavras-chave: Longevidade. Senescéncia celular. Telomerase.
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BIOMARCADOR CALPROTECTINA: O USO DA BIOINFORMATICA PARA SUA
ANALISE ESTRUTURAL E PROSPECCAO DE USO EM TESTES
IMUNOCROMATOGRAFICOS

Hugo Henrique da Silva Gugliotti'; Eliane Trovatti®

"Universidade de Araraquara; 2Docente (Orientador) Biomateriais e Biotecnologia - Universidade de Araraquara
*Autor correspondente: hhsguliotti@uniara.edu.br

AT13: Biotecnologia

INTRODUCAO: A calprotectina fecal é uma proteina sintetizada pelos granulécitos quando ocorre
inflamagao nas paredes da mucosa intestinal. Ja ¢ utilizada como biomarcador para humanos, porém para
os caes em casos de inflamagao intestinal ainda sao utilizados métodos que sio invasivos e que podem
gerar estresse no animal como bidpsia e colonoscopia, sendo necessario o uso de sedativos para realizar
esses exames. Os testes imunocromatograficos sao como uma alternativa e auxiliares na hora de um
diagnostico, sao rapidas na deteccao, seguras e eficazes, sendo um apoio para o médico veterinario no
diagnostico. As origens das inflamag¢des no intestino podem ser tanto genéticas ou fatores externos como
dieta. As inflamag¢des intestinais podem estar relacionadas com o surgimento de futuros canceres intesti-
nais, tendo o uso do teste imunocromatografico como uma alternativa de diagnostico preventivo.
OBJETIVO: A proposta deste trabalho é a compreensao da estrutura desta molécula e de sua interagao
com outras moléculas no organismo, por bioinformatica, visando o design de um protétipo de um teste
diagnostico para detecgao de calprotectina por imunocromatografia de fluxo lateral em fezes de animais,
nomeadamente cies. METODOLOGIA: Para o estudo da estrutura molecular serdo utilizadas bases de
dados genomicos e proteicos gratuitos (NCBI e PUBMED). Ap6s o estudo estrutural e de interagdo com
outras moléculas, sera proposto um modelo tedrico de um protétipo para a detecgao de calprotectina por
imunocromatografia de fluxo lateral em fezes de animais (cdes). Resultados parciais: O trabalho se
encontra ainda em desenvolvimento, e no momento foram realizados a analise estrutural da calprotectina
e suas estruturas, no entanto nao encontrou-se sua estrutura nos bancos de dados proteicos. A proxima
etapa sera a busca da estrutura da proteina em trabalhos de pesquisas, para poder trabalhar-se com esta
estrutura nos bancos de dados, em busca de uma solucao para essa proposta. CONCLUSOES: A pro-
teina calprotectina fecal é uma proteina inflamatéria produzida pelos neutréfilos pelas perturbagdes que
ocorrem em na parede da mucosa intestinal. Para o diagnostico de inflamagdes intestinais em cies ainda
sao utilizados métodos invasivos: bidpsia e colonoscopia. A proposta e design do kit de teste imunocro-
matografico de fluxo lateral para detectar a calprotectina é um método eficaz e menos invasivo, auxiliando
o veterinario na hora do diagnéstico e na prevencao de doengas relacionadas com inflamacao intestinal.

Palavras-chave: Bioinformatica. Calprotectina. Fecal. Proteina.
Agradecimentos e financiamento

Quero agradecer a minha orientadora pelo conhecimento e me encaixar no projeto, ¢ a FUNADESP
pelo financiamento do projeto.

87
Wissen Editora, 2026 | ISBN: 9786585923910 | DOL: 10.52832/wed.194


https://www.editorawissen.com.br/
10.52832/wed.194

lll Congresso Nacional de Citologia, Genética
e Biologia Molecular On-line

CARACTERIZACAO FILOGENETICA IN SILICO DE LECTINA DE Bauhinia holophylla
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AT13: Biotecnologia

INTRODUGCAO: Avancos nas areas biotecnolégicas e de biologia molecular tém permitido o sequen-
ciamento em massa do genoma de diversos organismos, o que permite estudos mais detalhados de se-
quéncias proteicas, além da predi¢ao de fungdes bioldgicas e relagoes evolutivas. Uma vez que o genoma
de uma espécie vegetal é sequenciado, a bioinformatica pode ser usada como uma ferramenta comple-
mentar para caracterizagao das protefnas por ele codificadas e otimizagdao de protocolos de estudos, 7z
vivo e in vitro. As lectinas vegetais sdo proteinas ou glicoproteinas de origem nao imune, capazes de se ligar
reversivelmente a carboidratos especificos, sem causar alteragdes em sua estrutura. Essas macromoléculas
encontram-se distribuidas entre os diferentes reinos dos seres vivos e participam diretamente de diversos
processos biolégicos, dentre eles reconhecimento celular, processos inflamatérios, sinalizagao de vias
metabolicas, protecao e defesa contra patégenos e predadores, transporte de hormonios vegetais e inte-
ragoes simbidticas planta-microrganismo. OBJETIVO: O objetivo deste trabalho foi prever, através de
terramentas 7 szlico, as relagoes filogenéticas entre uma lectina expressa em Bawubinia holophylla (Fabaceae:
Cercideae) (BhL) e sequéncias homologas ja depositadas em bancos de dados. METODOLOGIA: Ini-
cialmente, ferramentas biotecnolégicas e técnicas de biologia molecular foram empregadas para estabe-
lecimento 7 vitro e inducdo de calos vegetais em B. holophylla, extragao do DNA genomico, amplificacio
e, posterior, sequenciamento do gene que codifica a proteina de interesse. Uma vez obtida a sequéncia
génica, utilizou-se o programa BI.AST# para analise de similaridade e busca por sequéncias nucleotidicas
homologas ao gene de BhL. Para identificar regides conservadas, sequéncias proteicas de B. forficata, B.
variegata, B. purpurea e B. ungnlata, que apresentaram maior similaridade foram alinhadas e comparadas a
BhL, utilizando o programa MultiAlin. A biologia evolutiva e as semelhangas funcionais entre BhL e
lectinas expressas nas espécies B. forficata, B. purpurea, B. ungulata e B. variegata foram preditas usando o
servidor Clustal Omega. RESULTADOS: Observou-se alta similaridade entre o gene que codifica BhL e
sequeéncias de nucleotideos que codificam lectinas expressas por outras espécies de Baubinia, além de alta
identidade entre a sequéncia proteica de BhL e lectinas de B. forficata (90%), B. variegata (79,04%), B.
purpurea (78,01%) e B. ungulata (85,27%). CONCLUSOES: A anilise filogenética demonstrou que BhL
compartilha um ancestral comum mais recente com a lectina expressa em B. Forficata, além de alta simi-
laridade e identidade em relacdo a outras lectinas expressas no género Baubinia.

Palavras-chave: Bioinformatica. Cerrado. Cultivo in vitro. Filogenia. Leguminosas.
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COMPETICAO CELULAR ENTRE SUBPOPULACOES DE CELULAS-TRONCO
DERIVADAS DA POLPA DENTARIA
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INTRODUGCAO: A polpa dentéria representa uma fonte viavel e acessivel de células-tronco mesenqui-
mais (CTM), com potenciais aplicacdes na medicina regenerativa. F uma fonte com coleta pouco invasiva
e apresenta caracteristicas relacionadas a tecidos neuronais. Evidéncias sugerem a presenca de subpopu-
lagdes celulares com comportamentos distintos entre as CTM derivadas da polpa dentaria (DPSC). F
relevante investigar suas propriedades biolégicas e variagdes na capacidade proliferativa, visando a pa-
dronizacio de culturas celulares e aprimoramento de protocolos. OBJETIVO: Co-cultivar as subpopu-
lagbes de DPSC da coroa e da raiz e comparar a vantagem proliferativa. METODOLOGIA: Este estudo
foi aprovado pelo Comité de Etica em Pesquisa da PUCPR (5.409.680). Foram coletados cinco dentes
permanentes de diferentes individuos (n=5) com idades entre 18 e 25 anos. As DPSC foram isoladas e
cultivadas a partir de duas regides do dente: coroa (DPSC-C) e raiz (DPSC-R). O potencial clonogénico
foi avaliado pelo ensaio de unidades formadoras de colonias fibroblastéides (CFU-F). A taxa de prolife-
ragao celular apds 24 horas de cultivo foi quantificada por citometria de fluxo, utilizando o kit Click-1T™
EdU. O bandeamento G verificou a estabilidade genética das DPSC. Para analisar a vantagem prolifera-
tiva, as DPSC-R foram coradas com PKH26 (vermelho) e as DPSC-C com PKH67 (verde). Ambas foram
co-cultivadas durante quatro dias. Em seguida, as amostras foram avaliadas por citometria de fluxo e
microscopia. Para andlise por microscopia, as células foram fixadas e seus nuicleos foram corados com
4' 6-diamidino-2-fenilindol (DAPI), sendo posteriormente fotografadas. As analises estatisticas foram re-
alizadas no GraphPad Prism (v 10.1.1 MacOS) e os dados foram expressos como média + desvio padrao
(DP), sendo analisados pelo teste #de Student (p<<0,05). RESULTADOS: Ap6s o isolamento, ambas as
subpopulag¢des exibiram morfologia fibroblastéide e aderéncia ao plastico, caracteristicas de CTM. Na
contagem de colonias (CFU-F), foi observada diferenca significativa entre as subpopulagoes (p=0,0014),
com as DPSC-R formando um numero significativamente maior de colonias por pogo (5,83£2,52) em
comparagao as DPSC-C (2,58%1,78). DPSC-R apresentaram uma taxa maior de proliferagao
(75,48%+%14,05) em relagao as DPSC-C (45,78%%22,08; p=0,0348). Ambas apresentaram cariétipos not-
mais, sugerindo estabilidade genética durante o cultivo. No co-cultivo, observou-se uma média de 41,5%
de DPSC-C (41,55 £ 0,78) e 53,6% de DPSC-R (53,65 £ 3,75) entre as células marcadas, evidenciando
uma vantagem proliferativa das DPSC-R em relagio as DPSC-C. CONCLUSOES: As DPSC-R de-
monstraram maior potencial proliferativo e clonogénico em comparacio as DPSC-C, indicando uma
possivel vantagem em condi¢ées de cultivo. Entretanto, outras caracteristicas funcionais precisam ser
investigadas futuramente.

Palavras-chave: Células-tronco mesenquimais. Co-cultivo. Proliferacao.
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IDENTIFICACAO DE GENES CODIFICADORES DE CCCH-ZF EM FEIJAO-CAUPI [ Vi-
gna unguiculata (L.) Walp.]
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INTRODUCAO: O feijao-caupi [Vigna unguiculata (1..) Walp] é uma cultura essencial no Brasil, fonte
importante de proteinas e nutrientes. Apesar de sua tolerancia a seca, a produtividade ainda é afetada por
esse estresse. Plantas ativam mecanismos de defesa por meio de genes reguladores, como os fatores de
transcricao (FT's). Nesse contexto, as proteinas CCCH Zinc-Finger sao fundamentais na adaptagao a
estresses abioticos. Entretanto os membros desta familia ndo foram identificados no feijao-caupi, e seu
comportamento ainda permanece desconhecido. OBJETIVO: O presente trabalho objetivou identificar
genes codificadores de CCCH-ZF no genoma do feijao-caupi bem como caracterizar os dominios
CCCH-ZF presentes em suas respectivas proteinas. METODOLOGIA: Para tanto, proteinas CCCH-
ZF curadas de Arabidopsis thaliana (UniProt/ SwissProf) foram recuperadas e alinhadas contra o proteoma
de 1. unguicnlata (NCBI) via BLASTp (e-value < 1e'). As sequéncias candidatas tiveram suas anotagoes
confirmadas através da utilizacdo das ferramentas SMART e CD-SEARCH. Para esse estudo, foram con-
sideradas como membros CCCH-ZF apenas aquelas contendo ao menos 1 dominio CCCH-ZF tipico
em suas respectivas sequéncias. Os dominios dedo de zinco CCCH-ZF foram entdo analisados e classi-
ficados conforme variagdes no numero e tipo de aminoacidos entre os aminoacidos cisteina e histidina.
Por fim, os genes correspondentes foram identificados a partir da anotagao de suas respectivas proteinas.
RESULTADOS: O alinhamento de similaridade identificou 129 proteinas em /. unguicnlata, codificadas
por 61 genes, com um total de 235 dominios CCCH-ZF detectados. E relatado que proteinas CCCH-ZF
podem apresentar de 1 a 6 cépias do dominio CCCH-ZF, entretanto em 1. unguiculata observou-se no
maximo cinco copias, sendo a presenca de uma unica repeticdo do dominio a mais frequente em suas
proteinas. Ainda, a analise estrutural dos dominios CCCH-ZF revelou cinco tipos de configuragoes, de-
finidos pelo nimero de aminodacidos espacadores presentes entre os residuos Cys e His conservados.
Dentre elas, as formas C-X7-C-X;5-C-X3-H e C-Xs-C-X;5-C-X5-H foram as mais comuns. Esses resultados
corroboram dados previamente relatados para espécies modelo, como A. thaliana e Oryza sativa.
CONCLUSOES: O presente estudo representa a primeira caracterizacio das proteinas CCCH-ZF em
V. unguiculata, fornecendo uma base sélida para estudos funcionais futuros. Espera-se que esses dados
subsidiem o desenvolvimento de marcadores moleculares para programas de melhoramento genético,
especialmente caso se identifiquem variagoes na expressao dessa familia génica relacionadas a tolerancia
a estresses abioticos.

Palavras-chave: Caracterizagao génica. Marcadores moleculares. Melhoramento genético.
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SEXAGEM ESPERMATICA E FECUNDACAO IN VITRO: TECNOLOGIAS AVANCADAS
PARA POTENCIALIZAR O GANHO GENETICO EM BOVINOS

Clara Dantas Ferreira'

1Centro universitario Mauricio de Nassau
*Autor correspondente: Tlaraakakii068@gmail.com

AT13: Biotecnologia

INTRODUCAO: A pecuiaria de precisio busca solucées inovadoras para melhorar a eficiéncia repro-
dutiva e acelerar o progresso genético dos rebanhos. Nesse cenario, a sexagem espermatica, que separa
espermatozoides portadores dos cromossomos X e Y, combinada a fecundagio in vitro (FIV), tem se
mostrado uma ferramenta promissora. Essa associa¢do permite direcionar a producio de fémeas de re-
posi¢ao ou machos para o abate, trazendo ganhos econdémicos importantes. Apesar dos avangos, ainda
existem desafios, como a menor viabilidade do sémen apds a separagao e a necessidade de melhorar as
taxas de concep¢ao in vitro. OBJETIVO: Analisar os avangos recentes nas técnicas de sexagem do sé-
men e sua utilizagado em conjunto com a FIV, avaliando seus impactos no melhoramento genético e no
desempenho zootécnico dos animais. METODOLOGIA: Foi realizada uma revisio de literatura nas
bases PubMed, SciELO e Scopus, utilizando os termos “bovinos”, “fertiliza¢ao in vitro”, “ganho gené-
tico”, “selecao espermatica” e “viabilidade espermatica”. Foram considerados artigos publicados entre
2019 e 2024, incluindo estudos originais e revisdes que abordassem inovagdes, eficiéncia, limitagoes e
perspectivas futuras dessas biotecnologias. RESULTADOS: A citometria de fluxo continua sendo o
método mais preciso para a separa¢ao de espermatozoides, atingindo indices de pureza acima de 90%.
Também foram observados avangos nos protocolos de criopreservacao, que reduziram danos celulares e
melhoraram as taxas de fertilizacao in vitro. O uso de sémen sexado na FIV apresentou resultados pro-
ximos aos do sémen convencional, especialmente com a melhoria dos meios de cultura, possibilitando a
producao de blastocistos de forma mais eficiente. A integragao dessas técnicas contribuiu diretamente
para acelerar o progresso genético, permitindo a obtencao de embrides do sexo desejado com qualidade
comprovada. CONCLUSOES: A combinacio da sexagem espermatica com a FIV representa um re-
curso estratégico para o desenvolvimento da pecuaria moderna. O aperfeicoamento constante dessas
biotecnologias é essencial para torna-las mais acessiveis e eficientes. Quando aplicadas de forma plane-
jada, contribuem para o melhoramento genético do rebanho e para a producao de animais de alto valor,
em sintonia com as exigéncias de produtividade, qualidade e sustentabilidade do setor.

Palavras-chave: Blastocisto. Citometria de fluxo. Criopreserva¢ao. Eficiéncia reprodutiva. Pecuaria de
precisao.
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MUTACOES GENICAS: FUNDAMENTOS PARA O AVANCO DO DIAGNOSTICO E DA
TERAPIA MOLECULAR

Alicia de Oliveira Alves'; Daniela Costa Silva®

"Universidade Veiga de Almeida - UVA/Graduanda em Biomedicina; 2Universidade Veiga de Almeida -
UVA/Orientadora
*Autor correspondente: allycia.oliveira.alves@gmail.com

AT13: Biotecnologia

INTRODUGCAO: As mutagdes génicas sio alteragdes permanentes na sequéncia do DNA que podem
modificar a estrutura e a fun¢ao de proteinas essenciais, afetando processos celulares fundamentais. Com-
preender sua origem e impacto ¢ decisivo para o avango do diagnéstico molecular e o desenvolvimento
de terapias de precisao. O progresso das tecnologias de biologia molecular transformou a forma como as
mutagdes sao identificadas e interpretadas. Métodos como a reagdo em cadeia da polimerase em tempo
real (qQPCR) e o sequenciamento de nova geracio (NGS) tornaram-se indispensaveis para a detec¢ao de
variantes genéticas e o estabelecimento de perfis moleculares personalizados. Ferramentas de edigao ge-
nica programavel, como o CRISPR-Cas9, também vém sendo aplicadas em plataformas diagnosticas de
alta sensibilidade, como SHERLOCK e DETECTR. Técnicas emergentes, como o base editing e o prime
editing, possibilitam corre¢oes pontuais no DNA com minima indug¢do de quebras, reduzindo riscos de
efeitos off-target e ampliando as perspectivas terapéuticas. A incorporagao de inteligéncia artificial (IA) e
machine learning potencializa a predi¢ao de variantes patogénicas e o delineamento de terapias persona-
lizadas. Paralelamente, a nanotecnologia e os organoides humanos tém permitido validar, de forma fun-
cional, mutagdes e intervengdes in vitro, aproximando pesquisa e pratica clinica. OBJETIVO: Evidenciar
como o estudo das mutagOes génicas impulsiona inovagoes diagnosticas e terapéuticas, com foco no
diagnodstico molecular e na terapia génica de precisio. METODOLOGIA: Revisao narrativa da literatura
cientifica realizada nas bases PubMed, ScienceDirect e complementada por artigos revisados por pares
publicados entre 2020 e 2025, incluindo peridédicos do grupo Nature e estudos especializados em diag-
noéstico molecular, edi¢ao génica e terapia génica. RESULTADOS: Os estudos revisados demonstram
que o mapeamento preciso das mutagoes génicas sustenta o desenvolvimento de testes diagnosticos sen-
siveis e especificos, fundamentais para a detecgao precoce de doengas genéticas e neoplasicas. Tecnolo-
gias como qPCR e NGS ampliaram a capacidade de analise molecular, enquanto o uso de CRISPR-Cas9,
IA e organoides humanos tem favorecido a identificagao de muta¢Ses patogénicas e a validagao de abot-
dagens terapéuticas em modelos experimentais. CONCLUSOES: A integracio de técnicas avancadas
de biologia molecular e inteligéncia artificial tem revolucionado o diagnéstico e o tratamento de doengas
de base genética. Essas inovagdes consolidam um novo paradigma na biotecnologia médica, sustentando
a evolucao da medicina de precisao e das terapias génicas avangadas.

Palavras-chave: Biotecnologia. Genética. Edigdao génica. Inovacao terapéutica. Medicina de precisao.
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O PAPEL DA INTELIGENCIA ARTIFICIAL NA OTIMIZACAO DE DIAGNOSTICOS NA
SAUDE

Dacio Dacliélio Tenorio da Silva'; Taiane Martins Alves?; Marcos Antonio Nobrega de Sousa’

1.2Estudante de Graduacdo em Licenciatura em Ciéncias Biologicas, Universidade Federal de Campina Grande —
UFCG/CSTR/UACB; *Doutor em Genética pela Universidade de Sdo Paulo — USP/ Professor Associado da
Universidade Federal de Campina Grande — UFCG/CSTR/UACB

*Autor correspondente: daciosilva90@hgmail.com

AT13: Biotecnologia

INTRODUCAO: A inteligéncia Artificial ou TA, é uma area da ciéncia da computagio que desenvolve
sistemas computacionais capazes de simular a capacidade humana de analisar um problema, e trazer so-
lugdes. Deste modo, ela tem se expandido, inclusive na area de saude de forma a proporcionar melhorias
na precisio e velocidade na analise de dados, muitas vezes, superando a analise humana. OBJETIVO:
Mapear quais doengas humanas tem utilizado a IA no auxilio ao diagnéstico. METODOLOGIA: Revi-
sao de literatura realizada por meio de busca nas bases de dados bibliograficas Scielo e Web of Science.
Foram empregados os seguintes s#7ings de busca e operadores boleanos: “artificial intelligence and disease
diagnosis”. Critérios de inclusao: Perfodo de 5 anos (2019 a 2024); registro que abordasse o assunto. Tipo
de documento: artigo cientifico. Linguagem escolhida: portugués ou inglés. RESULTADOS: Inicial-
mente foram obtidos 1.861 registros. Apds aplicagdo dos filtros de idioma, periodo, tipo de material, e
eliminagao de 24 duplicados, restaram 108 artigos distribuidos, nove na Scielo e 99 na Web of Science.
Restaram 108 artigos para analise dos dados completos. Os dados dos artigos foram adquiridos das bases
cientificas e o material foi enviado para o site Rayyan. Neste site foi realizada uma sele¢ao dos artigos em
analise duplo cego, por dois avaliadores, e houve o auxilio de um terceiro revisor para resolver os possi-
veis conflitos de selecao dos artigos pelos outros dois pesquisadores. Nesta analise foram verificados os
titulos, resumos e foi realizada a leitura dos artigos completos. Deste modo, foram selecionados 83 artigos
para a realizacao desta pesquisa. Foi visto que a utilizagao de IA foi associada em uma maior quantidade
em varias doencas diferentes categorizadas como outras 47%, Covid-19 22%, Cancer ¢ Doengas cardio-
vasculares, 8% cada uma, sem citacao de doenca especifica com 6%, Alzheimer 5%, e por dltimo, hanse-
nfase, com 4% de citagbes. Os artigos foram publicados de 2021 a 2024, nao tiveram nenhum registro
nos anos de 2019 e 2020. 2024 foi o0 ano com maior publicacio com 33%, seguido por 2021 24%, 2023
21% e 2022 20%. A IA foi mais utilizada na identificacao da Covid-19 possivelmente devido a ocorréncia
da pandemia, que exigiu dos profissionais da satide maior agilidade nos diagnésticos. CONCLUSOES:
A revisao de literatura realizada demonstrou que a aplicacdo da inteligéncia artificial (IA) na otimizagao
de diagnosticos em saude tem apresentado uma crescente importancia no diagnoéstico de diferentes con-
di¢des clinicas com destaque para a Covid-19, como doenga especifica.

Palavras-chave: Doengas. Inteligéncia artificial. Diagnoésticos. Saide.
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O USO DA BIOTECNOLOGIA PARA MELHORAMENTO GENETICO EM GADO
LEITEIRO: REVISAO DE LITERATURA

Carolina Ribeiro Rossan!

IFAM- Faculdade De Americana
*Autor correspondente: Carolinarossan@fam.edu.br

AT13: Biotecnologia

INTRODUCAO: No melhoramento genético de vacas leiteiras, a biotecnologia desempenha um papel
fundamental, pois contribui significativamente para elevar a produtividade e a qualidade do leite. As tec-
nologias reprodutivas, aliadas ao avango das técnicas de selegao e edi¢ao gendmica, permitem a identifi-
cac¢do de animais com maior potencial sanitario, produtivo e reprodutivo. OBJETIVO: O objetivo deste
estudo foi verificar os principais avangos cientificos e as aplicagdes praticas das biotecnologias utilizadas
no melhoramento genético de bovinos leiteiros, destacando seu impacto na eficiéncia e sustentabilidade
da producio. METODOLOGIA: O trabalho foi desenvolvido por meio de uma revisao bibliografica
integrativa realizada entre agosto e setembro de 2025, nas bases BMC, SciELO e PubMed, utilizando-se
os descritores: “biotecnologia reprodutiva”, “melhoramento genético bovino”, “selecdo gendémica” e
“eficiéncia produtiva”. Foram identificados 42 artigos, dos quais 28 atenderam aos critérios de inclusao
como publicagdes em portugués ou inglés, acesso completo e abordagem direta sobre biotecnologias
aplicadas a pecuaria leiteira. Foram excluidos estudos duplicados, relatos de caso isolados e artigos sem
metodologia definida. A analise foi conduzida de forma descritiva e comparativa, considerando as prin-
cipais técnicas relatadas e seus impactos produtivos e ambientais. RESULTADOS: Os estudos demons-
traram que a integracao entre ferramentas biotecnoldgicas e selegdo gendomica impulsiona o desenvolvi-
mento genético de rebanhos, reduzindo o intervalo entre geragoes e aumentando a precisao na escolha
de reprodutores. Pesquisas com associa¢ao genomica ampla identificaram genes e variantes funcionais,
como IGF-I, GHMFGEES e PDLA3; relacionados a producio, composiciao do leite e saude animal.
Além disso, o uso de modelos computacionais e redes neurais biologicas tem aprimorado a predi¢io de
caracterfsticas de interesse economico, otimizando a sele¢io de animais superiores. CONCLUSOES:
Conclui-se que o uso de biotecnologias aliado a0 manejo reprodutivo representa uma estratégia eficaz e
sustentavel para o progresso da pecuaria leiteira, promovendo ganhos genéticos permanentes, bem-estar
animal e redu¢iao no uso de insumos. Assim, o melhoramento genético por meio da biotecnologia con-
solida-se como um pilar essencial para a eficiéncia e sustentabilidade da produgao de leite e seus deriva-
dos.

Palavras-chave: Gado leiteiro. Genética. Produtividade.
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POTENCIAL ANTINEOPLASICO DE COMPOSTOS DERIVADOS DE PLANTAS: UMA
REVISAO DE LITERATURA

Matheus Bastos Vasconcelos' ; Mayron Guedes Silva* Raphael Guedes Silva';
Rachel Melo Ribeiro'; Marilene Oliveira da Rocha Borges3

Programa de P6s-Graduacdo em Ciéncias da Saude, Universidade Federal do Maranhdao (UFMA); 2Programa de
Pés-Graduacio em Odontologia, Universidade Federal do Maranhio (UFMA); 3Programa de Pés-Graduagio em
Biotecnologia da Rede Renorbio, Universidade Federal do Maranhao (UFMA)

*Autor cotrespondente: matheus.bastos@discente.ufma.br

AT13: Biotecnologia

INTRODUQAO: Produtos de origem vegetal, usados na medicina tradicional, sio uma fonte impor-
tante para o desenvolvimento de novos farmacos, com varias substiancias demonstrando efeito antineo-
plasico por diferentes mecanismos. Esta revisao analisa compostos destacados nos ultimos 12 anos por
sua atividade antitumoral: emodina, genisteina, luteolina, partenolideo, quercetina, resveratrol e acido be-
tulinico. OBJETIVO: Sintetizar informagoes sobre essas substancias, suas origens vegetais e mecanis-
mos de acio. METODOLOGIA: Realizou-se busca nas bases MEDLINE via PubMed, SciELO,
LILACS e Google Scholat, utilizando descritores e sinonimos DeCS/MeSH relacionados ao tema, com-
binados por operadores booleanos (“OR” e “AND”). A estratégia de busca foi adaptada para cada base
de dados: ((plantas OR “produtos naturais” OR “derivados de plantas” OR ‘plantas medicinais”) AND (antineopld-
sicos OR anticancer)) e sua versao equivalente em inglés. Foram incluidos estudos clinicos e experimentais
(animais/células), publicados entre 2012 e 2024, em inglés ou portugués, com resumo e texto completo
disponiveis. Excluiram-se revisoes, relatos de caso, resumos e artigos irrelevantes ao tema. A sele¢ao foi
conduzida por dois avaliadores independentes. RESULTADOS: Foram incluidos 47 estudos (27 i vitro,
15 7n vivo e 5 clinicos em estagios iniciais). A genisteina (9 estudos) foi a mais investigada, sobretudo em
cancer colorretal, mama e ovario, apresentando bloqueio do ciclo celular, indugao de apoptose, inibi¢ao
de metastase e efeito preventivo em modelos animais. O resveratrol (9) também recebeu ampla atencao,
associado 2 reducio de metastases em célon e pulmio, com reversio de EMT pela via AKT/GSK-
3B/Snail e indugdo de apoptose. A luteolina (8) mostrou relevancia em glioblastoma, mama e pulmao,
reduzindo viabilidade tumoral, inibindo a via YAP/TAZ e aumentando a sensibilidade a radioterapia. A
emodina (7) destacou-se em melanoma, célon e pancreas resistente a gemcitabina, com inibi¢ao da pro-
liferagao, apoptose dose-dependente e sensibilizagio a quimioterapia. O partenolideo (5) apresentou
efeito marcante em linfoma e cancer colorretal, potencializando a a¢ado da TRAIL e ativando apoptose
mediada por caspases. O acido betulinico (5) foi relevante em cancer colorretal, gastrico e melanoma,
regulando Bax/Bcl-2, inibindo VASP e exercendo forte efeito antimetastatico em modelos animais. Por
fim, a quercetina (4) foi explorada em cancer pancreatico resistente e prostata, potencializando a gemci-
tabina, induzindo apoptose/necrose e reduzindo a catcinogénese em modelos animais. Conclusio: Os
achados refor¢am o potencial anticancer de compostos naturais, especialmente em modelos pré-clinicos,
mas evidenciam lacunas em ensaios clinicos e limitagdes como heterogeneidade dos estudos e escassez
de dados em humanos, destacando a necessidade de investigacOes clinicas rigorosas para validar seu uso
terapéutico.

Palavras-chave: Antineoplasicos. Fitoquimicos. Neoplasias. Produtos naturais.
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PROPOLIS E SEUS COMPOSTOS BIOATIVOS NA ATIVIDADE ANTICANCER ORAL:
UMA ANALISE BIBLIOMETRICA

Mayron Guedes Silva' “; Matheus Bastos Vasconcelos”; Raphael Guedes Silva*; Diego Muniz Martins?;
Rachel Melo Ribeiro? Marilene Oliveira da Rocha Borges4
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Universidade Federal do Maranhdo (UFMA); 4Programa de Pés-Graduacdo em Biotecnologia da Rede Renorbio,
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*Autor correspondente: mayron.guedes@discente.ufma.br
AT13: Biotecnologia

INTRODUCAO: Diante da crescente busca por compostos de origem vegetal com potencial terapéu-
tico, a propolis tem se destacado por suas evidéncias de atividade antineoplasica. OBJETIVO: Realizar
uma revisao bibliométrica da producao cientifica relacionada a atividade anticancer da propolis e de seus
compostos bioativos, visando mapear o estado atual do conhecimento na area e fornecer subsidios que
orientem o desenvolvimento de futuras pesquisas. METODOLOGIA: As buscas eletronicas foram re-
alizadas nas fontes de informacio MEDLINE via PubMed, LILACS e SciELO, utilizando descritores
DeCS/MeSH relacionados ao tema principal, combinados por operadotes booleanos. Nao houve restti-
¢ao quanto a data ou ao idioma das publica¢oes. Apos a triagem dos estudos elegiveis, realizou-se a analise
bibliométrica considerando o nimero de publica¢oes anuais e sua distribuicao geografica, além do ma-
peamento das coocorréncias de palavras-chave por meio do software VOSviewer. RESULTADOS:
Ap6s aplicagao dos critérios de elegibilidade, 14 artigos foram incluidos nesta revissao. O nimero de
publicagdes sobre o tema manteve-se baixo e irregular ao longo dos anos, com picos pontuais. O pico de
publicagdes ocorreu em 2017, com dois artigos, representando o apice da produgio cientifica no periodo
de 2000 a 2024. Nos anos seguintes, observou-se uma queda significativa no volume de estudos. Além
da baixa produtividade, a pesquisa mostra-se geograficamente concentrada, com destaque para pafses
asiaticos, como Coreia do Sul (3), Taiwan (3), Tailandia (1) e Ira (1). Fora da Asia, apenas Brasil (2),
Estados Unidos (2), Egito (1) e Polonia (1) apresentaram publicaces sobre o tema. A analise de coocot-
réncia de palavras-chave revelou trés clusters principais. O Cluster 1 destaca estudos 7z vitro com foco na
induc¢ao de apoptose em células tumorais humanas, especialmente no cancer oral, com énfase nos acidos
cafeicos como termos-chave. O Cluster 2 concentra-se em modelos animais, abordando a acio quimio-
preventiva da prépolis frente a carcinogénese. Ja o Cluster 3 foca em estudos 7 vivo sobre farmacodina-
mica e regulacao génica, com énfase no carcinoma de células escamosas. Conclusdo: A producio cien-
tifica sobre a atividade anticancer da prépolis ¢ limitada e concentrada em poucos paises, com foco prin-
cipal em mecanismos moleculares e estudos pré-clinicos. Novas pesquisas sao necessarias para aprofun-
dar o conhecimento e validar o potencial terapéutico da propolis em modelos clinicos.

Palavras-chave: Antineoplasicos. Neoplasias bucais. Produtos naturais. Propolis.
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SEXAGEM ESPERMATICA E FECUNDACAO IN VITRO: TECNOLOGIAS AVANCADAS
PARA POTENCIALIZAR O GANHO GENETICO EM BOVINOS

Clara Dantas Ferreira'

'Centro universitario Mauricio de Nassau
*Autor correspondente: Tlaraakakii068@gmail.com

AT13: Biotecnologia

INTRODUCAO: A pecuiaria de precisio busca solucées inovadoras para melhorar a eficiéncia repro-
dutiva e acelerar o progresso genético dos rebanhos. Nesse cenario, a sexagem espermatica, que separa
espermatozoides portadores dos cromossomos X e Y, combinada a fecundagio in vitro (FIV), tem se
mostrado uma ferramenta promissora. Essa associa¢do permite direcionar a producio de fémeas de re-
posi¢ao ou machos para o abate, trazendo ganhos econdémicos importantes. Apesar dos avangos, ainda
existem desafios, como a menor viabilidade do sémen apds a separagao e a necessidade de melhorar as
taxas de concep¢ao in vitro. OBJETIVO: Analisar os avangos recentes nas técnicas de sexagem do sé-
men e sua utilizagado em conjunto com a FIV, avaliando seus impactos no melhoramento genético e no
desempenho zootécnico dos animais. METODOLOGIA: Foi realizada uma revisio de literatura nas
bases PubMed, SciELO e Scopus, utilizando os termos “bovinos”, “fertiliza¢ao in vitro”, “ganho gené-
tico”, “selecao espermatica” e “viabilidade espermatica”. Foram considerados artigos publicados entre
2019 e 2024, incluindo estudos originais e revisdes que abordassem inovagdes, eficiéncia, limitagoes e
perspectivas futuras dessas biotecnologias. RESULTADOS: A citometria de fluxo continua sendo o
método mais preciso para a separa¢ao de espermatozoides, atingindo indices de pureza acima de 90%.
Também foram observados avangos nos protocolos de criopreservacao, que reduziram danos celulares e
melhoraram as taxas de fertilizacao in vitro. O uso de sémen sexado na FIV apresentou resultados pro-
ximos aos do sémen convencional, especialmente com a melhoria dos meios de cultura, possibilitando a
producao de blastocistos de forma mais eficiente. A integragao dessas técnicas contribuiu diretamente
para acelerar o progresso genético, permitindo a obtencao de embrides do sexo desejado com qualidade
comprovada. CONCLUSOES: A combinacio da sexagem espermatica com a FIV representa um re-
curso estratégico para o desenvolvimento da pecuaria moderna. O aperfeicoamento constante dessas
biotecnologias é essencial para torna-las mais acessiveis e eficientes. Quando aplicadas de forma plane-
jada, contribuem para o melhoramento genético do rebanho e para a producao de animais de alto valor,
em sintonia com as exigéncias de produtividade, qualidade e sustentabilidade do setor.

Palavras-chave: Blastocisto. Citometria de fluxo. Criopreserva¢ao. Eficiéncia reprodutiva. Pecuaria de
precisao.
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Jatropha curcas: UMA REVISAO INTEGRATIVA DO POTENCIAL TERAPEUTICO NO
CANCER MAMA E OSTEOSSARCOMA

Maira Freitas Matos Costa'*; José Rhaldney Lima de Queiroz'; Joao Vitor Xavier da Silva Silva'; Fran-
cisco Leandro Medeiros de Lucena Jales'

'Departamento de Bioquimica, Universidade Federal de Pernambuco, Recife, Pernambuco;
*Autor correspondente: maira.freitas@ufpe.br

AT14: Bioquimica

INTRODUGCAO: O céncer resulta de uma mutagio nas proteinas reguladoras do ciclo celular, levando
a uma divisao descontrolada e a formagao de tumores. Pesquisas mais recentes na area oncologica visam
o desenvolvimento de farmacos com maior eficacia antitumoral e menos efeitos colaterais em compara-
¢do aos tratamentos convencionais. Nesse contexto, os compostos derivados de plantas surgem como
uma alternativa promissora, por serem menos Nocivos que os compostos sintéticos utilizados na quimi-
oterapia. Dessa forma, a Jatropha curcas ou “pinhao-manso” apresenta potencial farmacolégico significa-
tivo para o tratamento por conter diversos compostos ativos, como alcaloides, flavonoides e Proteinas
Inativadoras do Ribossomo tipo I (RIPs), que exibiram atividades antitumorais, modulando a proliferacio
das células cancerigenas, especialmente nos canceres de mama e osteossarcoma. OBJETIVO: Este tra-
balho tem como objetivo descrever o potencial da Jatropha curcas como fonte de novas biomoléculas ativas
para desenvolvimento de fairmacos para o tratamento do cancer. METODOLOGIA: A pesquisa foi
, “Treatment’, “Tumor’ e “Cancer”’, combi-
nados pelos operadores booleanos “AND” e “OR”, sendo “OR” utilizado em “Tumor OR Cancer” e
“AND” nos demais descritores. Como critérios de inclusiao, foram aplicados “Artigos publicados entre

feita na plataforma ScienceDirect com os descritores ““Jatropha”

2019-2025, na lingua inglesa e Trabalhos Cientificos Experimentais” e como critério de exclusao, “Tra-
balhos de Revisiao e publicados antes de 20197, sendo encontrados 105. Foi feita a leitura e analise dos
artigos, sendo selecionados 3 artigos para compor a atual revisaio. RESULTADOS: O cancer de mama
¢ a neoplasia maligna mais prevalente atualmente, ja o osteosarcoma continua sendo o tumor 6sseo pri-
mario de maior incidéncia. Estudos I vitro demonstraram que o extrato da Jatrgpha curcas apresenta ativi-
dade antitumoral em células de osteossarcoma U20S através da acao da curcina C, que inibe a via ERK
e ativa a via JNK, induzindo apoptose, autofagia e parada do ciclo celular nas fases S e G2 das U208,
reduzindo a proliferacao celular. Em analises de Docking Molecular, os compostos diterpenos Caniojane,
Espirocurcasona e Jatrophone B mostraram potencial como inibidores dos receptores de estrogénio e
progesterona, alvos farmacolégicos relevantes no tratamento do cancer de mama. Além disso, ha relatos
do uso dos diterpenos em diversos outros tipos de cancer, reforcando o papel da Jatropha curcas como
fonte promissora de compostos bioativos com propriedades antitumorais. Conclusdo: Apesar do po-
tencial farmacolégico da planta, ainda sao necessarios estudos adicionais, especialmente em modelos
vivo, para elucidar os mecanismos de agao e validar clinicamente o uso dos compostos ativos da planta.

Palavras-chave: Compostos bioativos de plantas. Curcina C. Diterpenos. Neoplasia maligna.

99
Wissen Editora, 2026 | ISBN: 9786585923910 | DOL: 10.52832/wed.194


https://www.editorawissen.com.br/
10.52832/wed.194
mailto:maira.freitas@ufpe.br

Il Congresso Nacional de Citologia, Genética
e Biologia Molecular On-line

ENGENHARIA GENETICA

100
Wissen Editora, 2026 | ISBN: 9786585923910 | DOL: 10.52832/wed.194


https://www.editorawissen.com.br/
10.52832/wed.194

lll Congresso Nacional de Citologia, Genética
e Biologia Molecular On-line

UTILIZACAO DO SISTEMA CRISPR/CAS9 PARA OBTENCAO DE TOMATEIRO
EDITADO PARA RESISTENCIA A PATOGENOS DO GENERO Xanthomonas

Nitaly Duarte Lopes da Costa', Lucas José de Souza®, Adriane Wendland’ e Angela Mehta*

'Estudante de Doutorado Universidade Federal de Goias; 2Bolsista FAPD Posdoc, Embrapa Recursos Genéti-
cos, Brasilia — DF; 3Pesquisadora, Embrapa Arroz e Feijao, Santo Antonio de Goias — GO; 4 Pesquisadora, Em-
brapa Recursos Genéticos, Brasflia — DF
*Autor correspondente: natalydolopes96@gmail.com

AT15: Engenharia genética

INTRODUGCAO: O tomate estd presente na mesa da populagao mundial, sendo necessaria a produgio
durante todo o ano. A produtividade do fruto sofre importantes perdas devido a doengas como a mancha
bacteriana do tomateiro, causada por espécies do género Xanthomonas, patégeno de dificil controle no
campo. Pensando neste fator, é necessaria a busca por tecnologias que impegam o avanco da doenga
pelas areas de cultivo. A invertases (cw-Invs), dentre elas a codificada pelo gene LLING, sdo responsaveis
por catalisar a hidrolise irreversivel de sacarose em frutose e glicose. A ac¢do das cw-Invs podem ainda
contribuir na infec¢io de patdégenos. OBJETIVO: Obtencio de plantas editadas via CRISPR/Cas9 atra-
vés do knockout do gene LING, apresentando resisténcia a patdgenos do género Xanthomonas.
METODOLOGIA: Plantas de tomateiro foram transformadas geneticamente via Agrobacterium tumefaci-
ens, a fim de inserir a maquinatia CRISPR/Cas9 visando o gene LING. Uma planta, positiva pata a pre-
senca da Cas9 e editada na regiao alvo, foi cultivada em casa de vegetagao para obtengao de progénie T1.
Resultados parciais: Foram obtidas 163 sementes do evento, as plantas foram testadas para a presenga
da Cas9, onde foi vista uma propor¢io de 3:1, atendendo a propor¢ao mendeliana, e ainda submetidas a
sequenciamento, onde foi possivel observar diferentes edi¢cdes na regiao alvo e a presenca de trés plantas
homovzigéticas. CONCLUSOES: A obtencio de plantas T1 editadas é um passo na busca por plantas
de tomateiro resistentes a patogenos do género Xanthomonas, as quais serdo utilizadas para obtencgao de
progénie T2, analise dos frutos e testes com o patégeno.

Palavras-chave: Biotecnologia. Edi¢ao génica. Mancha bacteriana. Tomate.
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EFEITOS DE COMPOSTOS NANOPARTICULADOS NO TECIDO SANGUINEO DE
PEIXES DE AGUA DOCE: UMA REVISAO SISTEMATICA DE ESTUDOS
ECOTOXICOLOGICOS

Lucas Camilo Moraes Alves'”

"Universidade Federal de Goias
*Autor correspondente: lucascamilo2000@gmail.com

AT16: Nanotecnologia

INTRODUCAO: Com o avanco da nanotecnologia e o uso crescente de nanoparticulas nos setores
industrial, médico e agricola, aumentam também as preocupag¢des quanto ao destino dessas particulas em
ambientes aquaticos e seus possiveis impactos sobre os componentes bidticos e abidticos dos ecossiste-
mas. Nesse contexto, peixes tem sido amplamente utilizados como biomonitores em estudos ecotoxico-
légicos, sendo o tecido sanguineo um biomarcador relevante para a identificacao de alteragdes fisiologicas
e citotdxicas induzidas por nanoparticulas. OBJETIVO: Reunir e analisar evidéncias cientificas sobre os
efeitos téxicos de nanoparticulas (NPs) no tecido sanguineo de peixes de agua doce, com base em estudos
publicados entre 2010 e 2024, além de descrever os principais impactos observados. METODOLOGIA:
A presente revisao seguiu o protocolo PRISMA. As buscas foram realizadas nas bases de dados PubMed,
Scopus, Web of Science e ScienceDirect, utilizando os desctitores: “nanoparticles”, ““fish blood”,  hematotox:-
caty”, “nanotoxicology” e “ecotoxicology”, combinados por meio de operadores booleanos (AND e OR). Os
critérios de inclusio adotados foram: artigos originais, publicados em inglés, entre 2015 e 2024. Foram
excluidos estudos com foco exclusivo em tecidos nao hematolégicos ou conduzidos apenas com modelos
in vitro. Apos as etapas de triagem e avaliagao de elegibilidade, 39 estudos foram selecionados para analise
final. RESULTADOS: Dos estudos selecionados, 33% utilizaram nanoparticulas de prata (Ag NPs),
25% de 6xido de zinco (ZnO NPs), 18% de didxido de titanio (TiOz NPs), 10% de 6xido de ferro (FezOy
NPs) e os 14% restantes empregaram outros nanomateriais, como 6xido de cobre (CuO NPs), grafeno
e nanoplasticos. Os principais efeitos relatados incluiram: altera¢des morfoldgicas em eritrécitos (82%),
reduc¢ao na contagem de hemacias (71%), leucocitose (66%), aumento na producao de espécies reativas
de oxigénio e estresse oxidativo (61%) e indicios de anemia hemolitica (43%). A gravidade desses efeitos
variou conforme a concentragao, o tempo de exposi¢ao e a espécie testada, sendo as mais frequentemente
utilizadas Oreachromis niloticus, Poecilia reticulata, Danio rerio ¢ Cyprinus carpio. CONCLUSOES: As nanopar-
ticulas podem induzir alteragdes hematoldgicas, com potenciais implicagoes para a saide dos ecossiste-
mas aquaticos. A padronizagdo dos métodos experimentais, bem como a ampliagao de estudos conduzi-
dos em condi¢des ambientais reais, sdo fundamentais para uma compreensao mais precisa dos riscos
associados ao uso indiscriminado de nanomateriais.

Palavras-chave: Peixes de agua doce. Sangue. Nanoparticulas. Ecotoxicologia. Hematotoxicidade.
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NANOMATERIAIS E SEUS EFEITOS NO ZEBRAFISH (Danio rerio): UMA REVISAO
INTEGRATIVA DE IMPACTOS HEPATICOS

Lucas Camilo Moraes Alves'”

'Universidade Federal de Goias
*Autor correspondente: lucascamilo2000@gmail.com

AT16: Nanotecnologia

INTRODUGCAO: O zebrafish (Danio rerid) consolidou-se como um dos principais organismos modelos
em ecotoxicologia aquatica, devido a sua ampla distribuicdo, facilidade de manutengao em laboratério e
similaridade fisiolégica com outros vertebrados, sendo amplamente empregado em estudos sobre a toxi-
cidade de nanomateriais. OBJETIVO: Considerando a importancia do figado como 6rgao central no
metabolismo e detoxificagdo, esta revisao buscou compilar evidéncias cientificas publicadas entre 2018 e
2024 acerca dos efeitos de nanoparticulas no tecido hepatico de zebrafish. METODOLOGIA: O levan-
tamento integrativo foi realizado nas bases PubMed e Web of Science, seguindo as diretrizes PRISMA,
utilizando os descritores “zebrafish”, “nanoparticles”, liver toxicity” e ““nanotoxicology”, restringindo-se a arti-
gos originais publicados em inglés com associagao de algarismos booleanos. Foram excluidos estudos fo-
cados em outros tecidos ou conduzidos apenas em linhagens celulares, resultando na sele¢ao de 28 artigos
para analise final. RESULTADOS: Entre os nanomateriais mais investigados destacaram-se diéxido de
titanio (TiO2 NPs, 32%), 6xido de zinco (ZnO NPs, 25%), nanoparticulas de prata (Ag NPs, 21%), 6xido
de ferro (Fe,O3 NPs, 11%) e outros compostos como nanoplasticos e 6xido de cobre (11%). Os princi-
pais efeitos observados no figado de zebrafish inclufram degeneracao hepatocelular e vacuolizagao (74%),
acumulo lipidico associado a esteatose (59%), alteragoes na atividade de enzimas antioxidantes como
SOD, CAT e GPx (52%), danos ao DNA hepatico (43%) e modula¢iao da expressio de genes ligados a
apoptose e inflamag¢ao (36%). A intensidade e a natureza dos efeitos variaram de acordo com a concen-
tracdo e o tempo de exposicao, sendo as exposi¢oes prolongadas (= 21 dias) as que resultaram em maior
gravidade dos danos. Evidéncias indicaram ainda que nanoparticulas metalicas, como Ag NPs e ZnO
NPs, apresentaram maior potencial citotoxico em comparagao as de base polimérica. CONCLUSOES:
Em conclusio, os achados reforcam que o zebrafish é um modelo robusto e sensivel para a avaliagao dos
impactos hepatotoxicos de nanomateriais, permitindo identificar respostas morfologicas, bioquimicas e
genéticas consistentes. Contudo, a heterogeneidade metodologica entre os estudos e a auséncia de expe-
rimentos em cenarios ambientalmente realistas limitam a extrapolag¢ao dos resultados para ecossistemas
naturais, ressaltando a necessidade de abordagens integradas que considerem concentragdes ambiental-
mente relevantes e efeitos de longo prazo.

Palavras-chave: Ecotoxicologia. Hepatotoxicidade. Nanomateriais. Nanotoxicologia. Zebrafish.
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USO DE NANOCARREADORES BASEADOS EM MEMBRANAS DE BACTERIAS PARA
A ENTREGA DE FARMACOS ANTITUMORAIS: UMA REVISAO SISTEMATICA

Maira Freitas Matos Costa'’; José Rhaldney de Lima Queiroz'; Maria Laura Soates de Oliveira'; Laura
Karoline Gongalves Nunes'; Barbara Maria Gouveia Gongalves'; Maria Gabriela Matias da Silva Brito';
Raquel Nascimento da Silva'; Vanessa Caroline Afonso do Nascimento'; Anderson Lucas Alves da
Silva'; Francisco Leandro Medeiros de Lucena Jales'.

'Univetsidade Federal de Pernambuco
*Autor correspondente: maira.freitas@ufpe.br

AT16: Nanotecnologia

INTRODUGCAO: As nanovesiculas da membrana das bactérias (MVs) sdo nanoestruturas de 20-400nm
liberadas por bactérias Gram-Negativas, sendo dotadas de padrdes moleculares associados a patégeno
(PAMPs), que auxiliam em uma ativagao imunoldgica. Nesse contexto, as nanovacinas baseadas em ve-
siculas da membrana de bactérias podem ser usadas para a entrega de farmacos que, juntamente com a
sua imunogenicidade, amplificam a resposta antitumoral, agindo como uma imunoterapia eficaz no tra-
tamento do cancer. OBJETIVO: Este trabalho tem como objetivo descrever o potencial das MVs para
a entrega de farmacos no tratamento do cancer. METODOLOGIA: Foi pesquisado em 3 plataformas:
Pubmed utilizando os descritores “nanocarriers AND bacterial membrane AND (cancer or tumor)”,
obtendo inicialmente n=>52; Scielo, obtendo n=0; e ScienceDirect, aplicando os descritores “nanocarriers
AND bacterial membrane AND (cancer or tumor) AND antineoplastics”, foi obtido n=652. Foram
aplicados os critérios inclusio “Artigos Experimentais publicados nos ultimos 5 anos” e de exclusio
“Artigos de Revisio”. Os artigos foram analisados utilizando a plataforma Rayyan, empregando o proto-
colo PRISMA. Ao final, foram selecionados 5 artigos para compor a atual revisio. RESULTADOS: Em
um modelo utilizando camundongos BALB/c¢ portadores de tumor 4T1 (carcinoma mamitio mutino),
as nanovesiculas de Magnetospirillum gryphiswaldense MSR-1 (BMVs) carreando doxorrubicina (DOX)
a 0,5 pg mL-1, administradas por via intravenosa, apresentaram a capacidade de entregar o medicamento
direto no tecido-alvo, minimizando os efeitos colaterais nos demais tecidos. Além dos mecanismos con-
vencionais, as BMVs acumulam ferro em seu interior, formando o quelato de DOX-Fe, que induziu a
ferropotose em um modelo de cancer de mama resistentes a medicamentos. Ademais, foi proposto o uso
das vesiculas de Klebsiella pneumoniae atenuada transportando a DOX no modelo de cancer de pulmao.
No estudo in vivo utilizando camundongos BALB/c portadores de tumor A549 (adenocarcinoma das
células epiteliais alveolares), as MVs entregaram o firmaco na concentracao de 20 pg/ml diretamente
no citosol da célula, inibindo o crescimento do tumor e ativando os mecanismos de apoptose e necrose
tumoral. Em conjunto com os efeitos da DOX, a imunogenicidade das MVs recrutou macrofagos para
o microambiente tumoral, desencadeando uma resposta adaptativa ao cancer e potencializaram os efeitos
antitumorais da DOX. CONCLUSOES: Apesar da eficicia das nanovacinas em modelos in vivo e in
vitro, ainda se faz necessario mais pesquisas para elucidar os mecanismos de agio das MVs e, posterior-
mente, estudos clinicos com humanos, a fim de que essa estratégia possa ser implementada no tratamento
das neoplasias.

Palavras-chave: Antineoplasicos. Imunogenicidade Vacinal. Neoplasia Maligna.
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